1
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Analysis of the assembled contig 20 (C. iljinii 1):
>Cilj_assembled_contig20_iljinii_1
TTCAAGCATCCCAAACTTGAACCCCACTGTGATCATACACTTAAGCATGGTGGCGTCCAAAGGGAAAGAAGCTAGAGCAAAAGAGTCGCCAACAAGTTTTAGGAACTTGTAAACCGTTCACAGGGTGAAGGTTACACCCCTTCACGATCCTAGAGATCGCTAACTCCATAGTGGTCTGGAACCATGACTGGATATTCGGGGATGAAGGTACAAATCCAACCTAAAAGAGATTGAACCTGCCCTAAAAATAGGCCTCTACTTTATTCTTCTCATATTCATGTGCGCTTTCTGATTTGTTGCCTCGTATCTCTTTCTAATAACAAAATACACACGTTAGTAACTTCAAGGAAAATATTAAATCAAACAATTAAATTAAATAATTGAAATAGGGATTTGGGACCAAACCCTACTAAAATTTGTTGATTTTAGTACCGATTTATTGCGACTGTCATTAAAACGGTCGCAATTAATATTAATTACGACCGTTTTATAGCATGTCGTAATTTTGATTAATTGCGACCGTTATTTTAATTATTGCGGCCGTTATACCGGTCGTTGAAATTATGTGGTTTTTTTTAAAACAATTACGACCGGTCTGACTGTTGTTGAACCGGTTGTAATTTTTTTTAACAAATTAAAAAGAAAGTCATTCGTGCTTTCTTAAAGAAGGGGAAAGGGGAAAGAAGAAACAGAGAAGAAGGGGGAAGAGGGAGAACAACGAAGAGGAGGTGACGGTCGCAGACTCCGCCGTTCTTCCCTACGACGAGCTATCTCCGGCCGGCGACGCTACACACAGGTATGTCATTTTAATTTTTTGTTTTTTTGAATTTGTAAATTTTCGTTAGTTTGTGCGAAAACCCTAAATTTGGGTCGGAAATCAACCCCCACGCAGGACCACCGACGCCGGACTCCCCTCCTGCCCGTCCCTCATTTGTGTTCCGACGGCGGTACTCAGGTAAGTCGCTGCAATTTTGTTTATGTTTTGAAATTTAGTTAATTTGGGCGAAAACCCTTAATTTGGGTCAGAATTCAACCACTTCGCAGGCCTACCGTCGCCGGTTTCCTCTTCTATCCTAGCCTCCTCCGTTGATCGTCGACTAAACTCAGGTAAGTCGAAGGAATTTTTTTTTTGAAATTTAGTTAATTTGGGTGAAAACCCTAAATTTGGGTCACAAATCAACCCCTTCGCAGGCCTACCGTCGCCGGTTTCCTCTTCTATCTTAGCCTCCTACGTTTTTCGTCGACTAAACTCAAGTAAGTCGAAGGAATTTTTTTTTTGTTTTTTTGAAATTTAGTTAATTTGGCCGAAAACCCTAAATTTGGGTTACAAATCAACCCGTTTGCAGGCCTACCGTCACCGGTTTCCTCTTTGTCCTAGCCTCCTCCGTTTTCCGTCAACTAAACTCTGGTAAGTCGCTGCAATTTGTTTTTTTTTAAAAAAAATTTAGTTAATGTCGGCCAAAAACTCTAAATTTGGGTCACAAATCAACCCAAATGATTTGTACTACAGTTTTGTTTTAATTTGATGATCATATTATAGTAATGTTGATCATATTTTTTGTGGGGTTGAGATTTTGGTTAATGTTTGGACTTGATATTGTGCTTGCTTTTGATATGGGTTTTTTCACTATGAGTGGACACTAGATGGGATATACTGGATTCGCGGAATTTGCACTTAATTTCTTGAGAAATGGGTGGTCTAGATTTGAATTCGGGTTTCATTGGAAATGTGAGTGATCGGTGGTTACGGGGCATTTTGTTTTCATCTAGATTTCACTTTCGCGATATAGTACTACATGTAAAGACATTGGTTACTTCATGAATATATATGATTCTAGGGGCTGGTGTTTTGGGTTCAAAAGCGAGCTAAAATGGGCGGTTGTTGTAGCTGAATTGGGGGCCGATTGGAGGTGGTATGTGGCTGGGTTGGTGTGGATTTCAGGCGCACTTTGGAGGGGACAAAAGTTGGTGGTTTTGGTGGTTGTAAAGTGTTGTTTAAGGTTTTGGTGAAATGTATGTAGTATCTTGCATTTTCACATGTAAAATGTATGTAGTGGGTAACAAATTTAAGTATATTTAGATAGCTAGGAAGTCTAGGATCAAGTCTAGTTTTCTTTGTTACTATAGGTCATTTGGTGGTTATTTATGATTTTCATGCATGCTTATTACAATTATAGAATACATTCAAGTACCTTGTTATTTATGATTTTCATACATGATTATTACAATTATTTTTGATAAATTATAGAATTGTTTTAGCTCATCGAAATTAATTACATGATGATAATCCTTGATTAAAATGGAGAAATGTGAAGTGGGGACAAATCTATTATTAATTTCTATGGTTCTTTTTTTTTTAATTTTTAATTTTTTTAAAAATATGTATGTTTATATGAGGGGTTGTGATAATTTTGATGAGTAAAAAGTTAGAAGCTTGTGAAATCAACATAATTATGTTTAAATCTGTTGTTAAAGAACACTACTTATGAAAACAACTTTCCCGTTCAAGTCATGATAAGGACCTTTGAATATCAGTTCGATTCTAATTGTATCTTATGTCATTATTTTAATGAATACAAGTTCACTGTGAACGGTTAATGTGATTTGTTTTTCATAGTGTTGTAGAATTTGTCACCATGAAAAGGAAAGAGCGTTGGTGGATGTATGATAGATACGATGGCCGTAATGCCCGTAAACTTAGGCAAGAGTTTGTGGATGGTGTTGAACAATTCATACGGTTTTGTGAAGCTCATCCTGAGAGCCCGGGCATAGATGAAATAAGATGCCCTTGTCTGTTATGTAAGAATAGACGTCTTCATGATGCCAACACAGTAAAACTCCATTTGTATAAAAAGGGGTTTATACCTGATTACTATGAGTGGGTTTCTCATGGTGAAGGGTTCCCTACATCAAGTGTAGAGCAACCAAATACTTACCGTGAAATGGTTCTCGATGCTCTTGGGAGTAATCATGAACCATCGGGTGATGATAGTACTAGTGGTTCAGATGAAGAGCCAAATGCTCAAGCAAAAGCATTTCAAGAGCTTTTAAAGGCCGCCGAGCAACCACTGTACGAAGGTAGCTCCATGTCTGTGCTAGAAATGGCATCTCGAATTGTATCTTTGAAGTCAGAATACAATTTGCCCCATAGGTGTGTTGATGGGTTTGCTTCATTATTGAACGAAGCGATTCCCGACAATAATAAGATGGGGAAAACATTCTATGATACAAAGAAGATTCTTAACGGACTTGAGCTTCCGCACGAGAAGATCCACGCATGCCCAAAGGGTTGTATGTTATTTTGGAAAGCTGATGCTGAGTTGGATAAGTGTAGAGTGTGCGAAAGGGACAGATACAAGAGGACTTCAAAGGGGTCATTGGTTCCAATAAAAGAACTCATCTATTTTCCCATCACTCCAAGGCTACAACGGTTGTTTGCAACAAAGAACGTTGCGGAGGAAATGACCTGGCATTCCAAAAATCCAAGAGTCCAAGGCACAATGGCGCATCCTAGTGATAGTGAAGCTTGGAAGCACTTGGATAGATCCTTCCCTGATTTCGCATCTGAACCTAGAAATGTGAGACTTGGTATGTGTACCGATGGGTTTGCTCCTAATGGCAAGTTTGGGGGTCAGTACTCATGTTGGCCAGTCATTCTGACCCCTTATAACTTGCCTCCATCGATGTGCATGAAAAAACCATTTATGTTCCTTTCTTTGCTCGTTCCTGGTCCTAAAAATCCGAAGGGGAACTTGGATGTGTATATGCAACCGTTAATTGAAGAATTGAAACAACTGTGGGATGTTGGTGCAACAACTTACGACATTTCGCAAAGAAAAAACTTCAATTTGCGTGCAGCAATCTTGTGGACTATAAGTGATTTCCCAGCCTATGGTATGCTTTCTGGATGGGCAACAGCTGGTAAAAAAGCATGTCCATATTGCTTGGACAAATCAAAAGCTTTTTGGCTTGAACATGGTGGTAAAATGTCATGGTTTGATTGTCACCGCCAATTTCTTCCTCCTGAACATCCTTTTCGAAACAACAAAATTGCTTTTTGTAAGAATAAGGTTGAAAAGGGGACACCGCCTCACATAATGTCCGGCGACGAGCTATGGCAACAAGTTCAACACTTGGCTAAGGCAACAGATGGACCTGAAGCACTCGCAAGCTTGAAAAAGAAGAAATTAGGGTGGTTTAAACAAAGCATTCTTTGGGAGCTACCGTACTGGAAGACTCTTCTCCTCCGCCACAACCTCGATGTCATGCATATTGAAAAGAATTTCTTTGACCAACTAATTCACACAGTGATGGATGTGAAAAAACATACTTCAGACACAGTTGCATCTAGAAATGACATTGCCAAATATTGCAAACGACCACAACTACATGTGACGGAGGATGCAAGAGGGAAAGACACTTTGCCGAAAGCCCCATTCTCACTAGACAAGGCTCAAAAGAAAGTGTTATGCGAGTGGGTAAGGAACTTGAAATTTCCCGATGGTTATGCTTCTAATTTGAGTAGGTGTGTAGATTTACAAACATGTAAGCTTCATGGTTTAAAGAGCCACGACTGTCATGTCTTCATGGAGAGATTGTTGCCAGTTGCTTTGAAGGAATTGCTCCCGGTCCATGTTTGGAAAGCTATTACTGAGATTAGTCTTTTCTTCCGTGACCTTTGTTGTTCCACCATCAAATTGAGTGATATGGAAAGATTGGAACACAACATTGCAGAAATTCTTTGTAAGCTCGAGAAGATATTTCCACCAGCGTTCTTCAACTCTATGGAACACTTACCAGTTCACCTGCCTTATGAAGCTAGGTTATGTGGTCCTGTCCAATATCGTTGGATGTATCCGTTTGAAAGGTTTTAGCTCCTACAAACTCATAGCTGCCATTTTCGTTTATATACCTATAGTTGTTTGCATAACATATAACTTAATCAACATTTTTATTAATAGGTTCCTTAATCATTTGAAACGTAAAATTGGCAATAAGGCTCGTGTTGAAGGTTCAATCTGCAATGCTTATCTAACGGAAGAGATAGGGTACTTTTGCTCTAACTACTTCCAACAAGGAGTGGATACTAAAACACGTGACTTAGGTCGTAATGTTCATGATGATGTTGAAAGCACTTTGGATGATAGTGTTCCGGAATTGTTTAGGGTTGATCATGGTCATGCTTCTACTGGTGGAGTGCGCCGCTTTTTGGATGAGAAAGAACTACAACGTGCTCATTTATATGTTTTGGGAAATAGCGGCATTCTGGAACCATATGAGAGGTATTAAATTTGTCTTTATCACACTCACTAAGATTTCATTGAATTTTGCAACGTATCCAATGTCCACCACCATCATTAATACTCTTTCTCTGGTTATACGGAAGGGGGTTTGAGGACCACATTGTTCTAATGCAACCCAATGTTCGCAAAGAAGATGTGTGGATTAAACACGAAGCTGAATTCCTCGAGTGGTTTAGGTTGAAAGTGAGTGTGTTACGCATTTAACATTAACACGTTTTCTTACTTTGTTGTTATAACTTCACGACATATATCAATTTAATATAATTACGCTATATGAGCAGGTGATTGAAGACAATCCAAATGATGAAATATTGTTTGCTTTGGCAATGGGCCCATCTAAGCGAGTGCGTACTTGGAGCCAATTCTATGTGAACGGATACAAATTCCAAACTTATGGCCATGGAAAACAGAAGTCAACGATGAATTATGGAGTAAGCGTATCCAATGAAGATGGTGGAGATTATTTTGGTATTTTAGAGGATATCATCCAGTTGGAGTTCACTGGTGCCCTACGGACTTATAAAACTGTTCTCTTCAAGTGCAGTTGGATGGATTCTAGTAGGGGTATGAACATTGATCAATACAAGCTTGTAGAAGTCAATCACACCAAAAAATACCCCAAGTACGACCCATTTGTGCTTTCTTACCAAGCTAACCAAGTCTACTACGCACCTTACCCAAGTCTGAAAAGAGATAAGGCTCAATGGTGGGCAGTGTTCAAGACAAAGGCGAGGTCTGTTGTTGATGCACCAGTTGACGAAGACTTTCTACAAGAAACCACTGCTGACATTCCAACTCTTTGTGCTCCGGATGACATTCCAGACTATGAAGGTGATGAAGATGGATTTGGAGATTCGGATACTGATGATGAAGTGCTCCCGGATGCCCCTCCAGATGAGTCCAGTTTCGAATCTACTGATAGTGAGGACGAGGATGAGGATGACGGATTTTGGGATGACGATACTGATGATGATCTTAGTGCTGATGGGGAGGGTGATGCAATTGAGATTTAGGAGATTGATTGTAACCTTGTTTTAACTTTTTAATTATGTAATCTTAATGGATTTCAATTTATTTTAAAAGACCATCCTGGCTTTTACTGATGTTTATAATGTTTAAGATGACGGATTTTGGGATAACGATACTGATGATGATCTTAGTGCTGATGGGGAGGGTGATGCAATTGAGATTTAGGAGATTGATTGTAACCTTGTTTTAACTTTTTAATTATGTACTCTTAAAGGATTTTAATTTATTTTAAAAAACCAACCTGGTTTTTACTGATGTTCATAATGTTTCTTACTGTAGGTTGTCATGGTTGGTGGTGGTCGTCGGATGATGGGACATACCACCCCGAGAGAATTGTTTCCGTTAAGCCATGCAAATACGGAATCTTCCCCGGATGTTACCCCATCCCCGGAGTCACAGGTAGATGGTTCTGGGACATCTACTCAGGTTCCCGAGACGCAAGACGATAACTCTCCCATGGGTGAGGTATCTACCCCCGTTGCGAGAAGGACTTTGCACCCTACAGGGTTATGGTAAGTTAATCATGGTTAGCTTAATTTGCATTCCAACTTGAACAATCTTGTTTAGATTTGTATTTTATGTATGTAATGACTTCATTTGTTTGCTTATTGGTACTAAGGTTCGATGATAACACCGTGAGCACCTCCATTACTAGTATTTTTCAAGCACATTGGCGCAAACCATGGCTTAACTATGAAGAGGTTGACAAAGGCACTAAGACCCATTGGTGGAACCAGTTTACGGTATTATATAACCCCCAAGTTTAATTTACTTATCTAACTTTGGTGTTTGTTGGTTACTTATTACAATATATTATTAAACATATAATTTTTGTTGTTTCTTATAAAAATTTGCAGAAACAATACCTTTGGAATGCTGATCTTGATACCCTTGTGAAGAAGGAGTATGAAAAGAAGGCACATAAGAGGTTGAAAGAGATTACATACAATGCTTCTGTCAGAAACAAGTCAATTCCTAAATGGATGGGACAGTGTATGTTTCAGCAAATGATGGCGAAAAGAAAGGAGAAGGAATTTCTGGAGAGGTCAGAAAAAGCTAAGAAGAACAGGAGGGGCGGCTCCCTGTCTAATCCAATTGAGCCGTCACACTTCCAAGGTTCTATCTCTGCATCAAAGCATGCAAAGAAAATGGTAATACTTAATGGTAAAATGTTAAATTTTAGTAGTTACATAGATTATGCATTTAAGGTGTTATTTGATTTGTGCAGGCTCAGAAAGCTGGTGGAGTGCTTCCAACTGCCCCTGAGGTCTTCTTAAAGACCCATTTCAAGGAAGTTCCTGGAAAAGGAAAAGTTGCGGCTAACAGGAGGGCACAACAAATCTCGGTAACACATCTAACTTTGGAAACTAATGAAATAATTTTTTAAGGAAGAAAGCAACACATAGGCACTTATACTTGTGATTTGAAACTTTAGGCACCTAATACTTTTCAATATTTGTATGTTAGGTTCAATTTTAGTTTATAAAGAGACCAAAGAAAATGGTAAATATAGAACCTCATTTATGCCATTTTAGCCTAGTTATGACCCTATAGCCTTGTATAAGCATGAAAATGTCTATTATTAAGCCATTTCAACTTATAAACATGTTTAATATGCTAAATATGAGTCGTTTGATCGATAAAATCTTAGTTTATAGCGAAAACAAAGAAAATGGGTAGGTTAGAAGGTCATTGAAGCCATTTTAGCCTAGTTATGACCCTATAACCTTGTATAAGCATGAAAATGTCTATTATTAAGCCATTTCAACTTATAAACATGTTTAATATGCTAAATATGAGTCGTTTGATCGATAAAATCTTAGTTTATAGCGAAAACAAAGAAAATGGGTAGGTTAGAAGGTCATTGAAGCCATTTTAGCCTAGTTATGACCCTATAGCCTTGTATATGCATGAAATTGAATACTGTTAAGTAACTTCCACATATAATAGTGATAAAAACGCTAAATATGATTTTGTCATGATTACAGGATGCCTACCAAAAGAAGCTTGACGAGTCTTCCACTCAAGGGTCACAACCGGACCCTAACCAGCTATACTGGGAGGTCGTTGGTGGTAGGAAAAAGGGTGTAGTGAAGGGCCTAGGTGCAAGCGCTAGTTTGTTTTACAGCCCCTCTTCTGAGAAAGACTCGCAATCGTACAATCCTTCTATAGCTTCACAGTTGGAGGAACGTGTGCAAGCCGAGGTTGCCGAGCGAATAGAGGAGGCAAAAGTGCAGATGCAGGCACAGATGGAGGCACAGTTTGCTACGCAATTGCAGGAGGCATTGAAGAAGGAGCGGGAGGAGGCGGCAATTGAGAGTAAGCGAATGATGGAGACGATGTTGCAGAACTTGTTCTCTAACTGTTCAGGTGGTCCTTCATTTCAGCTTCGTAGGGAAGATGACCCGGACATGAGTGGTGGTGGGGTTGGTCACCAGACTCCGGTGTCGTAGTTTATTTGTTCATATAGCTCTTAGATTAGTATTGTTCATATAGGCCTTAGTTTTTTTTTGGGGAATATAGGCCTTAGCCTTTTTTTTTTGGGAATATAGGCCTTAGCTTTTTTTTAGGGGATATAGGCCTTAACTTAGTATTATATTGTTCATATTGGCCTTATCTATTTTTGAAAAAACACTGGCCATTACTTAGTATAATTCATATAGGCCTAACTTAGTTTTTAAATTTATCTTATAAAAATATTACTAACTAATTAGTATTTATATTTACTTGGACATTGTTATTGTAAGTATTGCTCAAAGTTGGATTCATTAATATGAATTATGCATTTTATTTTTAATTTTTATTATTTTTTAATTTAAATAATATGATAACAGGTTATAGGTTCAGGTTAGGATGGCATCGTAAATTCAAACGGTAATATTATGAAAATTGCATCCATTAACCTGAAATTTACGACCTTCCAATTTAAAATTTTGCGACCGTCTTGCTAGTCGCAGTCATACCAAAATTGCGACCGCCATACCATGTCGCAATTACAGAAAGATTGCGACGGTCACCTCCTGTCGCAAATATTCTTAATTGCGACCGTTATCTGCAGTCGCAATCCGCTGAAACTGCGACCGTTTTAACCCTGTCGCAATTTTTAGAATCTTGCGACCGTCATAGACCTGTCGCAATTATATCAATTTTGCGACCATCTACGACGGTTGTAATTTCAAAATATTGCGAGCGCAATACCTGTCGTAACTAACATATTACGTCTACACAAAAAACGGTCGTTGAAATTACTAAAAACGGTCGCAACAATATCTGCGACCGCCAAGTGGTCGTAAAATCTTTTTTTTGCGACCATTGGAATAACGACCGGTGCGTTGCGACGGGTGACGGTCGCAATTAGCTTTTGCGACCGTTTTCTATATGTTTTACGACCGTTTGTAGCGGTCGCAATTCACTGGTTTTTTAGTAGTGTTGTACATATCATGGCATACATGATTGAT



Dot-plot analysis:
[image: dotplot]
AUGUSTUS analysis:

# coding sequence = [gggaaaggggaaagaagaaacagagaagaagggggaagagggagaacaacgaagaggaggtgacggtcgcagactccgccgttcttccctacgacgagctatctccggccggcgacgctacacacaggaccaccgacgccggactcccctcctgcccgtccctcatttgtgttccgacggcggtactcaggcctaccgtcgccggtttcctcttctatcttagcctcctacgtttttcgtcgactaaactcaagcctaccgtcaccggtttcctctttgtcctagcctcctccgttttccgtcaactaaactctgaatttgtcaccatgaaaaggaaagagcgttggtggatgtatgatagatacgatggccgtaatgcccgtaaacttaggcaagagtttgtggatggtgttgaacaattcatacggttttgtgaagctcatcctgagagcccgggcatagatgaaataagatgcccttgtctgttatgtaagaatagacgtcttcatgatgccaacacagtaaaactccatttgtataaaaaggggtttatacctgattactatgagtgggtttctcatggtgaagggttccctacatcaagtgtagagcaaccaaatacttaccgtgaaatggttctcgatgctcttgggagtaatcatgaaccatcgggtgatgatagtactagtggttcagatgaagagccaaatgctcaagcaaaagcatttcaagagcttttaaaggccgccgagcaaccactgtacgaaggtagctccatgtctgtgctagaaatggcatctcgaattgtatctttgaagtcagaatacaatttgccccataggtgtgttgatgggtttgcttcattattgaacgaagcgattcccgacaataataagatggggaaaacattctatgatacaaagaagattcttaacggacttgagcttccgcacgagaagatccacgcatgcccaaagggttgtatgttattttggaaagctgatgctgagttggataagtgtagagtgtgcgaaagggacagatacaagaggacttcaaaggggtcattggttccaataaaagaactcatctattttcccatcactccaaggctacaacggttgtttgcaacaaagaacgttgcggaggaaatgacctggcattccaaaaatccaagagtccaaggcacaatggcgcatcctagtgatagtgaagcttggaagcacttggatagatccttccctgatttcgcatctgaacctagaaatgtgagacttggtatgtgtaccgatgggtttgctcctaatggcaagtttgggggtcagtactcatgttggccagtcattctgaccccttataacttgcctccatcgatgtgcatgaaaaaaccatttatgttcctttctttgctcgttcctggtcctaaaaatccgaaggggaacttggatgtgtatatgcaaccgttaattgaagaattgaaacaactgtgggatgttggtgcaacaacttacgacatttcgcaaagaaaaaacttcaatttgcgtgcagcaatcttgtggactataagtgatttcccagcctatggtatgctttctggatgggcaacagctggtaaaaaagcatgtccatattgcttggacaaatcaaaagctttttggcttgaacatggtggtaaaatgtcatggtttgattgtcaccgccaatttcttcctcctgaacatccttttcgaaacaacaaaattgctttttgtaagaataaggttgaaaaggggacaccgcctcacataatgtccggcgacgagctatggcaacaagttcaacacttggctaaggcaacagatggacctgaagcactcgcaagcttgaaaaagaagaaattagggtggtttaaacaaagcattctttgggagctaccgtactggaagactcttctcctccgccacaacctcgatgtcatgcatattgaaaagaatttctttgaccaactaattcacacagtgatggatgtgaaaaaacatacttcagacacagttgcatctagaaatgacattgccaaatattgcaaacgaccacaactacatgtgacggaggatgcaagagggaaagacactttgccgaaagccccattctcactagacaaggctcaaaagaaagtgttatgcgagtgggtaaggaacttgaaatttcccgatggttatgcttctaatttgagtaggtgtgtagatttacaaacatgtaagcttcatggtttaaagagccacgactgtcatgtcttcatggagagattgttgccagttgctttgaaggaattgctcccggtccatgtttggaaagctattactgagattagtcttttcttccgtgacctttgttgttccaccatcaaattgagtgatatggaaagattggaacacaacattgcagaaattctttgtaagctcgagaagatatttccaccagcgttcttcaactctatggaacacttaccagttcacctgccttatgaagctaggttatgtggtcctgtccaatatcgttggatgtatccgtttgaaaggttccttaatcatttgaaacgtaaaattggcaataaggctcgtgttgaaggttcaatctgcaatgcttatctaacggaagagatagggtacttttgctctaactacttccaacaaggagtggatactaaaacacgtgacttaggtcgtaatgttcatgatgatgttgaaagcactttggatgatagtgttccggaattgtttagggttgatcatggtcatgcttctactggtggagtgcgccgctttttggatgagaaagaactacaacgtgctcatttatatgttttgggaaatagcggcattctggaaccatatgagagggggtttgaggaccacattgttctaatgcaacccaatgttcgcaaagaagatgtgtggattaaacacgaagctgaattcctcgagtggtttaggttgaaagtgattgaagacaatccaaatgatgaaatattgtttgctttggcaatgggcccatctaagcgagtgcgtacttggagccaattctatgtgaacggatacaaattccaaacttatggccatggaaaacagaagtcaacgatgaattatggagtaagcgtatccaatgaagatggtggagattattttggtattttagaggatatcatccagttggagttcactggtgccctacggacttataaaactgttctcttcaagtgcagttggatggattctagtaggggtatgaacattgatcaatacaagcttgtagaagtcaatcacaccaaaaaataccccaagtacgacccatttgtgctttcttaccaagctaaccaagtctactacgcaccttacccaagtctgaaaagagataaggctcaatggtgggcagtgttcaagacaaaggcgaggtctgttgttgatgcaccagttgacgaagactttctacaagaaaccactgctgacattccaactctttgtgctccggatgacattccagactatgaaggtgatgaagatggatttggagattcggatactgatgatgaagtgctcccggatgcccctccagatgagtccagtttcgaatctactgatagtgaggacgaggatgaggatgacggattttgggatgacgatactgatgatgatcttagtgctgatggggaggtgctgatggggagggtgatgcaattgagatttaggagattgattgttgtcatggttggtggtggtcgtcggatgatgggacataccaccccgagagaattgtttccgttaagccatgcaaatacggaatcttccccggatgttaccccatccccggagtcacaggtagatggttctgggacatctactcaggttcccgagacgcaagacgataactctcccatgggtgaggtatctacccccgttgcgagaaggactttgcaccctacagggttatggttcgatgataacaccgtgagcacctccattactagtatttttcaagcacattggcgcaaaccatggcttaactatgaagaggttgacaaaggcactaagacccattggtggaaccagtttacgaaacaatacctttggaatgctgatcttgatacccttgtgaagaaggagtatgaaaagaaggcacataagaggttgaaagagattacatacaatgcttctgtcagaaacaagtcaattcctaaatggatgggacagtgtatgtttcagcaaatgatggcgaaaagaaaggagaaggaatttctggagaggtcagaaaaagctaagaagaacaggaggggcggctccctgtctaatccaattgagccgtcacacttccaaggttctatctctgcatcaaagcatgcaaagaaaatggctcagaaagctggtggagtgcttccaactgcccctgaggtcttcttaaagacccatttcaaggaagttcctggaaaaggaaaagttgcggctaacaggagggcacaacaaatctcggatgcctaccaaaagaagcttgacgagtcttccactcaagggtcacaaccggaccctaaccagctatactgggaggtcgttggtggtaggaaaaagggtgtagtgaagggcctaggtgcaagcgctagtttgttttacagcccctcttctgagaaagactcgcaatcgtacaatccttctatagcttcacagttggaggaacgtgtgcaagccgaggttgccgagcgaatagaggaggcaaaagtgcagatgcaggcacagatggaggcacagtttgctacgcaattgcaggaggcattgaagaaggagcgggaggaggcggcaattgagagtaagcgaatgatggagacgatgttgcagaacttgttctctaactgttcaggtggtccttcatttcagcttcgtagggaagatgacccggacatgagtggtggtggggttggtcaccagactccggtgtcgtag]
# protein sequence = [ERGKKKQRRRGKRENNEEEVTVADSAVLPYDELSPAGDATHRTTDAGLPSCPSLICVPTAVLRPTVAGFLFYLSLLRFSSTKLKPTVTGFLFVLASSVFRQLNSEFVTMKRKERWWMYDRYDGRNARKLRQEFVDGVEQFIRFCEAHPESPGIDEIRCPCLLCKNRRLHDANTVKLHLYKKGFIPDYYEWVSHGEGFPTSSVEQPNTYREMVLDALGSNHEPSGDDSTSGSDEEPNAQAKAFQELLKAAEQPLYEGSSMSVLEMASRIVSLKSEYNLPHRCVDGFASLLNEAIPDNNKMGKTFYDTKKILNGLELPHEKIHACPKGCMLFWKADAELDKCRVCERDRYKRTSKGSLVPIKELIYFPITPRLQRLFATKNVAEEMTWHSKNPRVQGTMAHPSDSEAWKHLDRSFPDFASEPRNVRLGMCTDGFAPNGKFGGQYSCWPVILTPYNLPPSMCMKKPFMFLSLLVPGPKNPKGNLDVYMQPLIEELKQLWDVGATTYDISQRKNFNLRAAILWTISDFPAYGMLSGWATAGKKACPYCLDKSKAFWLEHGGKMSWFDCHRQFLPPEHPFRNNKIAFCKNKVEKGTPPHIMSGDELWQQVQHLAKATDGPEALASLKKKKLGWFKQSILWELPYWKTLLLRHNLDVMHIEKNFFDQLIHTVMDVKKHTSDTVASRNDIAKYCKRPQLHVTEDARGKDTLPKAPFSLDKAQKKVLCEWVRNLKFPDGYASNLSRCVDLQTCKLHGLKSHDCHVFMERLLPVALKELLPVHVWKAITEISLFFRDLCCSTIKLSDMERLEHNIAEILCKLEKIFPPAFFNSMEHLPVHLPYEARLCGPVQYRWMYPFERFLNHLKRKIGNKARVEGSICNAYLTEEIGYFCSNYFQQGVDTKTRDLGRNVHDDVESTLDDSVPELFRVDHGHASTGGVRRFLDEKELQRAHLYVLGNSGILEPYERGFEDHIVLMQPNVRKEDVWIKHEAEFLEWFRLKVIEDNPNDEILFALAMGPSKRVRTWSQFYVNGYKFQTYGHGKQKSTMNYGVSVSNEDGGDYFGILEDIIQLEFTGALRTYKTVLFKCSWMDSSRGMNIDQYKLVEVNHTKKYPKYDPFVLSYQANQVYYAPYPSLKRDKAQWWAVFKTKARSVVDAPVDEDFLQETTADIPTLCAPDDIPDYEGDEDGFGDSDTDDEVLPDAPPDESSFESTDSEDEDEDDGFWDDDTDDDLSADGEVLMGRVMQLRFRRLIVVMVGGGRRMMGHTTPRELFPLSHANTESSPDVTPSPESQVDGSGTSTQVPETQDDNSPMGEVSTPVARRTLHPTGLWFDDNTVSTSITSIFQAHWRKPWLNYEEVDKGTKTHWWNQFTKQYLWNADLDTLVKKEYEKKAHKRLKEITYNASVRNKSIPKWMGQCMFQQMMAKRKEKEFLERSEKAKKNRRGGSLSNPIEPSHFQGSISASKHAKKMAQKAGGVLPTAPEVFLKTHFKEVPGKGKVAANRRAQQISDAYQKKLDESSTQGSQPDPNQLYWEVVGGRKKGVVKGLGASASLFYSPSSEKDSQSYNPSIASQLEERVQAEVAERIEEAKVQMQAQMEAQFATQLQEALKKEREEAAIESKRMMETMLQNLFSNCSGGPSFQLRREDDPDMSGGGVGHQTPVS]
# end gene g1
###





Batch analysis:
[image: ]

Analysis of Clone Tp24-X1 (GenBank # MZ325224) from Chenopodium iljinii genome (the clone fragments overlaps are highlighted in yellow):
>F1
TAGATACGATGGCCGTAATGCCCGTAAACTTAGGCAAGAGTTTGTGGATGGTGTTGAACAATTCATACGATTTTGTGAAGCTCATCCTGAGAGCCCGGGCATAGATGAAATAAGATGCCCTTGTCTGTTATGTAAGAATAGACGTCTTCATGATGCCAACACAGTAAAACTCCATTTGTATATAAAGGGGTATATACCTGATTACTATGAGTGGGTTTCTCATGGTGAAGGGTTCCCTACATCAAGTGTAGAGCAACCAAATACTTACCGTGAAATGGTTCTCGATGCTCTTGGGAGTAATCATGAACCATCGGGTGATGATAGTACTAGTGGTTCAGATGAAGAGCCAAATGCTCAAGCAAAAGCATTTCAAGAGCTTTTAAAGGCCGCCGAGCAACCACTGTACGAAGGTAGCTCCATGTCTGTGCTAGAAATGGCATCTCGAATTGTATCTTTGAAGTCAGAATACAATTTGCCCCATAGGTGTGTTGATGGGTTTGCTTCATTATTGAACGAAGCGATTCCCGACAATAATAAGATGGGGAAAACATTCTATGATACAAAGAAGATTCTTAACGGACTTGAGCTTCCGCACGAGAAGATCCACGCATGCCCAAAGGGTTGTATGTTATTTTGGAAAGCTGATGCTGAGTTGGATAAGTGTAGAGTGTGCGAAAGGGACAGATACAAGAGGACTTCAAAGGGGTCATTGGTTCCAATAAAAGAACTCATCTATTTTCCTATCACTCCAAGGCTACAACGGTTGTTTGCAACAAAGAACGTTGCGGAGGAAATGACCTGGCATTCCAAAAATCCAAGAGTCCAAGGCACAATGGCGCATCCTAGTGATAGTGAAGCTTGGAAGCACTTGGATAGATCCTTCCCTGATTTTGCATCTGAACCTAGAAATGTGAGACTTGGTATGTGTACCGATGGGTTTGCTCCTTATGGCAAGTTTGGGGGTCAGTACTCATGTTGGCCAGTCATTCTGACCCCTTATAACTTGCCTCCATCGATGTGCATGAAAAAACCATTTATGTTCCTT

>F2
CATTTATGTTCCTTTCTTTGCTCGTTCCTGGTCCTAAAATCCGAAAGGGAACTTGAATGTGTATATGCAACCGTTAATTGAAGAATTGAAACAACTGTGGGATGTTGGTGCAACAACTTACGACATTTCGCAAAGAAAAAACTTCAATTTGTGTGCGGCAATCTTGTGGACTATAAGTGATTTCCCAGCCTATGGTATGCTTTCTGGATGGGCAACAGCTGGTTAAAAAAGCATGTCCATATTGCTTGGACAAATCAAAAGCTTTTTTGCTTGAACATGGTGGTAAAATATCATGGTTTGATTGTCACCGCCAATTTCTTCCTCCTGAACATCCTTTTCGAAACAACAAAATTGCTTTTTGTAAGAATAAGGTTGAAAAGGGGACACCGCCTCACATAATGTCCGGCGACGAGCTATGGCAACAAGTTCAACACTTGGCTAAGGCAACAGATGGACCTGAAGCACTCGCAAGCTTGAAAAAGAAGAAATTAGGGTGGTTTAAACAAAGCATTCTTTGGGAGCTACCGTACTGGAAAACTCTTCTCCTCCGCCACAATCTCGATGTCATGCATATTGAAAAGAATTTCTTTGACCAACTAATTCACACAGTGATGGACGTGAAAAAACGTACTTCAGACACAGTTGCATCTAGAAATGACATTGCCAAATATTGCAAACGACCACAACTACATGTGACGGAGGATGCGAGAGGGAAAGACACTTTGCCGAAAGCCCCATTCTCACTAGACAAGGCTCAAAATAAAGTGTTATGCGAGTGGGTAAGGAACTTGAAATTTCCCGATGGTTATGCTTATAATTTGAGTAGGTGTGTAGATTTACAAACATGTAAGCTTCATGGTTTAAAGAGCCACGACTGTCATGTCTTCATAGAGAGATTGTTGCTAGTTGCTTTGAAGGAATTGCTTCCATGTTTGGAAAGCTATTACTGAGATTAGTCTTTTCTTCCGTGACCTTTGTTGTTCCACCATAAAATTGAGTGATATGGAAAGATTGGAACACAACATTGTAGAAATTCTTTGTAAGCT

>F3
TTCTTTGTAAGCTCGAGAAGATATTTCCACCAGCGTTCTTCAACTCTATGGAACACTTACCAGTTCATCTGCCTTATGAAGCTAGGTTATGTGGTCCTGTCCAATATCGTTGGATGTATCCGTTTGAAAGGTTTTAGCTCCTACAAACTCATAGATGCCATTTTCGTTTATACACCTATAGTTATTTGCATAACATATAACTTATTCAATATTTTTATTTATAGGTTCCTTAATCATTTGAAACGTAAAATTGGCAATAAGGCTCGTGTTGAAGGTTCAATCTGCAATGCTTATCTAACAGAAGAGATAGGGTACTTTTGCTCTAACTACTTCCAACAAGGAGTGGATACTAAAACACGTGACTTAGGTCGTAATGTTCATGATGATGTTGAAAGCACTTTGGATGATAGTGTTCCGGAACTGTTTAGGGTTGATCATGGACATGCTTCTACTGGTGGAGTGCGCCGCTTTTTGGATGAGAAAGAACTACAACATGCTCATTTATATGTTTTGGGAAATAGCGGCATTCTGGAACCATATGAGAGGTATTAAATTTGTCTTTATCACACTCACTAAGATTTCATTGAATTTTGCAACGTATCCAACGTCCACCACCATCATTAATACTCTTTCTCTGGTTATACGGAAGGGGGTTTGAGGACCACATTGTTCTAATGCAACCCACTATTCGCAAAGAAGATGTGTGGATTAAACATGAAGCTGAATTCCTCGAGTGGTTTAGGTTGAAAGTGAGTGTGTTACGCATTTGACATCAACACGTTTTCTTACTTTGTTGCTATAACTTCACGA

From the reverse side:

>R3
TATAACTTCACGACATATATCAATTTAATATAATTATGCTATATGAGCAGGTGATTCAAGACATGCCAAATGATGAAATATTGTTTGCTTTGGCTATGGGCCCATCTAAGCGAGTGCGTACTTGGAGCCAATTCTATGTGAACGGATACATATTCCAAACTTATGGCCATGGAAAACAGAAGTCAACGATAAATTATGGAGTAAGTGTATCCAATGAAGATGGTGGAGATTATTTTGGTATCTTAGAGGATATCATCGAGTTGGAGTTCACTGGTGCCCTATGGAGTTATAAGACTATTCTCTTCAAGTGCAGTTGGATGGATTCTAGTAGGGGTATGAACATTGATCAATACAAGCTTGTAGAAGTCAATCACACCAAAAAATACCCCAAGTACGATCCATTTATGCTTTCTTACCAAGCTAACCAAGTCTACTATGCACCTTACCCAAGTCTGAAAAGAGATAAGGCTCGATGGTGGGCAGTGTTCGAGACGAAGGCGAGGTCTGTTGTTGATGCACCAGTTGGCGAAGACTTTCTATAAGAAACCACTGCTGACATTCCAATTCTTTGTGCTCCGGATGACATTCCAGACTATGAAGGTGATGAATATGGATTTGGAGATTCGGATACTGATGATGAAGTGCTCCCGGATGCCCCTCCAGATG

>R2
CCCTCCAGATGAGTCCAGTTTCGAATCTACTGATAGTGAGGACGAGGATGAGGATGACGGATTTTAGGATGACGATACTGATGATGATCTTAGTGCTGATGGGGAGGGTGATTCAACTGAGATTTAGGAAATTGATTGTAACCTTGTTTTAACTTTTTAATTATGTAATCTTAATGGATTTCAATTTATTTTAAAACACCATCTTGGTTTTATTGATGTTCATAATGTTTCTTACTGTAGGTTGTCATGGTTGGTGGTGGTCGTCGGATGCTAGGACATGCCACCCCGAGAGAATTTTTTCAGTCAACAAGCCATGCAAATACGGAATCTTCCCCAGAAGTTACCCCATCCCCAGAGTCACAAGTAGATGGTTCTGGGACATCTACTCAGGTTCCTGAGACGCAAGACGATAACTCTCCCATGGGTGAGGTAGCTACCCCCGTTGCGAGAAGGACTTTGCACCCTATAGGGTTATGGTAAGTTAATCATGGTTAGCTTAATTTGCATTCCAACTTGAACAATCTTGGTTAGATTTGTATTTTATGTACGTAATAACTTCATTTGTTTGCTTATTGGTACTAAGGTTCAATGATAACACCGTGAGCACCTTCATTACTAGTATTTTTCAAGCACATTGGCGCAAACCATGGCTTAACTATGAAGAGGTTGACAAAGGCACTAAGACCCATTGGTGGAACCAGTTTACGGTATTATATAACCCCCAAGTTTAATTTACTTATCTAACTTAGGTGTTTGTTGGTTACTTATTGCAATAAATTATTAAACATATAATTTTTGTTGTTTCTTATAAAAATTTGCAGAAAAAATACCTTTGGAATGTTGATCTTGATACCCTTGTGAAGAGGAGTATGAAAAGAAGGCACATAAGAGGTTGAAAGAGATTACATATAATGCTTCTGTCAGAAACAAGTCAATTCCTAAATGGACGGGACAGTGTATGTTTTAGCAAATGATGGCGAAAAGAAAGGAGAAGGAATTTTTGGAGAGGTCAGAAAAAGCTAAGAAGAACAGGAGGGGCGGCTCCTTGTCTAATCCAATTGAGCCGTCACACTTCCAA

>R1
TTCCAAGGTTCTATTCTGCATCAAAGCATGCAAAGAAAATGGTAATACTTAATGGTAAATGATAATTTTAGTAGTTACATCCACTAAGCATTTAAGGAGTTATTTGATTGTGCAGGCTCAGAAAGCCGGTGGAGTGCTTCCAACTGCCCCTGAGGTCTTCCTAAAGACCCATTTCAAGGAAGTTCCTAGAAAAGGAAAAGTTGCGGCTAACAAGAGGGCACAACAAATCTCGGTAACACATCTAACTTTGGAAACTAATGAAATAATTTTGTAAGGAAGAAAGCAAAACATAGGCACTTATACTTGTGATTTAAAACTTTAGGGCACCTAATACTTTTCAATATTGGTATGTTAGGTTCAATTTTAGATTATAAAGAGAACAAAGAAAATGGTAAATATAGAACCTCATTTATGCCATTTTCTCCTATGTATGACCCTATAGCCTTGTATTTGCATGAAAATGTGTATTATTTAGAAATTTTTACCTACAATAATGTAATATGGGGAATATGAGTTGTGTGATTGATAAAATCTTAGAATATAGCAAAAACAAAGGAAATGGATAAGTTAGAAGGTCATTTAAGCCATTTTAGCCTAGTTATGACCCTATATCCTTGTATATGCATGAAAATGTCTATTATTAAGCCATTTCAACCTATAAACATGTTTAATATGCTAAATATGAGTTGTTTGATTGATAAAATATTAGAATATAGCAAAAACAAACAAAATGGGTAAGTTAGTAGGTCATTTAAGCCATTTTAGCCTAGTTATGATCCTATAGCCTTGTACATGCATGAAAATGTCTATTATTAAGCCATTTCAACCTATAAACATGTTTAATATGCTGAATATGAGTTGTTTGATTGATAAAATCTTAGTTTATAGTGAAAACAAAGAAAATGGGTATGTTAGAAGGTCATTTAAGCCATTTAAGCCAAATTATGACCTTGTAGCCTTGTATTTGCATGAAATTGAATACTTTTAAGCAACTTCCACATACAATAGTGATAAATATACTGAATGTGATTTGTCCTGATTACAGGATGCCTACCAAAAGAATCTTGACGAGTCTCCCACTCAAGGGTCACAACCGGACCCTAACCAGCTATATTGGGAGGTCGTTGGTGGTAGGAAGGGCGAATTCGTTTAAACCTGCAGGACTAGTCCCTTTAGTGAGGGTTAATTT

Combined sequence of Tp24-X1clone from clone fragments:
TAGATACGATGGCCGTAATGCCCGTAAACTTAGGCAAGAGTTTGTGGATGGTGTTGAACAATTCATACGATTTTGTGAAGCTCATCCTGAGAGCCCGGGCATAGATGAAATAAGATGCCCTTGTCTGTTATGTAAGAATAGACGTCTTCATGATGCCAACACAGTAAAACTCCATTTGTATATAAAGGGGTATATACCTGATTACTATGAGTGGGTTTCTCATGGTGAAGGGTTCCCTACATCAAGTGTAGAGCAACCAAATACTTACCGTGAAATGGTTCTCGATGCTCTTGGGAGTAATCATGAACCATCGGGTGATGATAGTACTAGTGGTTCAGATGAAGAGCCAAATGCTCAAGCAAAAGCATTTCAAGAGCTTTTAAAGGCCGCCGAGCAACCACTGTACGAAGGTAGCTCCATGTCTGTGCTAGAAATGGCATCTCGAATTGTATCTTTGAAGTCAGAATACAATTTGCCCCATAGGTGTGTTGATGGGTTTGCTTCATTATTGAACGAAGCGATTCCCGACAATAATAAGATGGGGAAAACATTCTATGATACAAAGAAGATTCTTAACGGACTTGAGCTTCCGCACGAGAAGATCCACGCATGCCCAAAGGGTTGTATGTTATTTTGGAAAGCTGATGCTGAGTTGGATAAGTGTAGAGTGTGCGAAAGGGACAGATACAAGAGGACTTCAAAGGGGTCATTGGTTCCAATAAAAGAACTCATCTATTTTCCTATCACTCCAAGGCTACAACGGTTGTTTGCAACAAAGAACGTTGCGGAGGAAATGACCTGGCATTCCAAAAATCCAAGAGTCCAAGGCACAATGGCGCATCCTAGTGATAGTGAAGCTTGGAAGCACTTGGATAGATCCTTCCCTGATTTTGCATCTGAACCTAGAAATGTGAGACTTGGTATGTGTACCGATGGGTTTGCTCCTTATGGCAAGTTTGGGGGTCAGTACTCATGTTGGCCAGTCATTCTGACCCCTTATAACTTGCCTCCATCGATGTGCATGAAAAAACCATTTATGTTCCTTTCTTTGCTCGTTCCTGGTCCTAAAATCCGAAAGGGAACTTGAATGTGTATATGCAACCGTTAATTGAAGAATTGAAACAACTGTGGGATGTTGGTGCAACAACTTACGACATTTCGCAAAGAAAAAACTTCAATTTGTGTGCGGCAATCTTGTGGACTATAAGTGATTTCCCAGCCTATGGTATGCTTTCTGGATGGGCAACAGCTGGTTAAAAAAGCATGTCCATATTGCTTGGACAAATCAAAAGCTTTTTTGCTTGAACATGGTGGTAAAATATCATGGTTTGATTGTCACCGCCAATTTCTTCCTCCTGAACATCCTTTTCGAAACAACAAAATTGCTTTTTGTAAGAATAAGGTTGAAAAGGGGACACCGCCTCACATAATGTCCGGCGACGAGCTATGGCAACAAGTTCAACACTTGGCTAAGGCAACAGATGGACCTGAAGCACTCGCAAGCTTGAAAAAGAAGAAATTAGGGTGGTTTAAACAAAGCATTCTTTGGGAGCTACCGTACTGGAAAACTCTTCTCCTCCGCCACAATCTCGATGTCATGCATATTGAAAAGAATTTCTTTGACCAACTAATTCACACAGTGATGGACGTGAAAAAACGTACTTCAGACACAGTTGCATCTAGAAATGACATTGCCAAATATTGCAAACGACCACAACTACATGTGACGGAGGATGCGAGAGGGAAAGACACTTTGCCGAAAGCCCCATTCTCACTAGACAAGGCTCAAAATAAAGTGTTATGCGAGTGGGTAAGGAACTTGAAATTTCCCGATGGTTATGCTTATAATTTGAGTAGGTGTGTAGATTTACAAACATGTAAGCTTCATGGTTTAAAGAGCCACGACTGTCATGTCTTCATAGAGAGATTGTTGCTAGTTGCTTTGAAGGAATTGCTTCCATGTTTGGAAAGCTATTACTGAGATTAGTCTTTTCTTCCGTGACCTTTGTTGTTCCACCATAAAATTGAGTGATATGGAAAGATTGGAACACAACATTGTAGAAATTCTTTGTAAGCTCGAGAAGATATTTCCACCAGCGTTCTTCAACTCTATGGAACACTTACCAGTTCATCTGCCTTATGAAGCTAGGTTATGTGGTCCTGTCCAATATCGTTGGATGTATCCGTTTGAAAGGTTTTAGCTCCTACAAACTCATAGATGCCATTTTCGTTTATACACCTATAGTTATTTGCATAACATATAACTTATTCAATATTTTTATTTATAGGTTCCTTAATCATTTGAAACGTAAAATTGGCAATAAGGCTCGTGTTGAAGGTTCAATCTGCAATGCTTATCTAACAGAAGAGATAGGGTACTTTTGCTCTAACTACTTCCAACAAGGAGTGGATACTAAAACACGTGACTTAGGTCGTAATGTTCATGATGATGTTGAAAGCACTTTGGATGATAGTGTTCCGGAACTGTTTAGGGTTGATCATGGACATGCTTCTACTGGTGGAGTGCGCCGCTTTTTGGATGAGAAAGAACTACAACATGCTCATTTATATGTTTTGGGAAATAGCGGCATTCTGGAACCATATGAGAGGTATTAAATTTGTCTTTATCACACTCACTAAGATTTCATTGAATTTTGCAACGTATCCAACGTCCACCACCATCATTAATACTCTTTCTCTGGTTATACGGAAGGGGGTTTGAGGACCACATTGTTCTAATGCAACCCACTATTCGCAAAGAAGATGTGTGGATTAAACATGAAGCTGAATTCCTCGAGTGGTTTAGGTTGAAAGTGAGTGTGTTACGCATTTGACATCAACACGTTTTCTTACTTTGTTGCTATAACTTCACGAACATATATCAATTTAATATAATTATGCTATATGAGCAGGTGATTCAAGACATGCCAAATGATGAAATATTGTTTGCTTTGGCTATGGGCCCATCTAAGCGAGTGCGTACTTGGAGCCAATTCTATGTGAACGGATACATATTCCAAACTTATGGCCATGGAAAACAGAAGTCAACGATAAATTATGGAGTAAGTGTATCCAATGAAGATGGTGGAGATTATTTTGGTATCTTAGAGGATATCATCGAGTTGGAGTTCACTGGTGCCCTATGGAGTTATAAGACTATTCTCTTCAAGTGCAGTTGGATGGATTCTAGTAGGGGTATGAACATTGATCAATACAAGCTTGTAGAAGTCAATCACACCAAAAAATACCCCAAGTACGATCCATTTATGCTTTCTTACCAAGCTAACCAAGTCTACTATGCACCTTACCCAAGTCTGAAAAGAGATAAGGCTCGATGGTGGGCAGTGTTCGAGACGAAGGCGAGGTCTGTTGTTGATGCACCAGTTGGCGAAGACTTTCTATAAGAAACCACTGCTGACATTCCAATTCTTTGTGCTCCGGATGACATTCCAGACTATGAAGGTGATGAATATGGATTTGGAGATTCGGATACTGATGATGAAGTGCTCCCGGATGCCCCTCCAGATGAGTCCAGTTTCGAATCTACTGATAGTGAGGACGAGGATGAGGATGACGGATTTTAGGATGACGATACTGATGATGATCTTAGTGCTGATGGGGAGGGTGATTCAACTGAGATTTAGGAAATTGATTGTAACCTTGTTTTAACTTTTTAATTATGTAATCTTAATGGATTTCAATTTATTTTAAAACACCATCTTGGTTTTATTGATGTTCATAATGTTTCTTACTGTAGGTTGTCATGGTTGGTGGTGGTCGTCGGATGCTAGGACATGCCACCCCGAGAGAATTTTTTCAGTCAACAAGCCATGCAAATACGGAATCTTCCCCAGAAGTTACCCCATCCCCAGAGTCACAAGTAGATGGTTCTGGGACATCTACTCAGGTTCCTGAGACGCAAGACGATAACTCTCCCATGGGTGAGGTAGCTACCCCCGTTGCGAGAAGGACTTTGCACCCTATAGGGTTATGGTAAGTTAATCATGGTTAGCTTAATTTGCATTCCAACTTGAACAATCTTGGTTAGATTTGTATTTTATGTACGTAATAACTTCATTTGTTTGCTTATTGGTACTAAGGTTCAATGATAACACCGTGAGCACCTTCATTACTAGTATTTTTCAAGCACATTGGCGCAAACCATGGCTTAACTATGAAGAGGTTGACAAAGGCACTAAGACCCATTGGTGGAACCAGTTTACGGTATTATATAACCCCCAAGTTTAATTTACTTATCTAACTTAGGTGTTTGTTGGTTACTTATTGCAATAAATTATTAAACATATAATTTTTGTTGTTTCTTATAAAAATTTGCAGAAAAAATACCTTTGGAATGTTGATCTTGATACCCTTGTGAAGAGGAGTATGAAAAGAAGGCACATAAGAGGTTGAAAGAGATTACATATAATGCTTCTGTCAGAAACAAGTCAATTCCTAAATGGACGGGACAGTGTATGTTTTAGCAAATGATGGCGAAAAGAAAGGAGAAGGAATTTTTGGAGAGGTCAGAAAAAGCTAAGAAGAACAGGAGGGGCGGCTCCTTGTCTAATCCAATTGAGCCGTCACACTTCCAAGGTTCTATTCTGCATCAAAGCATGCAAAGAAAATGGTAATACTTAATGGTAAATGATAATTTTAGTAGTTACATCCACTAAGCATTTAAGGAGTTATTTGATTGTGCAGGCTCAGAAAGCCGGTGGAGTGCTTCCAACTGCCCCTGAGGTCTTCCTAAAGACCCATTTCAAGGAAGTTCCTAGAAAAGGAAAAGTTGCGGCTAACAAGAGGGCACAACAAATCTCGGTAACACATCTAACTTTGGAAACTAATGAAATAATTTTGTAAGGAAGAAAGCAAAACATAGGCACTTATACTTGTGATTTAAAACTTTAGGGCACCTAATACTTTTCAATATTGGTATGTTAGGTTCAATTTTAGATTATAAAGAGAACAAAGAAAATGGTAAATATAGAACCTCATTTATGCCATTTTCTCCTATGTATGACCCTATAGCCTTGTATTTGCATGAAAATGTGTATTATTTAGAAATTTTTACCTACAATAATGTAATATGGGGAATATGAGTTGTGTGATTGATAAAATCTTAGAATATAGCAAAAACAAAGGAAATGGATAAGTTAGAAGGTCATTTAAGCCATTTTAGCCTAGTTATGACCCTATATCCTTGTATATGCATGAAAATGTCTATTATTAAGCCATTTCAACCTATAAACATGTTTAATATGCTAAATATGAGTTGTTTGATTGATAAAATATTAGAATATAGCAAAAACAAACAAAATGGGTAAGTTAGTAGGTCATTTAAGCCATTTTAGCCTAGTTATGATCCTATAGCCTTGTACATGCATGAAAATGTCTATTATTAAGCCATTTCAACCTATAAACATGTTTAATATGCTGAATATGAGTTGTTTGATTGATAAAATCTTAGTTTATAGTGAAAACAAAGAAAATGGGTATGTTAGAAGGTCATTTAAGCCATTTAAGCCAAATTATGACCTTGTAGCCTTGTATTTGCATGAAATTGAATACTTTTAAGCAACTTCCACATACAATAGTGATAAATATACTGAATGTGATTTGTCCTGATTACAGGATGCCTACCAAAAGAATCTTGACGAGTCTCCCACTCAAGGGTCACAACCGGACCCTAACCAGCTATATTGGGAGGTCGTTGGTGGTAGGAAGGGCGAATTCGTTTAAACCTGCAGGACTAGTCCCTTTAGTGAGGGTTAATTT


AUGUSTUS analysis:
# coding sequence = [tagatacgatggccgtaatgcccgtaaacttaggcaagagtttgtggatggtgttgaacaattcatacgattttgtgaagctcatcctgagagcccgggcatagatgaaataagatgcccttgtctgttatgtaagaatagacgtcttcatgatgccaacacagtaaaactccatttgtatataaaggggtatatacctgattactatgagtgggtttctcatggtgaagggttccctacatcaagtgtagagcaaccaaatacttaccgtgaaatggttctcgatgctcttgggagtaatcatgaaccatcgggtgatgatagtactagtggttcagatgaagagccaaatgctcaagcaaaagcatttcaagagcttttaaaggccgccgagcaaccactgtacgaaggtagctccatgtctgtgctagaaatggcatctcgaattgtatctttgaagtcagaatacaatttgccccataggtgtgttgatgggtttgcttcattattgaacgaagcgattcccgacaataataagatggggaaaacattctatgatacaaagaagattcttaacggacttgagcttccgcacgagaagatccacgcatgcccaaagggttgtatgttattttggaaagctgatgctgagttggataagtgtagagtgtgcgaaagggacagatacaagaggacttcaaaggggtcattggttccaataaaagaactcatctattttcctatcactccaaggctacaacggttgtttgcaacaaagaacgttgcggaggaaatgacctggcattccaaaaatccaagagtccaaggcacaatggcgcatcctagtgatagtgaagcttggaagcacttggatagatccttccctgattttgcatctgaacctagaaatgtgagacttggtatgtgtaccgatgggtttgctccttatggcaagtttggggtgatttcccagcctatggtatgctttctggatgggcaacagctggttaaaaaagcatgtccatattgcttggacaaatcaaaagcttttttgcttgaacatggtggtaaaatatcatggtttgattgtcaccgccaatttcttcctcctgaacatccttttcgaaacaacaaaattgctttttgtaagaataaggttgaaaaggggacaccgcctcacataatgtccggcgacgagctatggcaacaagttcaacacttggctaaggcaacagatggacctgaagcactcgcaagcttgaaaaagaagaaattagggtggtttaaacaaagcattctttgggagctaccgtactggaaaactcttctcctccgccacaatctcgatgtcatgcatattgaaaagaatttctttgaccaactaattcacacagtgatggacgtgaaaaaacgtacttcagacacagttgcatctagaaatgacattgccaaatattgcaaacgaccacaactacatgtgacggaggatgcgagagggaaagacactttgccgaaagccccattctcactagacaaggctcaaaataaagtgttatgcgagtgggtaaggaacttgaaatttcccgatggttatgcttataatttgagtaggaattgcttccatgtttggaaagctattactgagattagtcttttcttccgtgacctttgttgttccaccataaaattgagtgatatggaaagattggaacacaacattgtagaaattctttgtaagctcgagaagatatttccaccagcgttcttcaactctatggaacacttaccagttcatctgccttatgaagctaggttatgtggtcctgtccaatatcgttggatgtatccgtttgaaaggttccttaatcatttgaaacgtaaaattggcaataaggctcgtgttgaaggttcaatctgcaatgcttatctaacagaagagatagggtacttttgctctaactacttccaacaaggagtggatactaaaacacgtgacttaggtcgtaatgttcatgatgatgttgaaagcactttggatgatagtgttccggaactgtttagggttgatcatggacatgcttctactggtggagtgcgccgctttttggatgagaaagaactacaacatgctcatttatatgttttgggaaatagcggcattctggaaccatatgagagggggtttgaggaccacattgttctaatgcaacccactattcgcaaagaagatgtgtggattaaacatgaagctgaattcctcgagtggtttaggttgaaagtgattcaagacatgccaaatgatgaaatattgtttgctttggctatgggcccatctaagcgagtgcgtacttggagccaattctatgtgaacggatacatattccaaacttatggccatggaaaacagaagtcaacgataaattatggagtaagtgtatccaatgaagatggtggagattattttggtatcttagaggatatcatcgagttggagttcactggtgccctatggagttataagactattctcttcaagtgcagttggatggattctagtaggggtatgaacattgatcaatacaagcttgtagaagtcaatcacaccaaaaaataccccaagtacgatccatttatgctttcttaccaagctaaccaagtctactatgcaccttacccaagtctgaaaagagataaggctcgatggtgggcagtgttcgagacgaaggcgaggtctactatgaaggtgatgaatatggatttggagattcggatactgatgatgaagtgctcccggatgcccctccagatgagtccagtttcgaatctactgatagtgaggacgaggatgaggatgacggattttaggatgacgatactgatgatgatcttagtgctgatggggagggttgtcatggttggtggtggtcgtcggatgctaggacatgccaccccgagagaattttttcagtcaacaagccatgcaaatacggaatcttccccagaagttaccccatccccagagtcacaagtagatggttctgggacatctactcaggttcctgagacgcaagacgataactctcccatgggtgaggtagctacccccgttgcgagaaggactttgcaccctatagggttatggttcaatgataacaccgtgagcaccttcattactagtatttttcaagcacattggcgcaaaccatggcttaactatgaagaggttgacaaaggcactaagacccattggtggaaccagtttacggctcagaaagccggtggagtgcttccaactgcccctgaggtcttcctaaagacccatttcaaggaagttcctagaaaaggaaaagttgcggctaacaagagggcacaacaaatctcggatgcctaccaaaagaatcttgacgagtctcccactcaagggtcacaaccggaccctaaccagctatattgggaggtcgttggtggtaggaagggcgaattcgtttaa]
# protein sequence = [RYDGRNARKLRQEFVDGVEQFIRFCEAHPESPGIDEIRCPCLLCKNRRLHDANTVKLHLYIKGYIPDYYEWVSHGEGFPTSSVEQPNTYREMVLDALGSNHEPSGDDSTSGSDEEPNAQAKAFQELLKAAEQPLYEGSSMSVLEMASRIVSLKSEYNLPHRCVDGFASLLNEAIPDNNKMGKTFYDTKKILNGLELPHEKIHACPKGCMLFWKADAELDKCRVCERDRYKRTSKGSLVPIKELIYFPITPRLQRLFATKNVAEEMTWHSKNPRVQGTMAHPSDSEAWKHLDRSFPDFASEPRNVRLGMCTDGFAPYGKFGVISQPMVCFLDGQQLVKKACPYCLDKSKAFLLEHGGKISWFDCHRQFLPPEHPFRNNKIAFCKNKVEKGTPPHIMSGDELWQQVQHLAKATDGPEALASLKKKKLGWFKQSILWELPYWKTLLLRHNLDVMHIEKNFFDQLIHTVMDVKKRTSDTVASRNDIAKYCKRPQLHVTEDARGKDTLPKAPFSLDKAQNKVLCEWVRNLKFPDGYAYNLSRNCFHVWKAITEISLFFRDLCCSTIKLSDMERLEHNIVEILCKLEKIFPPAFFNSMEHLPVHLPYEARLCGPVQYRWMYPFERFLNHLKRKIGNKARVEGSICNAYLTEEIGYFCSNYFQQGVDTKTRDLGRNVHDDVESTLDDSVPELFRVDHGHASTGGVRRFLDEKELQHAHLYVLGNSGILEPYERGFEDHIVLMQPTIRKEDVWIKHEAEFLEWFRLKVIQDMPNDEILFALAMGPSKRVRTWSQFYVNGYIFQTYGHGKQKSTINYGVSVSNEDGGDYFGILEDIIELEFTGALWSYKTILFKCSWMDSSRGMNIDQYKLVEVNHTKKYPKYDPFMLSYQANQVYYAPYPSLKRDKARWWAVFETKARSTMKVMNMDLEIRILMMKCSRMPLQMSPVSNLLIVRTRMRMTDFRMTILMMILVLMGRVVMVGGGRRMLGHATPREFFQSTSHANTESSPEVTPSPESQVDGSGTSTQVPETQDDNSPMGEVATPVARRTLHPIGLWFNDNTVSTFITSIFQAHWRKPWLNYEEVDKGTKTHWWNQFTAQKAGGVLPTAPEVFLKTHFKEVPRKGKVAANKRAQQISDAYQKNLDESPTQGSQPDPNQLYWEVVGGRKGEFV]
# end gene g1
###



Batch analysis:

[image: ]


Analysis of the assembled contig 14 (C. iljinii 2):
>Cilj_assembled_contig14_iljinii_2
CACTAGTAGAAAAATGTACATTTGCGTCGCCATATTTGCGTCACTCATTCCAAAGAACGACGCAAATGTTTGTTTTTACCATCCTTAAAAGTTATTTGCGTCACACTTTATTCAAGAAGCGATGCAAAAGTCAGATGTATTTCAGCTTTCTATTATTTGCGTCGCTCTTATTTATTAAAGCGACGCATATAATAATCTTATTTGCGTCACTTATTTATTGACAAGTGACGCAAATGAGTGAGTGAATAAATTGCGTCACGCTTTTAATAAATGAGCGACGCATATGAAAATGTACATCATTATACTTTTTGTTATTTGCGTCGCATTTTAATAATTGAGTGACGCAAATAACTCAATTGCATTTCAGAATTTTTGACCTTAGCTTTTCACGCCTACCTTTCACTAAACCAAAAGAAAAAAAACAAGAGCATCGCTACTCCATTGAATTTCTACAGCAAAACACCCACAAATTCGACCCTAAATCCAACAAATTCGACCAAAAAACTCCGATTTCCCAGCAAATTCAACATCTAAAATCGCAATCAAGTTCAAGACCCATAATCGGCAGTAAATTCGAGCTATAATCCCCCAATTTCGAGCAAAAATTCAGACCAAAAACCCTAAGAAATTCGAACCCATAAACCCCAGAAAAATTGAGCAATTCCGACCATTTCGAGCAAAAAATCTACTCAAAACCCTAGGAATTCGAACCCTAGAAACCCCAAAAAATTCAATTAAAAATCCTTGCCTCATATTCGAGCAATGACTGAAATTTTCGACTTAATTTGTGAAGTCATTTTTGGATTAATTTTGCCCCCAAAAAACCCGAGGAATTTATAGCAAATTACAGAAGTGTGGCAGTTTCGACTGAATTTGTGAAGTCGATTTCACCTAAGGTAAGATTGCTTCTATTTATGTTCACTCTTTTCATGGTAGTTAGAATGTAGCATCTGACTTGAGCAATGACTTAGTTTAATTTCAGGTTTAGTGTTAGTTCATTAATTAGAAAATATATGGCAGATTTAGTTGAATATATATAATTTCAGTCATTGAATATATGGCAGATTTAGTTGAATCAACTATGTTGGTTTAATATATGTAATTTTATATGGCAGATTTCTTAATTATGCGGAAGTGAATTCCTCAAGTTGACTGAGTTTCTGGTTGTGGACAAACGATTAAGGCGGTAGTTCACATACGAGATTGTCTTCACTTGTGGTATATATACCTGAACCATTCTTTGCAATATTAACTTATTTTTTGTGGTTGGTATAATGATTGTGAATTGTATGAGATTTTTAATTGTGATATGATTGATTGGAATTGCAATAATACTTGCATCATTGGCTTAGATACCCGTTCAGGGCTTACTCATTAGGAGTAAGTCTTGAATAGTCCCCGGTTTGGGACTGTTCTTGAATGTTCTATCTCATTTAGGTGATAACTACTTGAACTGTTTTTGGGTCTAAGAAGATCATGGCTCACTATTTCCCGATCGTTCTCTGGGTACATATGTAGATAGACGATCATCTATATTGTGTGCTTGGAGAACTATAGGGAAATGCTGCCGGATTTTCTTTAGAACCAAACTTTACAAGTAGTTATTAGTGAGATAGGACATTCAAGAACGGGTTAGGTTGGAGTGATAAGGACCTTGTTGGATCATGTCATTGCATTTACATGAGATAAACTTTGAATGAAAATGTTTGATGCCTTGTATTCTTGTTTATGGTTAAGGAACTATATATGTTAGAAAATATACACATTATCTTTAAATTAATTTTTGTTATTCAGTGATTGAAAATGGATCGAAGTTGGATGTATGGTAAACGAAACTGTACAAGATTTTTACGAGGAATTGAAGAGTTTAGCAATGTCGCCTTAAACTACCAAACAGAGAATAAATCAAAGATTATTCTTTGTCCTTGTTGTGACTGTAATAATTCGAGGGGGTATCGTGATATAGATGATATTAAAGATCATCTAATTCGTCGTGGGTTTAAAGAAAACTACACGAGGTGGACGTGGCATGGTGAGAGCATATATAAAGAGGCTAGTTCTAGTTATTGCCCAAGGGAAGATGAGAATCATTGTGATGATGATAATGAACACCAAGGTGAGGATATCGATACTGCTGGTATTGGTGTTGAAAGTGAGAGTGAAGTGGAGAAGGACAGGATAGATGAAATGATGCATGATGTTGAAGACCATTTCACAGAGTGTCCTCAGACATATGATAGTATTTTGAGAGCTGCAGAAACACCGTTATATCCTGGTTGTACAAAATTCACTAAACTTGGTGCTATTATGAAGTTATTCAACTTAAAGGCGAGCAATTGTTGGACCGATAAGGGTTTTACGCAGTTGTTGGAAGCCTTAGTAGAAATGTTTCCCGAAGGGAATGAACTTCCTAACTCCACCTATGAGGCCAAGAAACTTATGTGCCCTTTAGGTATGGAGTATGTGAAGATACATGCTTGTCCCAATGATTGTGTGTTGTATCGAAATGAGTATGCTGATTTGCATGAGTGTCCAAGGTGTGGAGCTTCTCGTTACAAGATGAATGATACTGGTGAGTTGTGTAAGAAAGGGTCTCCAACTAAGGTATTGTGGTATCTTCCAATTATACCGAGATTTAGGCGACTTTTCACAGATGAAAAAAATGCAAAATTATTGAGGTGGCATGCTGATGGGAGGAAGAAAGATGGGTTAATGAGGCATCCGGCTGATTCCCCGCAATGGAGGAACATTGATCGAAAGTTCAAGGACTTTGGTCAAGAAGATCGAAATCTTAGGCTTGGTCTTAGTACAGATGGAATGAACCCATTTGGGACACTTAGTACCCAATATAGCACTTGGCCGGTTCTCCTAACTATCTACAATTTGCCTCCTTGGTTATGCATGAAGTCTAGATACATTATGTTGTCCCTTCTAATATCTGGGCCTAAACAACCTGGAAATGACATTGATGTGTATCTAGCGCCTCTCATTGAAGATTTGAAATTGTTGTGGAATGAAGGTGTCCAAATGTTTGATGCATATAGTAAAACCAATTTCACTTTACGTGCCATGATTTTTTGTACGATAAATGACTTCCCTGCTTATGGGAATTTGTCGGGGTACACTGTGAAGGGAACAACTCCTTGCCCCATCTGTGAAGATGATTTGGAGGCATTACGCCTAGACAATTGTGGCAAGCATGTATACATGGATAATCGCAGACATCTTCCTGAAGACCACCCTTTTCGAAAGAATAAGGATGCATTTAATGGAAAAGTGGAGTTGAGAGAAGCCCGTGGCCCTTTACGTGCAAGTGAGGTTTATCAACGGGTCAAAGACATTGAGAATGAGTTTGGTAAGCCTTACAAAAGCAAATCAAATGGGGGTTACAAGAAGAAGTCTGAGCTATGGTCTCTTCCATATTGGAGACATTTGGAAGTTAGACATTGTCTAGATGTAATGCATATTGAGAAAAATGTTTGTGATGCCATTGTGGGAACTTTATTAAATATGCCAGGAAAGACAAAGGATGGAGTTAAAGTAAGAAAAGACATGGCTGCTATGGGTCGTTCAGAGTTGGCACCCGAATCTCGAGGAAAACGCTGGTATCTTCCCCCAGCCTGCTTCACCTTGTCTAAAAAGGAAAAAACTAGCTTCTGTGAGTCATTGCATGGTTTAAAGGTCCCGGCTGGATATTCTTCTAATTTTCGTAGACTTGTGTCGATGTCTGACTTGAAATTGGGTGGCATGAAATCTCATGATTGTCATGTCTTGATGCAACAATTATTACCAGTTGCAATTCGAGGAATTTTGCCACCTCAAGTGAGGTATACGATTACAAGATTATGTGTCTTTTTTAACACTATCTGTAGCAAGGTCATAAATCCAAGTATTTTAGATGACTTGCAAGCAGATATACTTGAGACAATGTGTCGATTTGAAATGTATTTTCCCCCATCTTTTTTTGACGTGATGCCTCATTTGGTTATTCATCTTGTACGTGAAATTAAACTTTGTGGACCAGTGTGTATGAGATACATGTATCCTTTTGAACGAGAAATGGGTGACTTAAAGGGAAAAGTCATGAATCCGGCCAAACCTGAAGCTAGTATTGTACAGCGAACAGTTGCTGAGGAAGTGGCAGCATGGGTTGCTCAATATCTTGCACGTTCACATAAAATTGGGTTGCCAAAGTCTCGACACGATGGGAGGCTCGGAGGTCAAGGTACTATTGGTAGGAAAAGGATATCCATGGGCTTTGAAATGAAAAATAAGGCCGAGCTTTTTGTGTTGCAAAATCTTAGTGAAGTTCATCCTTACTTGGACGAGCACATGATTTTTCTTAAAAATAAATATCCTTCCAAAAGTGATCTTCAGCTGATAAAGGAGCATAATTGTTCATTCGTTACATGGTTCAAGGAACGAGTGATGTCCCAGCTGTCCACCACACCTAACGATATATCTGACACATTGAGATGGTTGGCATATGGTGCTAAATGTCAAGTCATTTCATATGAGGGATACGACATCAATGGGTATTCTTTTTACACTAGCCAACAAGATGACAAATCAACAATGCAAAATAGTGGTGTTAAAGTAATAGGTTTGTCATCTGAGTATGTTAGTGCACATGATAAAACACTTGTGGATAAGAAGAAATTTTATTATGGAATCATTGAAGAAATAATAGAGCTGGACTATGTTGATTTCAAGATTCCTCTATTCCAATGTAAGTGGGCTGATAGTAGTCGTGGTGTAAAAAAAGATGAACAAGGGAACTTGACCCTTGTGAATCTTGGTCGACGAGGGCATCTAGCTGATCCATTTATATTAGCATCACAAGCAAAGCAAGTGTTTTACATGGCTGACCCAGCTGATTGTAAATGGTCAGTTGTATTAGAAGGTAAAAGAAGGATACTTGGCATTGAAGATGTGGTGGACGAGGAAGAATATGATGAGCAATTTAATGAGTCACCACCTTCCGTTTGGAGCATCCCTCCAATAGTCGATGATTTTGACACAACGTTGAAACGTAAAGATCATAATGAAGGATTTTATGTCGCAAAAGAGAAGAATGAAGTAGGTATGAATTCTGTGATTTTTTCCAATATGTGTTACTAATTGCATAAATTGCTTATTATTGTTATGTGTACAAGTTTATAATTTATAAATGATACAAATCGATGTCTTAATTGATTTATGTCTTTTTTTTTCAGGTAAGTAATAATGGAGGATGAGGATATGCGTAATCGTTCCATGTCTTCGCAAGGTGAGGAAGATGAGCCACACAATCAATCACAATCACAGCAGCAAACAACCGACTCTCAAAAGAAGAAAAAGAAGCCAAGAGGTCCTTCAAAGGGCCTGAAATCCATGCCTGGGGTTCCTAGAGTGCTTGAATGGGATGAATTGTGTCGACCCATTGGAAAGTGGGCAAAAGCATACAAAATTCATCTTGGTGAAATAAGCCGTGCAAAAGTGTCTATATTGTATAAAGATTGGAATCAAGTTCCACAAGGAATAAAAGACACTTTGTGGGAAGATGTTAAGGTAATATTCACTATTAAATGTTAAATGTTATACTATTATATGATCATTTTGAAATTATTTGAATATGAGACTTCCTTTTTTTTATGTAGAGAGAGTTTCAAATCGAAGAAGATGAAAACAAGAAAAAAAAGGTCCTACGCACTTGTGATAAGTGCTGGAGAGATTTTAAAACAAAATTGGTCAGTGGTTGGATCACATGTACAAGGAATATGCCGAAGGAGAAAAGAATGTCGTATGTACTCTATGATTTCATATCTGAAGATATGTGGAAAACATTTGTGGAGGAGCATAGTACAGATGATTTTAAGGTTTGTGTGTGTATTAAAATCAATGAGCATGCATGTTATTAATACTTTGTTAACGGATTCTTATGTACTATTCTCCATTTATGCTTGTGAAAATAGGAAATCAGTGAGAAGGCAAGACAAAGCCAGTCTTTCAACGAATACCCTCACCATTTAGGAGCCAAATCATATGGTGAAATGAATACTGTTTGGCGTAGAAAAGGGTATATTCCCACATCATCTTCAGCATCCAGTACTTCATCTTGTTCTTCGGTTGTGTCTAGTTTGCCGGATAGGACATATGCTTGGCTTCTAGCAAGATCAGTGGAAGATGATAAGGGAAATCCGTATTTGCCGGATGAGAAAACAAGAGAGGTGAAAGAATCCATTGTAAGTATATAAAAATAAGTCTATTTCAATTTTGAATATATTTTGTTAAGTTTATGTATTGCAACGAAAGTTTACTAACTTGAAGTCTTTGTGTAGGATAATTGGAGAAAGCAACAAGCTGATGGGAAATTTGTTCCTAATAGGCATGATGATATCTTATCTCGTGCCCTTGGGAAAAAAGATCGTAACGGTCGGGCAATAGCATTTGGCAGTGGAATTGGCATTAAAGCTGTATGGGGATCCGGAGAGAGGCGTAGTGGCCGACGGGGTAGGGAAATCGGAGATGCTGAGCTGGAAGAATTAGAGGCAAGAGTAACCCGAAGGGTACGAGAGGAGACTATGCAGGAGATGGACTCTAAAATGGATTCCATGGTTCAAGAGAAGTTTATGTTATTTGCTAAACAGATTGGTATTCAAATTCCAACTGAATTGTTGGAAATGAATAACATAAGCCGGACGACTCCACAAAATCCTAGTAGTTGCCAATCAGTGGGTGATGATCCATTTGCAAACATACAGGTATCTAAATTTTTTGTAATGATTTATGTCTGCTATATTATTTAACTTTGTAACTCATTTTTTTTCCAATGATTTTTGTCTATCTTTGTAAGGAACCGGTTCCATGTCGGCTATCATTGTTGAAAAATGACTCTGAGAAAGTCATTGTCGCTGAAGGTACATATCATCCGGAGTTAATCCTTGATCATCATAGTAACCTCCTTCCAGATCACGTGAGGGTAAGTGTTGATGATTTTTTTGACGAGTTCAAAGAATTCTCGGTTCCAGTTCCTTCTTCAGTCATCAAGAAACTTAAGCATGCTCACGGTACCTTTACGCAATGGCCGAAACACTTGGTTTCACTCATGCATGACAAGGTAAATTATTTTTATAACAATTTACATAGTTTGCCATACAAAAATATAGCAAATTGTTGAATAGATTTGCTTTACTATTGATTAGGAATTCATATCAAATAAGAACGATGATAACAGTAAAGCGGCCAAAGAAAACATGCAAGACAAAGTGAAAGAGGTTGAAAGTGGTCACGAAACAAAAGAGTCCAACACCAATCCAAAAAAAGTTTTTCTTATGGATTATGCTTTGGAAAACTTGTCTCAGAAGTGTGGGTCTTTGAATAGTTTGTTATCTTCATTACCCGAAGGTGAAACTATTAAGGTAAAGGTTGATGCATGGACCTTTAGTTATGAAGACAGTAAGGACATCATTATCAGACTTGAAGATGTCAATCAACTTCTCACGGGAGCTTGGCTGAATATTTCAATTTTGCAAGTTTTTATGATGTAAGATATTCAAATTTCACTCTTCCCATATATACTTTATTACCATTTATAATATTATTACATGATATATATGTAGGGCCTTGAGTGACTTACTCGATACGGTGGATGTGGCTTCCATTGGATTCATGTGTCCGGAAATGATTTCAGAAACCTATTTGCATAGTGATGCAGATCGTATCCTACTATACATGACACATGTGATGGAAAAACAAAAATCTAAGCACTTCATCTTATGCCCATACCATGAAAAGTATAAACTTTGAACTTGTATTTATTTGAACTTTGCAAATTGTTGATATTATTTTATTAATTTACAAATGTGTGTCTAATTTATTATGTAGGAATCATTGGGTTCTTTTGGTTTTATGCATGGCTAAGCGTGAAGTCTACATCTTTGATTCTTTGAGGCAAAAGCGAAATTTAGCAATTAAGTTTGCAATGACAAAGTAAGTCTAATTTGTTATGAATGTCATGATTTTATGTGTGTGTAAGGATAATAGATGGTTTTAAATATTATGTATAAATATGTTATTTGTTTCAAATGTGTAGTGCTTTTCGAAGTTACAAGGCATTAAGTGGACAATCTAGGGGAAGTAAATTGACATGGCATTTGGGACAGGTTAACTTAATTCCTTTGCCCAAACTTCTAGTTTCTTAATCATTTAAGTATAGCAATTTAATTCAACTTATAATTGTAATGCATATAGTGTCCTCAGCAATTGGGTGGACGTGAGTGTGGCTACTACGTCATGCGTTATATGTACGAAATACTTGAACATCATCGTAGCAGTGAGGATCTTATAAAGGTATGAGTTGTCAAATATTTCATTTTATTTGATAAATACAATTTAATGTTAGCTACAATCTTGAATTAAAACTTTCCTCTTGTATATTTGTTGTGTTGATAGGATTTTTCAAGAACTACCCCGTATACCGAGGAGGAGATAAATGAGGTTCGAGATATTTGGGCAGAGTATTTTATATGTAATGTTGAACTTTAGATTTACACTTAGCAAATGTTGGACTCTTGTTTTGGATTATTCATTATAGGCTTGACATGAATGAATTTGGTTGATTGGTGTTGGGATGATGAGTATATGTCAATGATATTGAGATGTAAACTTATTGGACAAGTTGTTAATATAATGCCGTCATTCCCAATTTTATGGGTAGGCCAAAATACAAAGGAAACTCTGCCGAAATTTACATTTGAATTCATTAATATTGCATTTTAATTTCATTTATTGGTGTTAGCATATTACGTTATACCACTACCAAGGGAAACAGGTACTACAACAATATACAAGCAATAAATATAATTAAAAAAAAAATTCACATCATTTGCGTCACTCATTAAACAAACAAGTGACGCAAATAACTCGCTTTTGAATTGTCTAGTAAGCCATTTGCGTCACTCAATAGTTAAGCAAGTGACGCAAATTCAAAACAAGAAGTTGCTCAGAACAGTTATTTGCGTCACTCCATTATAAAACAGTGACGCAAATAACTTTCATTTGCGTCACTTGTTTATTAAGGAGTGACGCAAATAACTGTTATTTGCGTCGCGCCTAGGAGCGACGCAAATGATTTAAAAGTCATTTGCGTCGCGAGCAGTTGCGTCGCTCATAGAAGCGACGCAAATACACTATAAATGAGCGACGCAAATGAACGTTTTTCTACTAGTG

Dot-plot analysis:
[image: dotplot]
AUGUSTUS analysis:

# coding sequence = [atggatcgaagttggatgtatggtaaacgaaactgtacaagatttttacgaggaattgaagagtttagcaatgtcgccttaaactaccaaacagagaataaatcaaagattattctttgtccttgttgtgactgtaataattcgagggggtatcgtgatatagatgatattaaagatcatctaattcgtcgtgggtttaaagaaaactacacgaggtggacgtggcatggtgagagcatatataaagaggctagttctagttattgcccaagggaagatgagaatcattgtgatgatgataatgaacaccaaggtgaggatatcgatactgctggtattggtgttgaaagtgagagtgaagtggagaaggacaggatagatgaaatgatgcatgatgttgaagaccatttcacagagtgtcctcagacatatgatagtattttgagagctgcagaaacaccgttatatcctggttgtacaaaattcactaaacttggtgctattatgaagttattcaacttaaaggcgagcaattgttggaccgataagggttttacgcagttgttggaagccttagtagaaatgtttcccgaagggaatgaacttcctaactccacctatgaggccaagaaacttatgtgccctttaggtatggagtatgtgaagatacatgcttgtcccaatgattgtgtgttgtatcgaaatgagtatgctgatttgcatgagtgtccaaggtgtggagcttctcgttacaagatgaatgatactggtgagttgtgtaagaaagggtctccaactaaggtattgtggtatcttccaattataccgagatttaggcgacttttcacagatgaaaaaaatgcaaaattattgaggtggcatgctgatgggaggaagaaagatgggttaatgaggcatccggctgattccccgcaatggaggaacattgatcgaaagttcaaggactttggtcaagaagatcgaaatcttaggcttggtcttagtacagatggaatgaacccatttgggacacttagtacccaatatagcacttggccggttctcctaactatctacaatttgcctccttggttatgcatgaagtctagatacattatgttgtcccttctaatatctgggcctaaacaacctggaaatgacattgatgtgtatctagcgcctctcattgaagatttgaaattgttgtggaatgaaggtgtccaaatgtttgatgcatatagtaaaaccaatttcactttacgtgccatgattttttgtacgataaatgacttccctgcttatgggaatttgtcggggtacactgtgaagggaacaactccttgccccatctgtgaagatgatttggaggcattacgcctagacaattgtggcaagcatgtatacatggataatcgcagacatcttcctgaagaccacccttttcgaaagaataaggatgcatttaatggaaaagtggagttgagagaagcccgtggccctttacgtgcaagtgaggtttatcaacgggtcaaagacattgagaatgagtttggtaagccttacaaaagcaaatcaaatgggggttacaagaagaagtctgagctatggtctcttccatattggagacatttggaagttagacattgtctagatgtaatgcatattgagaaaaatgtttgtgatgccattgtgggaactttattaaatatgccaggaaagacaaaggatggagttaaagtaagaaaagacatggctgctatgggtcgttcagagttggcacccgaatctcgaggaaaacgctggtatcttcccccagcctgcttcaccttgtctaaaaaggaaaaaactagcttctgtgagtcattgcatggtttaaaggtcccggctggatattcttctaattttcgtagacttgtgtcgatgtctgacttgaaattgggtggcatgaaatctcatgattgtcatgtcttgatgcaacaattattaccagttgcaattcgaggaattttgccacctcaagtgaggtatacgattacaagattatgtgtcttttttaacactatctgtagcaaggtcataaatccaagtattttagatgacttgcaagcagatatacttgagacaatgtgtcgatttgaaatgtattttcccccatctttttttgacgtgatgcctcatttggttattcatcttgtacgtgaaattaaactttgtggaccagtgtgtatgagatacatgtatccttttgaacgagaaatgggtgacttaaagggaaaagtcatgaatccggccaaacctgaagctagtattgtacagcgaacagttgctgaggaagtggcagcatgggttgctcaatatcttgcacgttcacataaaattgggttgccaaagtctcgacacgatgggaggctcggaggtcaaggtactattggtaggaaaaggatatccatgggctttgaaatgaaaaataaggccgagctttttgtgttgcaaaatcttagtgaagttcatccttacttggacgagcacatgatttttcttaaaaataaatatccttccaaaagtgatcttcagctgataaaggagcataattgttcattcgttacatggttcaaggaacgagtgatgtcccagctgtccaccacacctaacgatatatctgacacattgagatggttggcatatggtgctaaatgtcaagtcatttcatatgagggatacgacatcaatgggtattctttttacactagccaacaagatgacaaatcaacaatgcaaaatagtggtgttaaagtaataggtttgtcatctgagtatgttagtgcacatgataaaacacttgtggataagaagaaattttattatggaatcattgaagaaataatagagctggactatgttgatttcaagattcctctattccaatgtaagtgggctgatagtagtcgtggtgtaaaaaaagatgaacaagggaacttgacccttgtgaatcttggtcgacgagggcatctagctgatccatttatattagcatcacaagcaaagcaagtgttttacatggctgacccagctgattgtaaatggtcagttgtattagaaggtaaaagaaggatacttggcattgaagatgtggtggacgaggaagaatatgatgagcaatttaatgagtcaccaccttccgtttggagcatccctccaatagtcgatgattttgacacaacgttgaaacgtaaagatcataatgaaggattttatgtcgcaaaagagaagaatgaagtaggtgaggaagatgagccacacaatcaatcacaatcacagcagcaaacaaccgactctcaaaagaagaaaaagaagccaagaggtccttcaaagggcctgaaatccatgcctggggttcctagagtgcttgaatgggatgaattgtgtcgacccattggaaagtgggcaaaagcatacaaaattcatcttggtgaaataagccgtgcaaaagtgtctatattgtataaagattggaatcaagttccacaaggaataaaagacactttgtgggaagatgttaagagagagtttcaaatcgaagaagatgaaaacaagaaaaaaaaggtcctacgcacttgtgataagtgctggagagattttaaaacaaaattggtcagtggttggatcacatgtacaaggaatatgccgaaggagaaaagaatgtcgtatgtactctatgatttcatatctgaagatatgtggaaaacatttgtggaggagcatagtacagatgattttaaggaaatcagtgagaaggcaagacaaagccagtctttcaacgaataccctcaccatttaggagccaaatcatatggtgaaatgaatactgtttggcgtagaaaagggtatattcccacatcatcttcagcatccagtacttcatcttgttcttcggttgtgtctagtttgccggataggacatatgcttggcttctagcaagatcagtggaagatgataagggaaatccgtatttgccggatgagaaaacaagagaggtgaaagaatccattgataattggagaaagcaacaagctgatgggaaatttgttcctaataggcatgatgatatcttatctcgtgcccttgggaaaaaagatcgtaacggtcgggcaatagcatttggcagtggaattggcattaaagctgtatggggatccggagagaggcgtagtggccgacggggtagggaaatcggagatgctgagctggaagaattagaggcaagagtaacccgaagggtacgagaggagactatgcaggagatggactctaaaatggattccatggttcaagagaagtttatgttatttgctaaacagattggtattcaaattccaactgaattgttggaaatgaataacataagccggacgactccacaaaatcctagtagttgccaatcagtgggtgatgatccatttgcaaacatacaggaaccggttccatgtcggctatcattgttgaaaaatgactctgagaaagtcattgtcgctgaaggtacatatcatccggagttaatccttgatcatcatagtaacctccttccagatcacgtgagggtaagtgttgatgatttttttgacgagttcaaagaattctcggttccagttccttcttcagtcatcaagaaacttaagcatgctcacggtacctttacgcaatggccgaaacacttggtttcactcatgcatgacaaggaattcatatcaaataagaacgatgataacagtaaagcggccaaagaaaacatgcaagacaaagtgaaagaggttgaaagtggtcacgaaacaaaagagtccaacaccaatccaaaaaaagtttttcttatggattatgctttggaaaacttgtctcagaagtgtgggtctttgaatagtttgttatcttcattacccgaaggtgaaactattaaggtaaaggttgatgcatggacctttagttatgaagacagtaaggacatcattatcagacttgaagatgtcaatcaacttctcacgggagcttggctgaatatttcaattttgcaagtttttatgatggccttgagtgacttactcgatacggtggatgtggcttccattggattcatgtgtccggaaatgatttcagaaacctatttgcatagtgatgcagatcgtatcctactatacatgacacatgtgatggaaaaacaaaaatctaagcacttcatcttatgcccataccatgaaaagaatcattgggttcttttggttttatgcatggctaagcgtgaagtctacatctttgattctttgaggcaaaagcgaaatttagcaattaagtttgcaatgacaaatgcttttcgaagttacaaggcattaagtggacaatctaggggaagtaaattgacatggcatttgggacagtgtcctcagcaattgggtggacgtgagtgtggctactacgtcatgcgttatatgtacgaaatacttgaacatcatcgtagcagtgaggatcttataaaggatttttcaagaactaccccgtataccgaggaggagataaatgaggttcgagatatttgggcagagtattttatatgtaatgttgaactttag]
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# end gene g1
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#

Batch analysis:
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Clone 68TAD-X1(GenBank # MZ325225) from Chenopodium iljinii genome analysis (the clone fragments overlaps are highlighted in yellow):
>F4
GCAATGTCGCCTTAAACTACCAAACAGAGAATAAATCAAAGATTATTCTTTGTCCTTGTTGTGACTGTAATAATTCGAGGGGGTATCGTGATATAGATGATATTAAAGATCATCTAATTCGTCGTGGGTTTAAAGAAAACTACACAAGGTGGACGTGGCATGGTGAGAGCATATATAAAGAGGCTAGTTCTAGTTATTGCCCAAGGGAAGATGAGAATCATTGTGATGATGATAATGAACACCAAGGTGAGGATATCGATACTGCTGGTATTGGTGTTGAAAGTGAGAGTGAAGTAGAGAAGGACAGGATAGATGAAATGATGCATTATGTTGAAGACCATTTCACAGAGTGTCCTCAGACATATGATAGTATTTTGAGAGCAGCAGAAACACCGTTATATCCTGGTTGTACAAAATTCACTAAACTTGGTGCTATTATGAAGTTATTCAACTTAAAGGCGAGCAATTGTTGGACCGATAAGGATTTTACGCAGTTGTTGGAAGCCTTAGTAGAAATGTTTCCCGAAGGGAATGAACTTCCTAACTCCACCTATGAGGCCAAGAAACTTATGTGCCCTTTAGGTATGGAGTATGTGAAGATACATGCTTGTCCCAATGATTGTGTGTTGTATCGAAATGAGTATGCTGATTTGCATGAGTGTCCAAGGTGTGGAGCTTCTCGTTACAAGATGAATGATACTGGTGAGTTGTGTAAGAAAGGGTCTCCAACTAAGGTATTGTGGTATCTTCCAATTATACCAAGATTTAGGCGACTTTTCACAGATGAAAGAAATGCAAAATTATTGAGGTGGCATGCTGATGGGAGGAAGAAAGATGGGTTAATGAGGCATCCGGCTGATTCCCCGCAATGGAGGAACATTGATCGAAAGTTCAAGGACTTTGGTCAAGAAGATCGAAATCTTAGGCTTGGTCTTAGTACAGATGGAATGAACCCATTTGGGACACTTAGTACCCAATATAGCACTTGGTCGGTTCTCCTAACTATCTACAATTTGCCTCCTTAGTTATGCATGAAGTCTAGATACATTATGTTGTCCCTTCTAATATCTGGGCCTAAACAACCTGGAAATGACATTGATGTGTATCTAGCGCCTCTCATTGAAGATTTGAAATTGTTATGTAATGAAGGTGTCCAAATGTTTGATGCATATAGTAAAACCAATTTCCCTTTACGTGCCATGATTTTTTGTACGATAAATGACTTCCCTGCTTATGGGAATTTGTCGGGGTA

>F5
TCGGGGTACACTGTGAAGGGAACAACTCCTTGCCCCATCTGTGAAGATGATTTGGAGGCATTACGCCTAGACAATTGTGGCAAGCATGTATACATGGATAATCGCAGACATCTTCCTGAAGACCACCCTTTTCGAAAGAATAAGGATGCATTTAATGGAAAAGTGGAGTTGAGAGAAGCCCGTGGCCCTTTACGTGCAAGTGAGGTTTATCAACGGGTCAAAGACATTGAGAATGAGTTTGGTAAGCCTTACAAAAGCAAATCAAATGGGGGTTACAAGAAGAAGTCTGAGCTATGGTCTCTTCCATATTGGAGACATTTGGAAGTTAGACATTGTCTAGATGTAATGCATATTGAGAAAAATGTTTGTGATGCCATTGTGAGAACTATATTAAATATGCCAGGAAAGACAAAGGATGGAGTTAAAGTAAGAAAAGACATGGCTGCTATGGGTCGTTCAGAGTTGGCACCCGAATCTCGAGGAAAACGCTGGTATCTTCCCCCAGCCTGCTTCACCTTATCGAAAAAGGAAAAAACTAGCTTCTGTGAGTCATTGCATGGTTTAAAGGTCCCGGCTGGATATTCTTCTAATTTTCGTAGACTTGTGTCGATGTCTGACTTGAAATTGGGTGGCATGAAATCTCATGATTGTCATGTCTTGATACAACAATTATTACCAGTTAAAATTCGAGGAATTTTTCACCTCAAGTGAGGTATACGATTACTAGATTATGTGTCTTTTTTAACACTATCTGTAGCAGATATACTTGAGACAATGTGTCGATTTGAAATGTATTTTCCCCCATTTTTTTTCGATGTGATGCCTCATTTGGTTATTCATCTTGTACGTGAAATTAAACTTTGTGTGGACTAGTGTGTATGAGATACATGTATCCTTTTGAACGAGAAATGGGAGACTTAAAGGGAAAAGTCATGAATCCGGCCAAACTTGAAGCTAGTATTGTACAGCGAACAGTTGCTGAGGAAGTGGCAGCATGGGTTGCTCAATATCTTGCACGTTCACATAAAATTGGGTTTCCAAAGTCTCGACACGGTGGGAAGGCTCGGAAGTCAAGGTACTATTGGGTAGGAAAAGGAAATCCTGGGGCTTTGAAATGAAA

>F6
GGGCTTTGAAATGAAATATAAGGCCGAGCTTTTTGTGTTACAAAATCTTAGTGAAGTTCATCCTTACTTGGACGAGCACATGATTTTTCTTAAAAAAAAATATCCTTCCAAAAGTGATCTTCAGCTGATAAAGGAGCATAATTGTTCATTCGTTACATGGTTCAAGGAACGAGTGATGTCCCAGCTGTCCACCACACCTAACGATATATCTGACACATTGAGATGGTTGGCATATGGTACTAAATGTCAAGTCATTTCATATGAGGGATACGACATCAATGGGTATCCTTTCTACACTAGCCAACAAGATGACAAATCAACAATGCAAAATAGTGGTGTTAAAGTAATAGGTTTGTCATCTGAGTATGTTAGTGCACATGATAAAACACTTGTGGATAAGAAGAAATTTTATTATGGAATCATTGAAGAAATAATAGAGCTGGACTATGTTGATTTCAAGATTCCTCTATTCCAATGTAAGTGGGCTGATAGTAGTCGTTGTGTAAAAAAAGATGAACAAGGGAACTTGACCCTTGTGAATCTTGGTCGACGAGGGCATCTAGCTGATCCATTTATATTAGCATCACAAGCAAAGCAAGTGTTTTACATGGCTGACCCAGCTGATTGTAAATGGTCAATTGTATTAGAAGGTAAAAGAAGGATACTTGGCATTGAAGATGTGGTGGACGAGGAAGAATATGATGAGCAATTTAATAAGTCACCACCTTCCGTTTGGAACATCCCTCCAATAGTCGATGATTTTGACACAACGTTGAAACGTAAAGATCATAATGAAGGATTTTATGTCACAAAAGAGAAGAATGAAGTAGGTATGAATTCTGTGATTTTTTTTCCAATATGTGTTACTAATTGCATAAATTGCTTATTATTGTTATGTGTATAATTTTATAATTTATAAATGATACAAATCGATGTCTTAATTGATTTATGTCTTTTTTTTTTCAGGTAAGTAATAATGGAGGATGAGGATATGCGTAATTGTTCCATGTCTTCGCAAGGTGAGGAAGATGAGCCCCACAATCCATCCCAATCACAGCAGCAAA

From the reverse side:

>R6
CAATCACAGCAGCAAACCAACCGATTCTCAAAAAGAAGAAAAAAGAAGCCAAGAGGTCCTTTCAAAAGGGGCCTGAAAATCCCATGCCCTAGGGGTTCCCTAGAGTGCTTTGAAATGGGGATGAAATTGTGTCGACCCCATTGGAAAAGTGGGGCAAAAAGCATAGAAAAATTTCATCCTTGGTGAAAATAAAGCCCGTGCAAAAAGTGTCTATATTGTACAAAAGATTGGGAATCAAGTTCCCACAAGGGAATAAAAAGACACTTTTGTGGGGAAGATGTTTAAGGTAATATTCACTATTAAATGTTAAATGTTATACTATTATATGTTCATTTTTGAAATTATTTGAATATGATACTTCCTCTTTTTAATGTAGAGAGAGTTTCAAATCGAAGAAGATGAAAACAAGAAAAAAAAGGTCCTACGCACTTGTGATAAGTGCTGGAGAGATTTTAAAACAAAATTGATCAGTGGTTGGATCACATGTACAAGGAATATGCCTAAGGAGAAAAGAATGCCGTATGTACTCTATGATTTCATATCTGAAGATATGTGGAAAACATTTGTGGAGGAGCATAGTACAGATGATTTTAAGGTTTGTGTGTGTATTAAAAATCAATGAGCATGCATGTTATTTAATACTTTGTTAACGGATTCTTATGTACTATTCTCCATTTATGCTTGTGAAAATAGGAAATCAGTGAGAAGGCAAGACAAAGCCAGTCTTTCAACGAATACCCTCACCATTTAGGAGCCAAATCATATGGTGAAATGAATACTGTTTGGCGTAGAAAAGGGTATATTCCCACATCATCTTCAGCATCCAGTACTTCATCTTGTTCTTCGGTTGTGTCTAGTTTGCCGGATAGGACATATGCTTGGCTTCTAGCAAGATCAGTGGAAGATGATAAGGGAAATCCGTATTTGCCGGATGAGAAAACAAGAGAGGTGAAAGAATCC

>R5
GAAAGAATCCCTTGTAAGTATTAAAAATAAGTCTATTTCAATTTTGAATATATTTTGGTAAAGTTTAGGTATTGCAACGAAAGTTTACTAACTTGAAGTCTTTGTGTAGGATAATTGGAGAAAGCAACAAGCTGATGGGAAATTTGTTCCTAATAGGCATGATGATATCTTATCTCGTGCCCTTGGGAAAAAAGATCGTAACGGTCGGGCAATAGCATTTGGCAGTGGAATTGGCATTAAAGCTGTATGGGGATCCGGAGAGAGGCGTAGTGGCCGACGGGGTAGGGAAATCGGAGATGCTGAGCTGGAAGAATTAGAGGCAAGAGTAACCCGAAGGGTACGAGAGGAGACTATGCAGGAGATGGACTCTAAAATGGATTCCATGGTCAAGAGAAGTTTATGTTATTTGCTAAACAGATTGGTATTTAAATTCCAACTGAATTGTTGGAAATGAATAACATAAGCCGGACGACTCCACAAAATCCTAGTAGTTGCCAATCAGTGGGTGATGATCCATTTGCAAACATACAGGTATCTAAATTTTTTGTAATGATTTATGTCTGCTATATTATTTAACTTTGTAACTCATTTTTTTTCAATGATTTTTGTCTATCTTTGTAAGGAACCGGTTCCATGTCGGCTATCATTGTTGAAAAATGACTCTGAGAAAGTCATTGTCGCTGAAGGTACATATCATCCGGAGTTAATCCTTGATCATCATAATAACCTCCTTCCAGATCACGTGAGGGTAAGTGTTGATGATTTTTTTGACGAGTTCAAAGAATTCTCGGTTCCAGTTCCTTCTTCAGTCATCAAGAAACTTAAGCATGCTCACGGTACCTTTACGCAATGGCCGAAACACTTGGTTTCACTCATGCATGACAAGGTAAATTATTTTTATAACAATTTACATAGTTTGCCATACAAAAATATAGCAAATTGTTGAATAGATTTGCTTTACTATTGATTAGGAATTCATATCAAATAAGAACGATGATAACAGTAAAGCGGCCAAAGAAAACATGCAAGACAAAGTGAAAGAGGTTGAAAGTGGTCACGAAACAAAAGA

>R4
AAACAAAAGAGTCCAACCCCCATTCCAAAAAAAAGTTTTTCTTTATGGATTATGCTTTGGAAAACTTGTCTCAGAAGTGTGGGTCTTTAAATAGTTTGTTATCTTCATTACTTGAAGGTGAAACTATTAAGGTAAAGGTTGATGCATGGACCTTTAGTTATGAAGACAGTAAGGACGTCATTAACAGACATGAAGATGTCAATCAACTTCTCACGGGAGCTTGGCTGAATATTTCAATTTTGCAAGTTTTTATGATGTAAGATATTCAAATTTCACTCTTCCCATATATACTTTATTACCATTTATAATATTATTACATGATATATATGTAGGGCCTTGAGTGACTTACTCGATACGGTGGATGTGGCTTCCATTGGATTCATGTGTCCGGAAATGATTTCAGCAACCTATTTGCATAGAGATGCAGATCGTATCCTAATATACATGACACATGTGATGGAAAAACAAAAATCTAAGCACTTCATCTTATGCCCATACCATGAAAAGTATAAACTTTGAACTTGTATTGATTTGAACTTTGCAAATTGTTGATATTATTTTATTAATTTACAAATGTGTGTCTAATTTATTATGTAGGAATCATTGGGTTCTTTTGGTTTTATGCATGGCTAAGCGTGAAGTCTACATCTTTGATTCTTTGAGGCAAAAGCGAAATTTAGCAATTAAGTTTGCAATGACAAAGTAAGTCTAATTTGTTATGAATGTCATGATTTTATGTGTGTGTAAGGATAATATATGGTTTTAAGTATTATGTATAAATATGTTATTTGTTTCAAATGTGTAGTGCTTTTCGAAGTTACAAGGCATTAAGTGGACAATCTAGAGGAAGTAAATTGACATGGCATTTGGGACAGGTTAACTTAATTCCTTTGCCCAAACTTCTAGTTTCTTAATCATTTAAGTATAGCAATTTAATTCAACTTATAATTGTAATGCATATAGTGTCCTCATCAATTGGGTGGACGTGAGTGTGGCTACTACGTCATGCGTTATATGTACGAAATACTTGAACATCATCGTAGTAGTGAGGATCTTATAAAGGTATGATTTGTAAAATATTTCATTTTATTTGATAAATTACAATTTAATGTTAGCTACAATCTTGAATTAAAACTTTCCTCTTGATATATTTGTTGTGTTGATAGGATTTTCAAGAAGTA

Combined sequence 68TAD-X1 from clones:
GCAATGTCGCCTTAAACTACCAAACAGAGAATAAATCAAAGATTATTCTTTGTCCTTGTTGTGACTGTAATAATTCGAGGGGGTATCGTGATATAGATGATATTAAAGATCATCTAATTCGTCGTGGGTTTAAAGAAAACTACACAAGGTGGACGTGGCATGGTGAGAGCATATATAAAGAGGCTAGTTCTAGTTATTGCCCAAGGGAAGATGAGAATCATTGTGATGATGATAATGAACACCAAGGTGAGGATATCGATACTGCTGGTATTGGTGTTGAAAGTGAGAGTGAAGTAGAGAAGGACAGGATAGATGAAATGATGCATTATGTTGAAGACCATTTCACAGAGTGTCCTCAGACATATGATAGTATTTTGAGAGCAGCAGAAACACCGTTATATCCTGGTTGTACAAAATTCACTAAACTTGGTGCTATTATGAAGTTATTCAACTTAAAGGCGAGCAATTGTTGGACCGATAAGGATTTTACGCAGTTGTTGGAAGCCTTAGTAGAAATGTTTCCCGAAGGGAATGAACTTCCTAACTCCACCTATGAGGCCAAGAAACTTATGTGCCCTTTAGGTATGGAGTATGTGAAGATACATGCTTGTCCCAATGATTGTGTGTTGTATCGAAATGAGTATGCTGATTTGCATGAGTGTCCAAGGTGTGGAGCTTCTCGTTACAAGATGAATGATACTGGTGAGTTGTGTAAGAAAGGGTCTCCAACTAAGGTATTGTGGTATCTTCCAATTATACCAAGATTTAGGCGACTTTTCACAGATGAAAGAAATGCAAAATTATTGAGGTGGCATGCTGATGGGAGGAAGAAAGATGGGTTAATGAGGCATCCGGCTGATTCCCCGCAATGGAGGAACATTGATCGAAAGTTCAAGGACTTTGGTCAAGAAGATCGAAATCTTAGGCTTGGTCTTAGTACAGATGGAATGAACCCATTTGGGACACTTAGTACCCAATATAGCACTTGGTCGGTTCTCCTAACTATCTACAATTTGCCTCCTTAGTTATGCATGAAGTCTAGATACATTATGTTGTCCCTTCTAATATCTGGGCCTAAACAACCTGGAAATGACATTGATGTGTATCTAGCGCCTCTCATTGAAGATTTGAAATTGTTATGTAATGAAGGTGTCCAAATGTTTGATGCATATAGTAAAACCAATTTCCCTTTACGTGCCATGATTTTTTGTACGATAAATGACTTCCCTGCTTATGGGAATTTGTCGGGGTACACTGTGAAGGGAACAACTCCTTGCCCCATCTGTGAAGATGATTTGGAGGCATTACGCCTAGACAATTGTGGCAAGCATGTATACATGGATAATCGCAGACATCTTCCTGAAGACCACCCTTTTCGAAAGAATAAGGATGCATTTAATGGAAAAGTGGAGTTGAGAGAAGCCCGTGGCCCTTTACGTGCAAGTGAGGTTTATCAACGGGTCAAAGACATTGAGAATGAGTTTGGTAAGCCTTACAAAAGCAAATCAAATGGGGGTTACAAGAAGAAGTCTGAGCTATGGTCTCTTCCATATTGGAGACATTTGGAAGTTAGACATTGTCTAGATGTAATGCATATTGAGAAAAATGTTTGTGATGCCATTGTGAGAACTATATTAAATATGCCAGGAAAGACAAAGGATGGAGTTAAAGTAAGAAAAGACATGGCTGCTATGGGTCGTTCAGAGTTGGCACCCGAATCTCGAGGAAAACGCTGGTATCTTCCCCCAGCCTGCTTCACCTTATCGAAAAAGGAAAAAACTAGCTTCTGTGAGTCATTGCATGGTTTAAAGGTCCCGGCTGGATATTCTTCTAATTTTCGTAGACTTGTGTCGATGTCTGACTTGAAATTGGGTGGCATGAAATCTCATGATTGTCATGTCTTGATACAACAATTATTACCAGTTAAAATTCGAGGAATTTTTCACCTCAAGTGAGGTATACGATTACTAGATTATGTGTCTTTTTTAACACTATCTGTAGCAGATATACTTGAGACAATGTGTCGATTTGAAATGTATTTTCCCCCATTTTTTTTCGATGTGATGCCTCATTTGGTTATTCATCTTGTACGTGAAATTAAACTTTGTGTGGACTAGTGTGTATGAGATACATGTATCCTTTTGAACGAGAAATGGGAGACTTAAAGGGAAAAGTCATGAATCCGGCCAAACTTGAAGCTAGTATTGTACAGCGAACAGTTGCTGAGGAAGTGGCAGCATGGGTTGCTCAATATCTTGCACGTTCACATAAAATTGGGTTTCCAAAGTCTCGACACGGTGGGAAGGCTCGGAAGTCAAGGTACTATTGGGTAGGAAAAGGAAATCCTGGGGCTTTGAAATGAAATATAAGGCCGAGCTTTTTGTGTTACAAAATCTTAGTGAAGTTCATCCTTACTTGGACGAGCACATGATTTTTCTTAAAAAAAAATATCCTTCCAAAAGTGATCTTCAGCTGATAAAGGAGCATAATTGTTCATTCGTTACATGGTTCAAGGAACGAGTGATGTCCCAGCTGTCCACCACACCTAACGATATATCTGACACATTGAGATGGTTGGCATATGGTACTAAATGTCAAGTCATTTCATATGAGGGATACGACATCAATGGGTATCCTTTCTACACTAGCCAACAAGATGACAAATCAACAATGCAAAATAGTGGTGTTAAAGTAATAGGTTTGTCATCTGAGTATGTTAGTGCACATGATAAAACACTTGTGGATAAGAAGAAATTTTATTATGGAATCATTGAAGAAATAATAGAGCTGGACTATGTTGATTTCAAGATTCCTCTATTCCAATGTAAGTGGGCTGATAGTAGTCGTTGTGTAAAAAAAGATGAACAAGGGAACTTGACCCTTGTGAATCTTGGTCGACGAGGGCATCTAGCTGATCCATTTATATTAGCATCACAAGCAAAGCAAGTGTTTTACATGGCTGACCCAGCTGATTGTAAATGGTCAATTGTATTAGAAGGTAAAAGAAGGATACTTGGCATTGAAGATGTGGTGGACGAGGAAGAATATGATGAGCAATTTAATAAGTCACCACCTTCCGTTTGGAACATCCCTCCAATAGTCGATGATTTTGACACAACGTTGAAACGTAAAGATCATAATGAAGGATTTTATGTCACAAAAGAGAAGAATGAAGTAGGTATGAATTCTGTGATTTTTTTTCCAATATGTGTTACTAATTGCATAAATTGCTTATTATTGTTATGTGTATAATTTTATAATTTATAAATGATACAAATCGATGTCTTAATTGATTTATGTCTTTTTTTTTTCAGGTAAGTAATAATGGAGGATGAGGATATGCGTAATTGTTCCATGTCTTCGCAAGGTGAGGAAGATGAGCCCCACAATCCATCCCAATCACAGCAGCAAACCAACCGATTCTCAAAAAGAAGAAAAAAGAAGCCAAGAGGTCCTTTCAAAAGGGGCCTGAAAATCCCATGCCCTAGGGGTTCCCTAGAGTGCTTTGAAATGGGGATGAAATTGTGTCGACCCCATTGGAAAAGTGGGGCAAAAAGCATAGAAAAATTTCATCCTTGGTGAAAATAAAGCCCGTGCAAAAAGTGTCTATATTGTACAAAAGATTGGGAATCAAGTTCCCACAAGGGAATAAAAAGACACTTTTGTGGGGAAGATGTTTAAGGTAATATTCACTATTAAATGTTAAATGTTATACTATTATATGTTCATTTTTGAAATTATTTGAATATGATACTTCCTCTTTTTAATGTAGAGAGAGTTTCAAATCGAAGAAGATGAAAACAAGAAAAAAAAGGTCCTACGCACTTGTGATAAGTGCTGGAGAGATTTTAAAACAAAATTGATCAGTGGTTGGATCACATGTACAAGGAATATGCCTAAGGAGAAAAGAATGCCGTATGTACTCTATGATTTCATATCTGAAGATATGTGGAAAACATTTGTGGAGGAGCATAGTACAGATGATTTTAAGGTTTGTGTGTGTATTAAAAATCAATGAGCATGCATGTTATTTAATACTTTGTTAACGGATTCTTATGTACTATTCTCCATTTATGCTTGTGAAAATAGGAAATCAGTGAGAAGGCAAGACAAAGCCAGTCTTTCAACGAATACCCTCACCATTTAGGAGCCAAATCATATGGTGAAATGAATACTGTTTGGCGTAGAAAAGGGTATATTCCCACATCATCTTCAGCATCCAGTACTTCATCTTGTTCTTCGGTTGTGTCTAGTTTGCCGGATAGGACATATGCTTGGCTTCTAGCAAGATCAGTGGAAGATGATAAGGGAAATCCGTATTTGCCGGATGAGAAAACAAGAGAGGTGAAAGAATCCCTTGTAAGTATTAAAAATAAGTCTATTTCAATTTTGAATATATTTTGGTAAAGTTTAGGTATTGCAACGAAAGTTTACTAACTTGAAGTCTTTGTGTAGGATAATTGGAGAAAGCAACAAGCTGATGGGAAATTTGTTCCTAATAGGCATGATGATATCTTATCTCGTGCCCTTGGGAAAAAAGATCGTAACGGTCGGGCAATAGCATTTGGCAGTGGAATTGGCATTAAAGCTGTATGGGGATCCGGAGAGAGGCGTAGTGGCCGACGGGGTAGGGAAATCGGAGATGCTGAGCTGGAAGAATTAGAGGCAAGAGTAACCCGAAGGGTACGAGAGGAGACTATGCAGGAGATGGACTCTAAAATGGATTCCATGGTCAAGAGAAGTTTATGTTATTTGCTAAACAGATTGGTATTTAAATTCCAACTGAATTGTTGGAAATGAATAACATAAGCCGGACGACTCCACAAAATCCTAGTAGTTGCCAATCAGTGGGTGATGATCCATTTGCAAACATACAGGTATCTAAATTTTTTGTAATGATTTATGTCTGCTATATTATTTAACTTTGTAACTCATTTTTTTTCAATGATTTTTGTCTATCTTTGTAAGGAACCGGTTCCATGTCGGCTATCATTGTTGAAAAATGACTCTGAGAAAGTCATTGTCGCTGAAGGTACATATCATCCGGAGTTAATCCTTGATCATCATAATAACCTCCTTCCAGATCACGTGAGGGTAAGTGTTGATGATTTTTTTGACGAGTTCAAAGAATTCTCGGTTCCAGTTCCTTCTTCAGTCATCAAGAAACTTAAGCATGCTCACGGTACCTTTACGCAATGGCCGAAACACTTGGTTTCACTCATGCATGACAAGGTAAATTATTTTTATAACAATTTACATAGTTTGCCATACAAAAATATAGCAAATTGTTGAATAGATTTGCTTTACTATTGATTAGGAATTCATATCAAATAAGAACGATGATAACAGTAAAGCGGCCAAAGAAAACATGCAAGACAAAGTGAAAGAGGTTGAAAGTGGTCACGAAACAAAAGAGTCCAACCCCCATTCCAAAAAAAAGTTTTTCTTTATGGATTATGCTTTGGAAAACTTGTCTCAGAAGTGTGGGTCTTTAAATAGTTTGTTATCTTCATTACTTGAAGGTGAAACTATTAAGGTAAAGGTTGATGCATGGACCTTTAGTTATGAAGACAGTAAGGACGTCATTAACAGACATGAAGATGTCAATCAACTTCTCACGGGAGCTTGGCTGAATATTTCAATTTTGCAAGTTTTTATGATGTAAGATATTCAAATTTCACTCTTCCCATATATACTTTATTACCATTTATAATATTATTACATGATATATATGTAGGGCCTTGAGTGACTTACTCGATACGGTGGATGTGGCTTCCATTGGATTCATGTGTCCGGAAATGATTTCAGCAACCTATTTGCATAGAGATGCAGATCGTATCCTAATATACATGACACATGTGATGGAAAAACAAAAATCTAAGCACTTCATCTTATGCCCATACCATGAAAAGTATAAACTTTGAACTTGTATTGATTTGAACTTTGCAAATTGTTGATATTATTTTATTAATTTACAAATGTGTGTCTAATTTATTATGTAGGAATCATTGGGTTCTTTTGGTTTTATGCATGGCTAAGCGTGAAGTCTACATCTTTGATTCTTTGAGGCAAAAGCGAAATTTAGCAATTAAGTTTGCAATGACAAAGTAAGTCTAATTTGTTATGAATGTCATGATTTTATGTGTGTGTAAGGATAATATATGGTTTTAAGTATTATGTATAAATATGTTATTTGTTTCAAATGTGTAGTGCTTTTCGAAGTTACAAGGCATTAAGTGGACAATCTAGAGGAAGTAAATTGACATGGCATTTGGGACAGGTTAACTTAATTCCTTTGCCCAAACTTCTAGTTTCTTAATCATTTAAGTATAGCAATTTAATTCAACTTATAATTGTAATGCATATAGTGTCCTCATCAATTGGGTGGACGTGAGTGTGGCTACTACGTCATGCGTTATATGTACGAAATACTTGAACATCATCGTAGTAGTGAGGATCTTATAAAGGTATGATTTGTAAAATATTTCATTTTATTTGATAAATTACAATTTAATGTTAGCTACAATCTTGAATTAAAACTTTCCTCTTGATATATTTGTTGTGTTGATAGGATTTTCAAGAAGTA

AUGUSTUS analysis:

# coding sequence = [atgatattaaagatcatctaattcgtcgtgggtttaaagaaaactacacaaggtggacgtggcatggtgagagcatatataaagaggctagttctagttattgcccaagggaagatgagaatcattgtgatgatgataatgaacaccaaggtgaggatatcgatactgctggtattggtgttgaaagtgagagtgaagtagagaaggacaggatagatgaaatgatgcattatgttgaagaccatttcacagagtgtcctcagacatatgatagtattttgagagcagcagaaacaccgttatatcctggttgtacaaaattcactaaacttggtgctattatgaagttattcaacttaaaggcgagcaattgttggaccgataaggattttacgcagttgttggaagccttagtagaaatgtttcccgaagggaatgaacttcctaactccacctatgaggccaagaaacttatgtgccctttaggtatggagtatgtgaagatacatgcttgtcccaatgattgtgtgttgtatcgaaatgagtatgctgatttgcatgagtgtccaaggtgtggagcttctcgttacaagatgaatgatactggtgagttgtgtaagaaagggtctccaactaaggtattgtggtatcttccaattataccaagatttaggcgacttttcacagatgaaagaaatgcaaaattattgaggtggcatgctgatgggaggaagaaagatgggttaatgaggcatccggctgattccccgcaatggaggaacattgatcgaaagttcaaggactttggtcaagaagatcgaaatcttaggcttggtcttagtacagatggaatgaacccatttgggacacttagtacccaatatagcacttgtaaaaccaatttccctttacgtgccatgattttttgtacgataaatgacttccctgcttatgggaatttgtcggggtacactgtgaagggaacaactccttgccccatctgtgaagatgatttggaggcattacgcctagacaattgtggcaagcatgtatacatggataatcgcagacatcttcctgaagaccacccttttcgaaagaataaggatgcatttaatggaaaagtggagttgagagaagcccgtggccctttacgtgcaagtgaggtttatcaacgggtcaaagacattgagaatgagtttggtaagccttacaaaagcaaatcaaatgggggttacaagaagaagtctgagctatggtctcttccatattggagacatttggaagttagacattgtctagatgtaatgcatattgagaaaaatgtttgtgatgccattgtgagaactatattaaatatgccaggaaagacaaaggatggagttaaagtaagaaaagacatggctgctatgggtcgttcagagttggcacccgaatctcgaggaaaacgctggtatcttcccccagcctgcttcaccttatcgaaaaaggaaaaaactagcttcttgtgtatgagatacatgtatccttttgaacgagaaatgggagacttaaagggaaaagtcatgaatccggccaaacttgaagctagtattgtacagcgaacagttgctgaggaagtggcagcatgggttgctcaatatcttgcacgttcacataaaattgggtttccaaagtctcgacacggtgggaaggctcggaagtcaagtgaagttcatccttacttggacgagcacatgatttttcttaaaaaaaaatatccttccaaaagtgatcttcagctgataaaggagcataattgttcattcgttacatggttcaaggaacgagtgatgtcccagctgtccaccacacctaacgatatatctgacacattgagatggttggcatatggtactaaatgtcaagtcatttcatatgagggatacgacatcaatgggtatcctttctacactagccaacaagatgacaaatcaacaatgcaaaatagtggtgttaaagtaataggtttgtcatctgagtatgttagtgcacatgataaaacacttgtggataagaagaaattttattatggaatcattgaagaaataatagagctggactatgttgatttcaagattcctctattccaatgtaagtgggctgatagtagtcgttgtgtaaaaaaagatgaacaagggaacttgacccttgtgaatcttggtcgacgagggcatctagctgatccatttatattagcatcacaagcaaagcaagtgttttacatggctgacccagctgattgtaaatggtcaattgtattagaaggtaaaagaaggatacttggcattgaagatgtggtggacgaggaagaatatgatgagcaatttaataagtcaccaccttccgtttggaacatccctccaatagtcgatgattttgacacaacgttgaaacgtaaagatcataatgaaggattttatgtcacaaaagagaagaatgaaagagagtttcaaatcgaagaagatgaaaacaagaaaaaaaaggtcctacgcacttgtgataagtgctggagagattttaaaacaaaattgatcagtggttggatcacatgtacaaggaatatgcctaaggagaaaagaatgccgtatgtactctatgatttcatatctgaagatatgtggaaaacatttgtggaggagcatagtacagatgattttaaggaaatcagtgagaaggcaagacaaagccagtctttcaacgaataccctcaccatttaggagccaaatcatatggtgaaatgaatactgtttggcgtagaaaagggtatattcccacatcatcttcagcatccagtacttcatcttgttcttcggttgtgtctagtttgccggataggacatatgcttggcttctagcaagatcagtggaagatgataagggaaatccgtatttgccggatgagaaaacaagagaggtgaaagaatcccttgataattggagaaagcaacaagctgatgggaaatttgttcctaataggcatgatgatatcttatctcgtgcccttgggaaaaaagatcgtaacggtcgggcaatagcatttggcagtggaattggcattaaagctgtatggggatccggagagaggcgtagtggccgacggggtagggaaatcggagatgctgagctggaagaattagaggcaagagtaacccgaagggtacgagaggagactatgcaggagatggactctaaaatggattccatggtcaagagaagtttatgttatttgctaaacagattggaaccggttccatgtcggctatcattgttgaaaaatgactctgagaaagtcattgtcgctgaaggtacatatcatccggagttaatccttgatcatcataataacctccttccagatcacgtgagggtaagtgttgatgatttttttgacgagttcaaagaattctcggttccagttccttcttcagtcatcaagaaacttaagcatgctcacggtacctttacgcaatggccgaaacacttggtttcactcatgcatgacaaggaattcatatcaaataagaacgatgataacagtaaagcggccaaagaaaacatgcaagacaaagtgaaagaggttgaaagtggtgaaactattaaggtaaaggttgatgcatggacctttagttatgaagacagtaaggacgtcattaacagacatgaagatgtcaatcaacttctcacgggagcttggctgaatatttcaattttgcaagtttttatgatggccttgagtgacttactcgatacggtggatgtggcttccattggattcatgtgtccggaaatgatttcagcaacctatttgcatagagatgcagatcgtatcctaatatacatgacacatgtgatggaaaaacaaaaatctaagcacttcatcttatgcccataccatgaaaagaatcattgggttcttttggttttatgcatggctaagcgtgaagtctacatctttgattctttgaggcaaaagcgaaatttagcaattaagtttgcaatgacaaatgcttttcgaagttacaaggcattaagtggacaatctagaggaagtaaattgacatggcatttgggacagtgtcctcatcaattgggtggacgtgagtgtggctactacgtcatgcgttatatgtacgaaatacttgaacatcatcgtagtagtgaggatcttataaaggtatga]
# protein sequence = [DIKDHLIRRGFKENYTRWTWHGESIYKEASSSYCPREDENHCDDDNEHQGEDIDTAGIGVESESEVEKDRIDEMMHYVEDHFTECPQTYDSILRAAETPLYPGCTKFTKLGAIMKLFNLKASNCWTDKDFTQLLEALVEMFPEGNELPNSTYEAKKLMCPLGMEYVKIHACPNDCVLYRNEYADLHECPRCGASRYKMNDTGELCKKGSPTKVLWYLPIIPRFRRLFTDERNAKLLRWHADGRKKDGLMRHPADSPQWRNIDRKFKDFGQEDRNLRLGLSTDGMNPFGTLSTQYSTCKTNFPLRAMIFCTINDFPAYGNLSGYTVKGTTPCPICEDDLEALRLDNCGKHVYMDNRRHLPEDHPFRKNKDAFNGKVELREARGPLRASEVYQRVKDIENEFGKPYKSKSNGGYKKKSELWSLPYWRHLEVRHCLDVMHIEKNVCDAIVRTILNMPGKTKDGVKVRKDMAAMGRSELAPESRGKRWYLPPACFTLSKKEKTSFLCMRYMYPFEREMGDLKGKVMNPAKLEASIVQRTVAEEVAAWVAQYLARSHKIGFPKSRHGGKARKSSEVHPYLDEHMIFLKKKYPSKSDLQLIKEHNCSFVTWFKERVMSQLSTTPNDISDTLRWLAYGTKCQVISYEGYDINGYPFYTSQQDDKSTMQNSGVKVIGLSSEYVSAHDKTLVDKKKFYYGIIEEIIELDYVDFKIPLFQCKWADSSRCVKKDEQGNLTLVNLGRRGHLADPFILASQAKQVFYMADPADCKWSIVLEGKRRILGIEDVVDEEEYDEQFNKSPPSVWNIPPIVDDFDTTLKRKDHNEGFYVTKEKNEREFQIEEDENKKKKVLRTCDKCWRDFKTKLISGWITCTRNMPKEKRMPYVLYDFISEDMWKTFVEEHSTDDFKEISEKARQSQSFNEYPHHLGAKSYGEMNTVWRRKGYIPTSSSASSTSSCSSVVSSLPDRTYAWLLARSVEDDKGNPYLPDEKTREVKESLDNWRKQQADGKFVPNRHDDILSRALGKKDRNGRAIAFGSGIGIKAVWGSGERRSGRRGREIGDAELEELEARVTRRVREETMQEMDSKMDSMVKRSLCYLLNRLEPVPCRLSLLKNDSEKVIVAEGTYHPELILDHHNNLLPDHVRVSVDDFFDEFKEFSVPVPSSVIKKLKHAHGTFTQWPKHLVSLMHDKEFISNKNDDNSKAAKENMQDKVKEVESGETIKVKVDAWTFSYEDSKDVINRHEDVNQLLTGAWLNISILQVFMMALSDLLDTVDVASIGFMCPEMISATYLHRDADRILIYMTHVMEKQKSKHFILCPYHEKNHWVLLVLCMAKREVYIFDSLRQKRNLAIKFAMTNAFRSYKALSGQSRGSKLTWHLGQCPHQLGGRECGYYVMRYMYEILEHHRSSEDLIKV]
# end gene g1
###
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EE  Name  Accession Interval  E-value
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+] DUF£216 pfam{3952  Domain of unknown function (DUF4216); This DUF is sometimes found at the C-terminal end of 621028 55522
[+ Transpos_assoc  pfam13963  Transposase-associated domain; 378 1.85e-10
4] Peptidase_C43  pfam02502  Ulp protease family, C-terminal catalytic domain: This domain contains the catalytc triad 17304670 1.10e-07
[ ULP1 COG5160  Protease, Ulp1 family [Postiransiational modifcation, protein tumover, chaperones]: 15511842 2.330.06
[+ Transposase 24 pfam03004  Plant transposase (Pta/En/Spm family): Transposase proteins are necessary for efficient DNA 1244-1236 61103

Blast search parameters
Data Source: Live bist search RID - DHDIT39G16
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