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S3
Reconstruction of the intact LTR retrotransposons of Hieracium alpinum genome
Reconstructed Tekay Ty3-Gypsy retrotransposon. Lengths 13 476 bp, LTRs ≈3 496 bp
>Tekay Hieracium
GATGTGACAACCGGTAAATTTCGGTCAATAAAGTCAACCGAAGTCAACGGAAGTCAACCCAGCACGAACTAGGATAATATTTAACTATGTAATTATCCAAACAATCTCATGTATTATTAGTGTTATAATACAATTCGTGCTATTTTGATCCAAATACATATGCAACTCCTATTAATGAATTAATAGATGACAACGTACACACAATTCATAAATATTTGCACAATTATCAATTGTGGGAAAATAATAATCTCAACACGATGTACTCGTGAAAACGAATGCGTGGACTGGTAGAATGCCAAAAACGGAGTTCGTATGCAAAAGATATAACCCTTCAGTATAATTAACTACTGAAATCATTGAACATACACTGCGTATGGGTTATATATGCTTGATAGCATTCCTTAAACGATGTTTCCATGTCATTGGAATACAATTCTTATAACGTAAATCAATATAGAATTTGATTCTATACATTCCGTATTTTTCCGGAAAAACGAATTATACGCGGTCCGGAATCATACCGCGGTATAACACTCAGTATTTTAACATGTATAATGTTAAAATGACTCAGAAATATCATTAATTCTTTTAGAATTAATTTCGTAATTTATAATTTATTTTAGGAATATTTTCCTAATTAAAATGCTTAATTGCAATTATACACAATACCAACCAAACAAATACACCAACTACTAGTGTATTCCCTTAATAGGAATACATGTATAATACATGTATTTATACACTAGCAAATACCCAACCTATTGTATCCTAGCCTAGTTGGTAAACCCCATTTCCTTTGGATAAACAATCAAAGCCCAACATACTTGTCCCCTATGTTCCTACATGTTGGAGAAGCCCAAAAGACCCTTTTGACCCTCCAAATGCCGGCCACTATAGCACCTCCCTCCCACTTCACTTTTCATTTTGATATTACAACAAAACTCTCTCTAGTTCATTCCTCTTCCAAGCCTTTGAAGTTCAAGTCAATTCCAAGTGGTCCTTGATCATTTAGGTAAGTTCTTGATCAATCCAACCTTCGTGAATGTTTCTACCTCTATCATACATCTAATATCCACCTTGAACATCCCTTTGTTCTAGTTGGAATTCTCAAGAATTTGAAGCAACCACTCAAGCTCATTACAAGTTGGTTCTTAGAGTTCTTGGTAAGTTCTTGTTGTTATACATCAAACAACTTAACTTTTACACACATTATACATCTTATAACCAAGTTATATTCATCTTGTCTAGCTATCAAAAATCTCGAAACTTAGAAGGCCATCCAAGCCTTCATCCTTGCTCATTCATCTACACATTCAAGCTTCAAACATCCAAGTGAGTTCATACCTCCATTTTCCCACTTTTCCTATGTTTTGGAGGGGGAATACAAGCCCACCATGTTGTGTAACTAGCTCATCATCCATGGTCCTGCATGCTTGTATGTGTTTATGCTTACCTTTACGTAAAAATGCTCACATGCTAGTCATCATGAATATAAGTCAAGTGTGTAAACTTACATGCAAAAACAACCATATAATGTTTACCTTGGGTAAACAAAGCTTACTCTTAAGTATGTGTATGAAGTTATTGGTGACTTTGACATCCTATGACAACTTGAGTTTTACTAAGGAAAGAACAACAAGTTTCTCTTAAAAACAAACACTTGAATGTTTACTAAACAAAATGGTTTTCCCAAAAGAAAGTTGTCATATGGGGCTCTAAAGTGACCAAAAACAAAGTACATTCTCCTTTCATGACTGAATGTCTAGAACCAGACAAGTGTCAAACCTAAATTACTAAGACAAAACCACTTTCGCGAAGTACTGTACAACTGGGCGCGGCGCGGTTGTCTTTAGGCGCGGCGCGGCAATGGTAATCTCGCATAATACCCGACTTAAATCACCAGTAGGCGCGGCGCGGTAGCCCTTAGGCGCGGCGCGTCAGTGTCCCGTAGTATAATTTCCATCCCTGGGCGCGGCCAGATGTACCCACTGGCACGGCGCGGCAGGAATTATCAATTCCCGTATTGACGCGACTAGTCATCCTACGACACGGCGCGGCAACGCACTATTCATTTATCCAAACGACAAGGCGCGGCGCGGCGAACCCCTGGCGCGGCGCGCTTACTGTGCGTGGCCAGTTCAGTTCCCACTATTCAGCCCGACGGCGCGGCGCGGCATCAACCTGGCGCGGCGCGAGCATATTACAGGAGACTACAATTTCAGTTTTATTTGTTTAGCCCGACTCGTTCAACATAAACACAACCCGGTCACTGTACAGATCATATTATTCATTCTGAAACACTGTTCAAACGTCTATAATACAATATAATCGATCATACAATATATTAAGTCAATTCACAACACTAAATATGTTAGTGTGGTGTGAATTATAAATCGAGTTTTACCTTTCTTAAACCGAATGACATACGCAATACATCTACAAACTTTAATATACCTAAGTTATAGTTGATATAACTTAACATACAAAGATACAATCTTTCCAAAACCCATTGTTGTAACGTGGTTACAACCAACGCGTACGTATTGTCGATGATAATTATCGATGGGAATTCCAACAAGTTTATCAATGCCAAGATTGATATGAATTCAATACGTAACTATAATCACAAGTAATGTCAACAGTTGTAACGCGGTTACAACCAACGAGTACGTATTGTCGATGGCATTTCGATTTGAATTCCAACATGTGTCGACGTTAACATCGACAGAGTCCCTACGTATTTAATCGATTTAATTATCGATTAGAATTCCAACCGTTTTGTCAAGGGCTTTTGCCGACATGAATTCATACGTATTATCGACGGTATATCGATACGGATTCTAACATGCTATCAATTTAATTATTGATATAAATTCAAATACGTAACTATCGATATCCTATCGATAACCAACCATTATGATATCGACATTTAATATCGATAAAAGATCACAATGGCTCATATTCAAACGAACACACTCCCTTGAAGGGGATCTCAATTGCTTTCCAAAGGAACAATAAATCACTAATTGTATAGGTTTTTGAAATGATAAAACTATACTTTTATATACACTACAAAGGCATGGGTTAATTACACACATTGGTTTCATGGATTTCAACTACTATCTCTTATAAGGAAATACGGATTTTTCTTGATTCAAAGACGTACGCTTATACTCAAAGGGAAAAACTATCCTTTATTACAAACATCTTATGGACTCACCAACGTAATGTTGACACTTTTCAAAACGCTTGTATTCTCAGGAAATTAAACTCACAGGTGAAGCATAGCTTTTGAGGCAATGACGCGAAGACGTTGATTACCTACTTTTGATATTCATGTTGTAATTGATTTGAAACAATACTATTACTCTTGTAACTTGTCAATTATAATTCATGAATGGTTGTTATTTACTTATGTTTCATTGTATGCAATTGTGTTGTGATATTCCGTGACGTTCCACCCTCCGACGATTCCGCCATCGTGGTTTGGGGGTGTGACAGATTGGTATCAGAGCAATTGTCTATAGCGAACTAAGTATATTCTTCCATGTAAGAATTACAACTATAGACATGAGGGACTTCCTACCTCTGAACGAATTACAACTATACTTAAAATAATAAAGGATATTATATAAAAGTATAACCACAAATCCGAAACCTAAAAGTATCACAACAAAACAAAACGTAAAACAATGTTGAATTTAGTTAGTACGTTATCGAACCCCGGAAGGATGTAACCTGATCAACTGCATCCCACCAGGTTTGACCGATGTATGACTAAAGGAAGACATACTAAACCACAAATAAAACATAACTAAATTTATTAAGAGACATTACAAAGGCGCAATGACTAAATGCGGAGAAGAACCGGTATAGGCTTAAAAATTTTCAATCTAGCTCTGCTGCATGTTCTTGTTTGATTGTTGCTTAGGAATGGGATTGGAAATTCGAAGGTACTAGGATTTAAATCTGTATTTAGTTGAGCCGGAGCATTGAATCAGATGTTATTCAAAGTAATAATTAACAAGGTAAAGCTTATAAATTATATTTATACTAGACTCTTATACATATTACGTCTTCTCACTCTAGATATTCATGGCGGACTTTCCCCACAACAATGCCCCTATTTCTCCGAGGACGATCCGGAGGAGTTGATCGAGGAGGAGCCGGAAGAGGAACCGGAGGAAGAGCCAGAAGAGGAACCCGAGGAGGATCCTGAAGAAGAAGAAGACGATGACACCGACGTCGATAAGGACATGGAAGAGGCTCTCCCATCTGACGATGACGACGACTACGAGGAGGATGACCCCGAGGTCATCAACCCTCCCCCAGGCCGTTAGGGAGCCCGCTCCCCATTCACTTCCGCGACCCCATCAGGTACTACGTCTCACATGACGGGACGGGTGATGAAGAATACCCCCCGGAAGAGGGTACCTATTCCCAGACCAGACGGCGTTCTGACATCTGTTCCTACGCAGGAATGGAGATATGCACCATCCACCTACGAGAATGGACAGTCTTCCAGCACCACCACATCCCCATGCCGGCAGCACTGCGGTCGAGCGAGCATTACTAGCGGTAGAGACCAGGGTATCCCACATGGACACCCAAGTTCATCGGGTCAGTCAGGGACTGATCAACGTCGGGAATTCTACCCAGACGAACACGATACGAGACCGACTCTACCGAGAAGCTACAGAGGAGAGGATGACTAGAGGCCGAGGTCACGACTCTTCGACGACAGCTTGAGGATGCCACACGCCTCTCACGAGATGGCCGAGCGGATGACCCGACGTTCGACGGACGGTAATATTGTTATCCTACCACTAAGGCTATGTAGTACTATATCTTTTGTACATGAGTAAGCGGTTGTGCTACTCATTTGTTATTATGATTGTATCCATGGTTGAGTGTTTACACTACTCATTTTTGCTATAGACTAGGTACATGAGTAAGTGTTCACACTACTCATTTTGACTATAGATCATGTATCTGAGTAAGTGATTACACTACTCACTAGTCGTTATGCTGCCGGAAAATATTCCAATTTGTATTAGTACTCTGTTGTATTATATATTAATGATGAAACCAGTTTAAACAAATACTATGATTACACTTGCCTCGTTAAATTCTAACTAGTTGTGTGATACATGATTGCCGCACAGTATTGACTGATACGTACTCAGGGTCTCAAGTTATATATGTTTGATATACTACGAATTGAAAACATGGACGGAAAACACGATGTAAACCTTACGACTATATAGATACGATCGATACTAACTACGTCTACTTACAACCCTATACCTTTCTTATTTCTATAGAAACGAAACATGCCACCAAGAAAGAGCACAAGGATTGCAAGGAAAAAGACCAATTCAGCGCCGGAGGTGACACAGCCACACCGACCCGATCCATTACCTACGGTAACCATGACAGCTGAAGAACTTGAAGCACTCGTTGCGGAACGGGTGGCTGCTGCCCTGAATCAGACTCACACAGAAAAATCTGGGGATGACGTGGTTGTCACCCACAGTTCAGGCGGCGACCCACGACCACCCCATCGCACGTGTTCCTATAAGGACTTGACTCAGCTGCAAGCCCAAGTACTTCTCGGGCGACGGGGGAATAATGACACTAACCCGGTGGTTCGAAAAGACGGAATCGGTCTTCGCAATCAGTAACTGCCCACGTGACTCTATGGTGAAGTATGCTGCATGTACATTCGTGGACTCCGCCCTCTCCTGGTGGAACAGCCACGTAAAGACTTTGGGACTATCCGTTGCCAACGGCATAGGTTGGGAGGATTTGAAGACGATGATGACCCAGAAATACTGCCCCAGGAGTGAAGTCCAGAACCTGGAGCAAGAACTGTGGAACCTGACCATGAAGGGTTCCGATATCGCTTCTTACACCAACCGTTTCAACGACTTGTCCGTACTCTGCCCGGACATGGTCTCTTCCGAACGTAAAAGGATTGAACGATTCGTCTGGGGTCTGGCTCCACAGATCCAAGGAATGGTCACTTCTGCTCAACCATCCACCTTCGATGGCGCTCAACGACTCGCTCAGACACTCACCGACCAAGCTATTCGATTGGGAACCATGACAGCAACCGCCGCTCCCCAAAAGAAGGAAACAGTAACAACAAAAGAAAATTCAAAGTCACAGAAAGGGAACTTCCACCAAAACCACCAGAAGAAACAACAAACTCTGACAGTGTACGCCGCAACACCTGCCGTTACCCCCGCTAATGCCCCAAACGTTGTCTATGCTGCAAACCCCGTTAATGCGGTGGCCCCAATCCAGCCAAGACAATACAACGGGCCCCACCCCAAATGCAACAAGTGCAACTACCATCATGTCGGCGTTTGTCAAGAAAGGTTTTGCACCAAATGCCAGAAGAAAGGACACACCATTTCCGCTATTGCAGGAACTCTGCAGTAGTAGCCCGAGCAACCGCCCCCAACGATCAATGCCGGAGCAACCCGCGCGTGCTACGAGTGCGGAGCAACCGGACATTTTCGGAGGGACTGCCCAAAACTGAAAACACCCGGACAGAACAATCAGGGCAGGGTGTTTGCCATCGGAACCCAAGAAGCAATTCGGGACACCACCGTCGTGACGGGTACGTTTCTCGTCAATAACTCATATGCCTGCATGTTATTCGATAGTGGTGCCGAAAGAAGCTTTGTTAGTCACAAATTTAAACAACTACTAAACCTAAATCCACAACCTCTAGAAGAAACCTACACAGTAGAAATGGCAAATGGTAGGACCGAAAGCACTAAGGAGATTTACTTAGGCTGCACGTTAACCCTAAATAATCATAACTTCGATATCGATCTCATGCCAATGACTATTGGGAGCTTCGACGTAATAGTCGGCATGGATTGGTTAGACCCTCATCACGCCGACATCATGTACCATGAGAAAGCCGTACGACTCAACTTACCAAACGACGAAACCCTCATAGTATACGGCGACAAACCCGGCAAAAACCTTCGACTCGTATCATGCATGAAAGCTCAGAAGTACCTGCACAAGAAGTACCACGCATTCTTAGCCCACATCGTCGATAAGAAGAAAGAAGCACAGAAGATCGAAGACATACCAGAAGTACGTGACTTTCCTGACGTATTCCCAGAGGACCTTCCGGGAATACCACCAACCCGACAAGTCGAGTTCAGAATCGACTTAATCCCGGAGTCCCCGATAGCCAAGTCCCCGTACCGATTAGCCCCTGCAGAAATGCAAGAACTGTCCAGCCAGTTGCAAGAACTACTGGAAAAAGGATTTATCAGGCCGAGCTTCTCGCCTTGGGGAGCACCGGTTCTGTTCGTCAAAAAGAAGGACGGATCCTTTAGAATGTGCATTGACTACAGGGAGTTGAACAAGTTGACCATCAAGAACCGATACCCACTTCCCCAAATCGACGATCTATTCGACCAACTTCAAGGATCGAGCTATTTCTCAAAGATCGATTTGAGATCTGGGTATCACCAACTTAGAGTTCAAGAAGAAGACGTTCCGAAGACAGCATTCAGAACACGGTATGGTCGCTCCGAGTTCGTAGTGATGCCCTTTGGATTGACCAATGCACCGGCGGTATTCATGGACCTCATGAATCGCGTGTGCAGACCTTACTTAGACAAATTCGTGATCGTATTTATCGATGACATATTGATATACTCACGAAGTAAGGAAGAACACGGTCAACACTTACGACTGATCCTGGAGTTACTACGAAAGGAAAAGTTGTATGCGAAATTCTCGAAGTGCGAATTTTGGATTCGAAAGGTGGACTTTTTGGGCCACGTAGTCAGTAAGGACGGGATTCACGTCGACCCATCCAAGATCAAGGCAATCCAAAACTGGGAAGCACCGAAAACCCCAACCGAAATCCGCCAGTTCTTGGGCCTTGCTGGTTACTACCGAAGGTTCATCCAAAATTTTTCCAAAATAGCCAAACCCCTCACAGCATTAACACAGAAAGGTGTGAACTTCAACTGGGAAGACAAACAGGAGACTGCTTTCCAAACCTTGAAGGAAATGTTGTGTCATGCACCAATCCTATCCCTCCCGGACGGCATGGAAGATTTTGTCGTATATTGCGACGCATCGAAGCAGGGTTTAGGGTGTGTACTTATGCAAAGGGGAAAAGTTATAGCCTATGCCTCCAGACAACTCAAGACTCATGAGGTTAACTACACCACTCATGATCTGGAGCTAGGAGCCGTAGTGTTCGCACTAAAAATCTGGAGACACTACCTGTATGGCACCAAGTGTACGGTCTTCACCGATCACAAGAGTCTCCAGCATATTCTCGTCGAGGAACTCAACATGAGACAGCGGAGATGGGTTGAACTGTTAAACGATTATGAATGTGACATTCGTTACCATCCGGGCAAGGCAAACGTAGTTGCTGACGCTTTGAGCCGGAAGGGAGTACTCAGGACGCCGAGTAAAATCGTTAACAATGACAATCCACTCTCACCTCTTCAGTCAGATTCGCGACGCCCAACTTGAAGCCCTGAAGCCGGAGAACCTCAAGAAGGAAGACCTAAGGGGAATAGACAAGAAGTTCGAACTGAAGGATGACGGAACTCGACGTTTCATGGACCGGATCTGGACACCAAAGTTCGGTGGTTACGGAATTTGGTCCTAGACGAGGCTCACAAATGAAGGTATTCTGTTCATCCTGGTTCCGACAAGATGTACCTTGACTTGAAGAAACTGTACTGGTGGCCGAACATCAAAGCGGAAATCGCATACTACGTCAGCAGATGTCTAACGTGTGCCAAGGTCAAAGTAAGATACCAGAAACCCTCAGGCCTACTACAACAACCAGAAATACCAGAATGGAAGTGGGAACGGATTACAATGGACTTCATAACGAAATTGCCCAAAACCAACGGTGGACTCGACACCATCTGGGTAATTGTCGACCGGTTGACAAAATCCGCGCACTTCCTACCGATGAAAGAAACCGACAAGATGGAGAAGCTGACTAGGTTGTACCTCAAGGAAATCGTAAGACTGCATGGTGTGCCAGTCTCTATTATCTCCGACAGAGATAGTAGATTCACTTCGCGTTTCTGGCAATCACTGCAGAAGTTCTTGGGTACTCGACTCGACATGAGTACTGCCTACCACCCTCAGACAGACGGTCAAAGTCAACGACCATTCCAGACCTTGGAAGACATGCTTTCGTGCCTGCGTGATAGACTTCGGCAAAGCATGGGACATTCACTTGCCTCTGATCGAATTCTCCTACAACAACAGCTATCACACCAGCATTCAAGCCGCTCCATTTGAAGCACTTTACGGGCGTAAGTGCCGTTCACCTGTATGTTAGACCGAAGTCGGAGACACCCAGATAGCCAAAGACAGCACACTCACGGGCCCCGAAATCATTCGCGAGACAACCGAGAAAATAATCCAAATCCGCGAACGAATTAAAGACGTACCGCGACCGACAAAAGCTACGCGGACCAAAGACGCAAGCATTTGGAATTCCAAGTGGGCGATCGTGTGATGCTTGGAACTGCTACCCCTTGGAAAGGGATGATCCGTTTCGGCAAACGACTGAACCCGCGATACATAGGACCCTTTGAAATCCTTGCTAGGGTTGGTCCTGTGGCTTATCGACTTCAACTACCCCAGGAGCTCAGCAACGTCCACAACACATTCCACGTGTCCAACCTTAAGAAGTGCCTGTCCGATGAAACACTTGTCATTCCACTGGACGAAATTGAAGTCAACGAGAACCTGCACTTCGTGGAAGAACCAGTGGAGATCATGGACAGGGAAGTTAAACGAACGAAACAAAGCCGCATTCCTATTGTGAAGGTCCGTTGGAACGCCAAGCGTGGCCCTGAATACACATGGGAGCGCGAGGACCAGATGAAGCAGAAATATCCACAACTCTTTCAAACCCCTAGTAACCCGGTCTAACTATAAATTTCGGGACGAAATTCTTTTAACGGGGGGATGATGTGACAACCGGTAAATTTCGGTCAATAAAGTCAACCGAAGTCAACGGAAGTCAACCCAGCACGAACTAGGATAATATTTAACTATGTAATTATCCAAACAATCTCATGTATTATTAGTGTTATAATACAATTCGTGCTATTTTGATCCAAATACATATGCAACTCCTATTAATGAATTAATAGATGACAACGTACACACAATTCATAAATATTTGCACAATTATCAATTGTGGGAAAATAATAATCTCAACACGATGTACTCGTGAAAACGAATCCGTGGACTGGTAGAATGCCAAAAACGGAGTTCGTATGCAAAAGATATAACCCTTCAGTATAATTAACTACTGAAATCATTGAACATACACTGCGTATGGGTTATATATGCTTGATAGCATTCCTTAAACGATGTTTCCATGTCATTGGAATACAATTCTTATAACGTAAATCAATATAGAATTTGATTCTATACATTCCGTATTTTTCCGGAAAAACGAATTATACGCGGTCCGGAATCATACCGCGGTATAACACTCAGTATTTTAACATGTATAATGTTAAAATGACTCAGAAATATCATTAATTCTTTTAGAATTAATTTCGTGATTTATAATTTATTTTAGGAATATTTTCCTAATTAAAATGCTTAATTGCAATTATACACAATACCAACCAAACAAATACACCAACTACTAGTGTATTCCCTTAATAGGAATACATGTATAATACATGTATTTATACACTAGCAAATACCCAACATCTTTGTCTCCTAGCCTAGTTGGTAAACCCCATTTCCTTTGGATAAACAATCAAAGCCCAACATACTTGTCCCCTATGTTCCTACATGTGAGAAGCCCCAAAAGACCCTTTTTGACCCTCCAAATGCCGGCCACTATAGCACCTCCCTCCCACTTCACTTTTCATTTTGATATTACAACAAAACTCTCTCTAGTTCATTCCTCTTCCAAGCCTTTGAAGTTCAAGTCAATTCCAAGTGGTCCTTGATCATTTAGGTAAGTTCTTGATCAATCCAACCTTCATACAATGTTTCTACCTCTATCATACATCTAATATCCACCTTGAACATCCCTTTGTTCTAGTTGGAATTCTCAAGAATTTGAAGCAACCACTCAAGCTCATTACAAGTTGGTTCTTAGAGTTCTTGGTAAGTTCTTGTTGTTATACATCAAACAACTTAACTTTTACACACATTATACATCTTATAACCAAGTTATCTAGTCTTGTTCTTAGCTATCAAAAATCTCAAACTTAGAAGGCCATCCAAGCCTTCATCCTTATAATTCATCTACACATTCAAGCTTCAAACATCCAAGTGAGTTCATACCTCCATTTTCCCACTTTTCCTATGTTTTGGAGGGGGATACAAACCACATGCTTTGTGTGACTCACTCATCATCCCATGCTCATGCATGCTTGTATGTGTTTATGCTTACCTTTACGTAAAAATGCTCACATGCTAGTCATCATGAATATAAGTCAAGTGTGTAAACTTACATGCAAAAACAACCATATAATGTTTACCTTGGGTAAACAAAGCTTACCTCTAAGTATGTGTATGAAGTTATTGGTGACTTTGACATCCTATGACAACTTGAGTTTTACTAAGGAAAAAGAACAACAAGTTTCTCTTAAAAACAAACACTTGAATGTTTACTAAACAAAATGGTTTTCCCAAAAGAAAGTTGTCATATGGGGCTCTAAAGTGACCAAAAACAAAGTACATTACTCCTTCATGACTGAATGTCTAAACTAGACAAGTGTCAAACCTAAATTACTAAGACAAAACCACTTTCGCGAAGTACTGTACAACTGGGCGCGGCGCGGTTGTCTTTAGGCGCGGCGCGGCAATGGTAATCTCGCATAATACCCACTTAAATCACCAGTAGGCGCGGCGCGGTAGCCCTTAGGCGCGGCGCGTCGCTGTTCGTAGTATAATTTCCATCCCTGGGCGCGGCGCGGTGTACCACTGGCACGGCGCGGCAGGTGTCAATTCCCGTATTGACGCGACTAGTCATCCTACGATACGGCGCGGCAACGCACTATTCATTTATCCAAACGACAAGGCGCGGCGCGAACCCCTGGCGCGGCGCGCTTACTGTGCGTGGCCAGTTCAGTTCCCACTATTCAGCCCGACGGCGCGGCGCGCATCAACCTGGCGCGGCGCGGCATATTCCAGGAGACTACAATTTCAGTTTTATTTGTTTAGCCCGACTCGTTCAACATAAACACAACCCGGTCACTGTACAGATCATATTATTCATTCTGAAACACTGTTCAAACGTCTATAATACAATATAATCGATCATACAATATATTAAGTCAATTCACAACACTAAATATGTTAGTGTGGTGTGAATTATAAATCATACCTTCTTAAACCGAATGACATACGCAATACATCTACAAACTTTAATATACCTAAGTTATAGTTGATATAACTTAACATACAAAGATACAATCTTTCCAAAACCCATTGTTGTAACGTGGTTACAACCAACGCGTACGTATTGTCGATGATAATTATCGATGGGAATTCCAACAAGTTTATCAATGCCAAGATTGATATGAATTGGATACGTGACTCTAATCACAAGTAATGTCAACAGTTGTAACGCGGTTACAACCAACGAGTACGTATTGTCGATGGCATTTCGATTTGAATTCCAACATGTGTCGACGTTAACATCGACAGAGTCCCCTACATATTTAATCGATTTAATTATCGATTAGAATTCCAACCGTTTTGTCAAGGGCTTTTGCCGACATGAATTCATACGTATTATCGACGGTATATCGATACGGATTCTAACATGCTATCAATTTAATTATTGATATAAATTCAAATACGTAACTATCGATATCCTATCGATAACCAACCATTATGATATCGACATTTAATATCGATAAAAGATCACAATGGCTCATATTCAAACGAACACACTCCCTTGAAGGGGATCTCAATTGCTTTCCAAAGGAACAATAAATCACTAATTGTATAGGTTTTTGAAATGATAAAACTATATTTATATACACTACAAAGGCATGGGTTAATTACACACATTGGTTTCATGGATTTCAACTACTATCTCTTATAAGGAAATACGGATTTTTCTTGATTCAAAGACGTACGCTTTACTCAAAGGGAAAAACTATGATTTTTATTACAAACATCTTATGGACTCACCAACGTAATGTTGACACTTTTTCAAAACGCTTGTATTCTAAGGAAATTGAACTCACAGGTGAAGCATAGCTTTTGAGGCAATAACGCGAAGACGTTGATTACCTACTTTTGATATTCATGTTGTAATTGATTTGAAACAATACTATTACTCTTGTAACTTGTCAATTATAATTCATGAATGGTTGTTATTTACTTATGTTTCATTGTATGCAATTGTGTTGTGATATTCCGTGACGTTCCACCTCCGACGATTCCGCCATCGTGGTTTGGGGGTGT
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LTRs are highlighted in grey.
Reconstructed CRM Ty3-Gypsy retrotransposon. Lengths 6 379 bp, LTRs ≈515 bp
>CRM Hieracium 
[bookmark: _Hlk150163898]AATTGAAGCCCAAGAGTGATTTCCAAGACCCAATAAAAGCACTTGCAAGCCCATCACGTTTTTCACTCATTTTTAATATGTAATTTTCGTTTTTTTTCTCCTAAATAAGTGCTAAGGAGATGTAAGGGTTGTGGGTTACTTGAACCTTGAGATAAAGTATGTCTAGGTTCTTAGTTTAAAGTCTTAGGGTTTAATGCCTTAAAGTTGATTGAATTAAAGTTACACCTTTAATTCATGGCTTTTGAGGTGTCCTTTAAGCCCTATAAATAGGATGTATTTCTTCTCATTTCACCAATCAACTTGAATACAATTTGTGAGTTTTATCTCTTTCTGTTCTTTGTGAACTTTAGAACTTATCAGGTTTCTATAACTTGTGGCGTTCGAAACTTATCAATCAACTTGGTGGCTTGATTGTGGCGTTTCTTTTATACCAAGGTTCTTGTCTCATTATAGACAACGGGTCGCGGTTTCCACCATAACACAACAGCAACTATAAGAACGATCGGGCAAAACGTGTTCGAACCTACATTTTTCGGGTAAGATCACATCATTTGGTATCAGAGCCAGTTCTTTAGTTGCATATCCTTTTATCTTATTTTCTCTTCTATTTTCGGGTTTATTTGAGTTCTAAGACACATATTGGTAACGGGTCTTGTCACAAGTTGTCAAGGTTCTTACTAGCGTCTTTTGAATTTCAAAGTTGTCAAACTTCTATCTTCTACATTTCTTATTTTTCTCATTTAGTTCCTCCAAAGAAAAAAAAAGAAAAAAAAAGTACAAAAAAAGAGAATATAAAAAAAAAGAGAAAAAAAGATACAAAAAGAGAAAAAAAAAGATACAAAAAAAAAAGATACAAAAAAAAAAGTAAAAAAAAAAAAGGAAGGAGGAACAAGTAAAGTCATTTCCATTTTGAAGTTATTTCCATTTTTTTCAAGTAAAGCCTTTCATATTCAAGAGGAGCCAAGTTTGTTTTGTTTTGTTTTCAAAGTTGGGTAATTTGCAATTCACTTTTTAAGTTGTGTTGATAAATTCGAATTCCTCAAGGCCACAAGTTCGAATTTGATAATTGTTTCTTTAAGTTTGTTTAGAACTTTAAGAGTTTAAAACGAGTGGTAAAAGGCTGTGTGGTGAGATTAAAAGAGGGTAAAAGCCATTTTTGAGAGATACACGAGGGTTGAGTGAATCATACTTGAGAGAAACACGTGAGCGAGTGTTGGGAGGATATTACTTACTTTTTTTTTACAGAATCATAAGATGGCTGACGATAAACCCCCTCCAAACCTTCAAGTTCAAGCTATAATGGATGAGATGCGGCGTTTAATGACAAACGAATTTAACCAAGTACATGAAAGAATGGACCGATTGGAGGCACAGACACCAAGAAATCGATCTCGAGCATCATCACAAGTTTCCATCGGGGAGGAGGAAGGTGATGATTGGGAACATGAAAGGAGGCCGAATCGGAGGAGGCCACAAAGAGATAACAATCTTAATTCAATTAAGATGAAAATTCCTTCTTTTAAAGGCAAATCAGATCCGGAGGCGTACATCGAGTGGGAGACCAAAATGGAGTTCATCTTTAACTGTCATGAATATTCCAATCGTAAGAAGGTACAACTAGCCGTGATTGAGTTTTCTGATTATGCACTAACATGGTGGGATCAACTTGTGATCACTAGACGTAGAAATGGAGAAAGACCTATTGACACTTGGGAAGAAATGAAGAGGGTCATGCGAAGACGGTTTGTGCCTAGTCATTACTTTCGTGATCTATACAATAGACTTCAAAGCTTAAAACAAGGCAGCAAGTGTGTTGATGATTATTTCAAAGAAATGGAAGTTACTATGATTCGTGCCAATGTTGAGGAGGATCCGGAAGCAACGATGGCCAGGTTCTTGAACGGTTTAAATCTCGACATTCGAGATCGTATTGAATTGCATCATTATGTTGAAATTGAAGACATGGTTCATATGGCTGTGAAGATTGAGAAACAACTAAGAAGGGGAGGAGGATCGCGAAATACTTGGAAGGCTAGTACGTCAAAAAAATTAGAAAACCCATCTTCTTCTTCTAACACCAAATCCGATCCTAAAACCATAAACGCAACAAAAGGCAAAGGTGATTCTTCTACTCCTAAAAATCGTGACATAAAGTGTTTTAAATGTCAAGGCAGGGGGCATATTGCAAGTCAATGTCCAAATAAGCTTGCAATGGTGATTAGAGAAAATGGTGACATCGAGACTGACGATTCGGATTCCATATCCTCATTGGAAGATTCTGATGATGAAGAAGAGTTGGCTGTTCAAGGGGACTTGTTGGTTGCAAGAAGGGCTTTAAACATTCAATCCAAGGAAGGAGACGATGCTCAAAGGGAGAACATATTTCATACTCGTTGCTATGTTCAAGGCAAGGTATGTAGTGTTATAATTGATGGTGGAAGTTGTACTAACGTTGCGAGTTCTTCCATGGTTGATAAGTTAGGACTACCTACAATGAAGCATCAAAAGCCATACAAACTCCAATGGCTTAATGATAGTGGTGAGGTGCGAGTTACAAGACAAGTGTTGGTTTCATTCCGGATTGGAAGATATGAAGACGAAGTGTTGTGTGATGTTGTCCCTATGCAAGCTACCCATTTGTTACTCGGTAGACCATGGCAGTATGATAGGCACGTAAATCATGACGGCTTTACCAACAAATACACTTTTGTACACAAAACCAAACCGGTAACTCTTGTACCTATGTCACCTATTCAAGTGTACCAAGATCAAGTCAAACTTCAAGAAGATGCAAAAAAAGAGAGTGAACAAAAAAAAGAGAGTGAACAAAAAAAAGAGTGTGAACAAAAAAAAAGAGAGCGAAGAAAAAAAGAATGAACGAAAAAAAGAAAGTGAACAAAAAAAAGAGAGTAAAAAAAAAGAGGGTGAAAAAAAGAAAGACAATAAATATAGCGCGTTGGCAAAAAAAAGTGAGATAAAAGAGGCCATTAATTCCGAAATGCATTTTATGCTTCTTTTGTTCAAAGAAGCTCAATTAGCCACTAACAGTTTAGCCGGTACTATTCCGAGCAATATTACATCTCTTTTGCAGGAATATGAGGACTTGTTTGCTGAAGAAGTTCCAAATGGATTGCCACCAATACGTGGGATTGAACACCAAATTGACTTTGTTCCCGGGGCTTCCATTCCAAACAAACCAGCCTATAGAACAAGTCCGGAGGACACAAGGAGTTGCAAAGACAAGTTGAAGAGTTACTTTCAAAAGAAAGCATGAGCCCTTGTGCTGTTCCAGTCTTGTTAGTACCTAAGAAGGACGGTTCATGGAGGATGTGCATAGATTGTCGTGCCATCAACAATATCACGGTAAAGTATCGTCATCCTATTCCTCGATTGGATGATATGCTTGATGAGTTGTATGGCGCAAAGCTCTTTTCCAAAATTGATTTGAAAAGTGGATATCACCAAATTCGAATGAAAGAAGGTGATGAGTGGAAAACAGCTTTTAAAACAAAACATGGTTTATATAAATGGTTAGTAATGCCTTTTGGCTTAACTAACGCTCCTAGTACCTTCATGAGACTAATGAACCATGTTTTGCGTGATTTTGTTTTTGGCAAGTTTGTGGTTGTTTACTTTGATGATATTTTGGTTTATTCAAAGAGTCTGAAAGATCATCTTGAACATCTAACGTGTGTTTTGAGTGTGCTTAGGAAGGAAAAGCTTTATGCAAACTTGAAGAAGTGTACCTTTTGTACCGACCATGTTGTTTTCCTCGGATTTGTGGTGAGTTCCCAAGGAGTTGCGGTTGATGAGGAAAAGATAAAAGCCATCCAAGATTGGCCAACACCAAAGAGTGTAAGTGAAGTAAGGAGTTTTCATGGACTTGCAAGCTTTTACCGCAGATTTGTTAAAAATTTTAGTACTTTGGCATCACCATTCACCGAAGTCATTAAAAAAAATGTTGGTTTTAAATGGGGCAAAGAACAAGAACAAGTTTTTGAAAAACTCAAGTTTCAATTAACACATGCGCCTTTGTTGTCTTTGCCTAATTTTGATAAAACTTTTGAAATTGAGTGTGATGCCTCGGGCATAGGAATTGGTGCTGTTTTAATGCAAGAAGGAAAACCATTGGCATATTTTAGTGAAAAACTAAGTGGGGCAACTTTAAACTACCCGACTTATGACAAAGAACTTTATGCTTTGGTTCGTGCTTTAAAAACATGGCAACATTATTTGTGGGCCAAAGAATTTGTCATTCATTCTGATCACGAGTCTTTAAAGTTTCTCAAAGGGCAGCACAAATTGAACAAAAGACATGCTAGGTGGATGGAGTTCCTTGAGACATTTCCATATGTCATCCGATACAAAAAGGGTAAGGAAAATGTTGTGGCTGATGCCTTGTCCCGTAGACACTCTCTACTTTCTTCTCTTGATTTCAAAATTCTAGGATTCGAACAAATCAAGGAATTGTATCATGATGATGTTGATTTTGGGCAAATTTACCAAGCTTGTAAGACAAGTTCATTTGAAAAGTTTTTCAAACATGAAGGGTTTTTGTTAAAAAGTTCAAAACTTTGCATTCCTAAATCTTCCTTACGTGAGCTTTTAGTTAGGGAAGCACATAGTGGAGGCCTTATGGGTCATTTTGGAATAGCAAAAACTTTGTCATTTTTGCAGGAACATTTCTTTTGGCCAAAGATGAAGGTGGATGTTGGAAGAATTTGTAATAATTGTATTGTTTGCAAACAAGCCAAATCGAAGGTTCAACGTCATGGTTTGTATACTCCTCTCCCCATACCAAGTGAACCATGGGTTGATATTTCAATGGACTTCGTGTTAGGATTACCAAGAACCAAAGGTGGCAAAGATTCTATCTTCGTGGTGGTTGATAGGTTTTCCAAAATGGCTCACTTTATTGCATGCAATAAAACTAATGATGCATCTCATATTTCTGATTTGTTTTTCAGAGAGGTCGTTAGATTGCATGGAATGCCAAAAACCATCGTCTCTGATCGCGATTCTAAATTTTTGAGTTATTTTTGGAAAACTTTGTGGGCAAAATTGGGAACAAAACTCTTATTTTCAACAACTTGTCACCCACAAACCGATGGTCGAACGGAAGTCGTCAATAGAACCTTGTCCACTTTGTTGAGAACTTTAATAAAAAAGAACATCAAAACATGGGAGGATTGTTTGCCACATGTTGAGTTTGCATAATATAATCGTGCAACTCATTCTGCTACTAAAATGTCACCGTTTGAAATTGTGTATGGTTTTAATCCTTTAACTCCATTGGATTTGTCACCATTGCCTTTGTCTGAGCAGGTTAATTTGGATGGGAAGAAAAAGGCTGATTTTGTGAAACAGATACACGAGAAAACAAGACTGAATATTGAAAGAAAAACGGAGCAATATGCAAAACAAGCCAATAAAGGACGACACAAGATGGTTTTTGAACCGGGAGATTGGGTTTGGTTACATATGCGAAAAGAACGATTTCCAGCCCAACGACGTTCAAAGTTGCTTCCAAGGAGGGACGGTCCTTTCCAAGTTCTAGAGCGCATCAATGATAACGCTTACAAACTGGATTTGCCCGGTGAGTATAATGTTAGCGCGACTTTCAACGTCACTGATTTGTCTCCTTTTGATGTAGGTTCAGATTTGAGGACAAATCCTTCTCAAGAGGAGGGGAATGATGCAAACCCAAGCGTGCCGACAAATGATCCCATTCAAAGGCCAAGTGGACCAGTTCTGGGGTCCGAGCTAAAGCATTCAAGGAGGCTTTAAACGAACTGATTAAAGAAGTTTGTAGTCAAGAAAGTTCATGGAGGCCCAATGAAGCAAATCAAAGTTGGATTACTATAATTGAAGCCCAAGAGTGATTTCCAAGACCCAATAAAAGCACTTGCAAAGCCCATCACGTTTTTCACTCATTTTTAATATGTAATTTTCGTTTTTTTTCTCCTAAATAAGTGCTAAGGAGATGTAAGGGTTGTGGGTTACTTGAACCTTGAGATAAAGTATGTCTAGGTTCTTAGTTTAAAGTCTTAGGGTTTAATGCCTTAAAGTTGATTGAATTAAAGTTACACCTTTAATTCATGGCTTTTGAGGTGTCCTTTAAGCCCTATAAATAGGATGTATTTCTTCTCATTTCACCAATCAACTTGAATACAATTTATGAGTTTTATCTCTTTCTGTTCTTTGTGAACTTTAGAACTTATCAGGTTTCTATAACTTGTGGCGTTCGAAACTTATCAATCAACTTGGTGGCTTGATTGTGGCGTTTCTTTTATACCAAGGTTCTTGTCTCATTATAGACAACGGGTCGCGGTTTCCACCATAACACAACAGCAACTATAAGAACGATCGGGCAAAACGT
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LTRs are highlighted in grey.
[bookmark: _Hlk153262752]Reconstructed Angela Ty3-Copia retrotransposon. Lengths 9 668 bp, LTRs ≈450 bp
>Angela Hieracium
[bookmark: _Hlk151978539]ACCCTGAAATGATGATTTATGCTTTATATAATCTTTGTAATAGTTTAGGGACTGAAAGTGTATAGAAAATAGAGTCTAGGGACTAAAAGTGGCATTCCGGTTAGGAAGTCTGGGCCGGACCGGAATGAGGTCATTCCGGTCGGACCAGTCTATTCCGGTCGGAATACCATGGGCCGGCCAAGGCCATCTCGGTTCGGGCCCATCTGGCAGCCTAACGTGATTAGGTATCTTCCAGTATTTAAGCAAGTGTTTCTCATTGTTTTAGGTTAGACGTTTTTGAGAGTAAATCGTGAGCCTAGAGTTATTGAGAGCAAACCCGTCAGTCATTGTGATTGACAAACCATTGTACCCGACTTAGTGTTTTGATAATACAAAGTGTGCTTTGGTTGAATTCTTGTGTTCTTTAAGACTTCTACTTGGATTCCGCACTCGTAGAGGTGTTTAGGTGGCGTGTTTGGGACTTACAAGTGGTATCAAAGCCACTTTCAACAGTTTCTCAACTGTTGAACACGAAGAACATGAAGAAAAAGCTCAAAAATTCGATTTTCTCACGTTTTGGAGGTTACTGTTCGCTATTCCGGTCGGACATTTTGTGTTCCGGTTGGCGGCTCTATTTCTGGCTCGGGCTTAGTCAAGGGAACCCAATTAGAAATTGACTCTAGGAATCCGGCTCGGCTCGGATCCGCCTGGATCAAGTTCCGGTTCCGGTTCGCTATTCCGGTTCCGGTTTCTTACTCGGATCCGGTTGGAGATTCCGGTTGAAGGCATTCCGACTCACCTGTTCAGATTCCGGTTTAGACCCGGATCCGGTTGCTCATTCCGGTTCTTGTTCTCATTCCGGTTTCAAGATTCATTCCGTTCCGGTTCACCTCATTCCGGTCAACTCAACAGTTGACTTTTCAGAATCATAATTAATTATTTAATTCACTTTAATTTAATTTAACTAATCTAAAATGGACCCGGCAACACACCTTGCACTACACAACTTGGAGATGGACTCGGTGATGGGATCAAGTTCAAAGATTCCACGGCTCACAGACGCAAATGGTTTCCAGGAATGGAAATTTAGGATGGAACAATACATTATGGGTAAAGACTATAGGCAGTGGCAGAGCATTGTGAATGGCCCTTGTCAAATCAAGGTCACTCTCATGGATGGGAGTGAGATGAATAAAGATATGGCAGCATACTCACCTGAGGATTGGGCGAAGGTGGGGATTGACAAGCAAGCTTATTCAAACCTTACTATGGGACTTACTCCCAGAATCATGTCTGGATTCAGGGAGTACAAGACTGCTAAGTCCCTATGGGATGCATTGCTCAAGGTATATGAAGGCAACCAAGATATGATTGATAGTAGGAAGGACCAACTTCGTACTAAATTCAACTCTTTCAATCATATTATTGGTGAATCTTTGCAATCTCACCTACAACGGTTTACTGGGCTGATCACTGAGATGCGGCTAGCTTCCATGTCGATGACTATTTCTGAGGTGAACAAGAAGCTTCTGGCATCTCTCCCACCTCACTGGGACAACAATGTTGCAATCATCAAGAAGCAAGGAAACTTGGATGTCAACCTCTCTTACGGATCTCATCACTGAGATTCAAGCTATGGAGATCGATGCTCATGAGAGAAAAGAGAATCACATCAAGGCGTACAACCAGGCTGGGTTAACTCCTGCAACAAGTGCTTTATCTTCCCAGATGGTTGTATGGACAATCAAACGCCTAGTGCTCAAGTTTCTGGTGGGTATGTGATTCCTGTGAAGACGGTTCAGCAAGTGCAGCAGCCGGTGAGGATAGATAAGAGTGTGGAAGAGAACTTGGGGTTGATGGCTGGGATGATGGAGTGCTACAAGGCACTTATGACTGGAGAATTGGTGAAGTCGTTATCAACTGATGACTTGGATCAGGTTCACCCTGATGATTTGGAACGGATGGACATCTCCTGGCAGATGGGGATGGCGGTGTTCAGGGCAAATAACTTCAACAAGAGAACTGGGAGAAACAACTGGAGCCCCATCAACAACAAACAAATGGGCTTTGACAAAAGTAACCTTCGCTGTTACAATTGTCATGAAAAGGGGCATTTCGCTCGGGAATGCACCCAGCCTAAATGGAGGTGACCCCAGCTAAAGCAGTGGTGAAAGTTGAATCTGGAACAAGTGGAGTGAAGAATGCAGGTGGTGATGGATTGGCTATGGTGACACAACAGTTCGGATGGGAGGATCAGTTGGAGGATCTAAACTTGGTGGACAATGGAAAGAGAGCCAACTGGGCTCAGGTTGAGACAGTTGAGGTGATAGAGGCGGAACTGGAGATGGAGAAGTTGCAGCACGCATTCATGACTTCCGTGAATGATAAGGTATGTCATACTGAAATCTGTACTAGAAATGCTGCTTTGATAGATAGTCTTAGGGAGGATAATAATAGATTGGCCATAGAAATGCAAAAACTTAGGAATGAATTATGGTCAGTAAATAATCAAAGAGCCCACTTAAAAGAAAAACTTCGTGCATCTCTAAGACGAAATTAAGGCATTGAAAAATGAAATTAGTGTAAATAAATGTCAAATTCAATATGATCAAGATAAGATTGCCCAATTAACTGGAGAATGTTTTAAGCTTGTGTGTGAGCTAGATGGAATTAAGAACAAAAGTTCAAAATGCCAACTTTGATTTTTCTAACTTCAGTGTCTTAAGTCCTAAGGCTGAACACATGCTTAATAATTTGTTCAAACATAATGCCTCTGCACAGAAAAGGGAAGGTTTAGGATACTCAGCTGTTGAACCACCATATAATCATAACTATACATCTCCTATTGAAACAGACAACCAGACATAGTTAGAGAATACGGTAAACCTGAAGATTATGTACAGAAAAATGATAATGGCAATAAAATTAAAAACGAAAATAAAAATTTGAAAAAACAAAATAAAAACAAAAGGAAGAACAAGACTGCAAAATCAGTAAATGTATTCGTTCATGGGTCTAGTGCTTCTAGTTCATCTGAAAGTACTAACAATTTGTCTGATGATGCAGGTAATAAATTAGATGAACCTTTTGAGTTTGAGGATGTTGGGAAATTGCTTGAAGATGAAATTATGAACAAGTTTTTAAGTTTTTCTGGTTTAGACAATATTTCTGATAATTCTGTTTTAGACAATGTTTCTGGTTTGGGTGAGGTTGCTTTAGACAATGGTTTGGTTGGTTTGGATAATTTGGATAGTAGTTCTAGGATTGGTTTAGACAATATTTGTGATGATGTGTCTGATGTTGGTTTGCATGTTTCTGATAATTGTGATAGTACTAGTGGTAGTAGTAAAACACCTGAATTGAAAACTGTAAATAGCTCTACTACTGGTAAAAATCAAAATAAAAGGAATAAAAGGAAACATGTTGATAATGATAGGTCAAGCTCTAATTCCAGAGCATCAACTTCTGGCAGTTCCAGTGCTGGCTCCACTACTACAAATCTGAAAAAGCAAACATGTTTTAAATGTGGTGTAGCTGGACATATTGCCAGAAATTGTCCGAAAGTTGACAATGATCCTAAGACATCAACTAAAGGACAGAATGAGATCAAGGTGAAGTCTCCCAGTAGATCTTCATCTAAATCTGATTCTGATGACAACTGGAATCAGACAAAAGTTAGGAACCAACAAGGATCAAAAGGCAAGGAAAAGGACCTAATAGATGCTTTTTCAAAACCTCGCTGGAAATCAAAGACATCCAAAAGGTCCCAGATCTTGACTCAAAGTTGACCTCAAACTCCAAACAATCTGGTAAGAGTGAGTCTGGTTCAAGTTCGAGTCAGCAGGGCAAAGAAACCCTCAGGATCAATCAAGAATAAGGTCTTAAGACCACTATACAAGTGGGTGCCTGTACTGTCATGTCTAAAATCAAACAATCAAAAGTGAAACAATCTGTAAAGTCTGTAAATTCATCTAAATCTGTTAAGTCTAAAAATATTTCTTTGAATCTACCTGACAATTTAGATGATGTATGGGATATGATAGGATATTTAAAAGATGTGAGTAAACCTGGAAAGAAAATCTGGGATACAAAATCTAATTAAAAACCGCATCATGTGCAGGAGCAGGTATGGAGATATCAGCAGACCTTGGTATGTTGATAGTGGCTGCTCCAGGCGCATGACAGGGGAACTATCCCAATTGAGCAAAATTCGGAATTATGATGGGGGATATGTTGCCTTTGCGGGTGGAGAAAGAGGAAAGATCACGATGATGGGAGAAGTGACGAATGGTAAGTTAACATTCGACAATGTGAATTTTGTTCCAGAATTAAGGCACAGTCTCTTGAGCGTCTCGCAAATATGTGATAAAGAGTACTCCACGTACTTTACGAAGAATGAGTGTTTAATTTTGAGACCTGGTGTAGTGATTCCTGAAGAATGGGTACTAGTGAGATCGGAAAGAAGAAACGACGCATATATTATTGACATGAATCAAAATTTTCCTGAAAAGGTTACTTGTCTGCTCTCGAGTGTGTCTGAGCGAAATGCTATGTTATGGCATTCTCGTCTTGGACATGCTAACGTGAAGAACCTGAATCGTTTAGTAAAGGAAGGTTTAGTGCGTGGGCTTCCAGTCAGGGACTTCAAAACGGTAGAGAAGCGTGTTGCATGTGCTCTTGGGAAGCAACATTAGGAATGTCGTCGACCAAGATCATCAGTTCAATTGATTCAATTTTGCAACTTCTGCATATGGATCTTTTTGGACCAGTTCACATCATGAGTATAAAATCGGAAGAAGTACTGCCTGGTAATTGTTGATGATTACTCGAGATTTACATGGGTATTCTTTCTAGACAACAAAGGAGAAACAACAGAAATAATCAAGACGTTTATTACCCTGATTGAGAATCAATTGAAGACTACAGTTAAAGGGATACGTTGTGATAATGGGACTGAGTTCAAGAATGCAGTTCTGGATCATTTTTTTGCTTCAAAGGGAATCCAAAGGCAATATAGTGCCGCCAGGACTCCTCAACAAAATGGGATTGCTGAGAGAAGAAACAGGACACTTATTGATGCAGCAAGAACCATGCTGTGTGAATCTGGTCTTCCTGTTATCTTTTGGGATGAGGCGATACGTACAGCTTGCTATGTCCAGAATCGAGTTATTATCAATAAGAAGTTTATAGAAGAAACACCCTATGAAATTCGTTATGGTCACAAACCAACGGTTTCTCATTTCTCGCAAATTTGGTTGTCTTGTACTCTTCTTCATTTAGAAGTAACACCGAAGTTCAGTCCTAAGGCAGATAAATCCTATTTTGTTGGCTATGCGAGTACCACAGCTTACCGGGTATATAATAAGGCTACAAGAAGGATTGTAGAGTCCTATGATGTGAGATGGTTGGAAGAGAATGGAGCCAACTGAGGATGCTAGAGTGGGACAAGATTGGTTATTTAATTGCTTAGAATTGTTCATGCCATTTTACAAATCGTTAGGCATGATACCATCTAGTATTCCGAGGGTAATGATTGATACAGAAGTTGCAGTTGAATCTGGTGGTCCAACGGTAGTAAGTTCGAGTGCTCCCGTGATGCCTCCTGTTCCATCTCAAAATCATGATCTTTCAACATCAACTCCTGGGTCAGAAACAGCATCTCCTGTTACAGGAACAAGTGTGTCAACATCTGAAGAAGTTAGAGTTGGAAGAACCTACAACAACATACTTGAATGCTTTGTTTCCTGAGCCTACCCCTCCTGATTTTGTGGCCAGCACTTCTGATGAGTTAGAAGTAATCCTGAGTCTTCTCATACACAAACTATTAATAACATGCCTGTGTTATCAACTTCTTTGACACATTCAATTCCTACTCGTATTCAGCGTGATCATCCAGTTAGGAGAAAATGTGATTGGAAACCTTGAAGTAGGTGTTAGGACAAGATCACAGAGTGGAGTTGTAAACTACTGCATGTTTACAGAATATACGTCTCAGGTGCTACCAAAGAATGTGGAGGAGGCACTAAAGTATCCTCAATAGGTTGACTCGATGCATGAGGAGATAAATCAGTTTGTCAGACTCGGGGTGTGGGGTAATTTGATGGACCTGCCGAAAGGAAAGAAGGCATTGGACATGAGGTGGGTCTATGTAAACAAAGAAGATGAAAAGGGAGTTGTTGTTCGGAATAAGGTCAAGACTGGTGGTTCGAGGTTCAAGAACAAGAGAAGGATTAGATTATACAGAAGTGTATGCGCCTGTAGCTAGACTTGAAGCTATAAGGATATTTCTAGCTTTTGCATCTTACATAGGTTTTGCAGTGTATCAAATGGATGTTAAGACTGCTTTCTTGTATGGAGAGGTGAAGGAAGAAATCTATGTTCAGCAACCTCCAGGGTTTGAAGATTCTCATTTTCAAGATGGAGTCTACAAGTTAGACAAGGCTCTGTATGGTTTGCATCAAGCCCCCAGAGCCTGGTATGCCACATTGACCAAGCATTTGTTGGACCATGGTTACTCAAGGGGGGCGGTTGACCAAACCTTATTCATCAAGAAAGACAAGAGAGGAATCATTTTAGTGCAAATCTATGTGGATGACATCATCTTCGGCTCAACAAATGAAGTTATGTGCAAGGAGTTTGAAGAGGTGATGAAGAAAAGGTTGCGAAAATGAGCTTGATGGGGAAATCTGAATGTTTTTGGGTCTTCAGGTACAATAGGGAAATGAAGGTATATTGTTGCATCAAGGGAAGTATGTGGATGATATTGTGAAAAAGTTCGGCTTTCAAAATTCTACTCCATATGATACACCAATGACTGAAAGACCATTGCTGACTGTTGATGAGAATGGAGTTGCAGTGGATCAGACATATTATAGATCAATGATTGGATCCTTGATGTATCTTACTGCCAAATGTAACCAATGCTATGTTGCCTAGGTTTCAGTGTGCACGGTATGGATAAAACAACAGAGACTCATCTGAAAGCGGTGAAAAGGATTTTCAGATATCTTAAAGGTAAGCCAAAGTTAGGTCTCTGGTATCCTCGTTACAATGAATTTGGTTTACGTGCATTTACAGACAGTAACTATGCCGGTGACGATGATGATCGAAAGTCGACAAGTGCAGGATGTCAATTCCTTGGTGAAAGACTGATTTCATGGCAATGCAAGAAACAACAGACTGTGGCTACCTCGACTGCTGAAGCTGAATATGTTGCTGCATCAGCTTGTTGCTCTCAAGTGATTTGGATGCAACAACAGTTACTAGATTATGGTTTGTCGTTTTCTCATACTCCGATAATGTGTGATAATGATGCTGCTATTAAGATTGTGAAGAATCCAGTACAACATTCCAAGACTAAGCACATCGATATCAAGATACACTTTATCCGTGATTGTTATGATAGAGGTCTGGTTACTATGGAGCAAGTAGATACCGATGACAACGTGGCAGATATTTTCACTAAACCGTTTGGACGTGCTAGATTCAGTCTGCTAGTTGGATTGCTAAAGATGATTAGGTTTGAAACCTAAATAGTTTTGGTATCTATGTATAGTTTGTGTTTGTTTTAAAATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATAAATTTTACAAAAAGAGATGATGAGTATGAATCACCTCTTTCACAAAATGAGTTCCTAATTGGTATATCTTCTATCGGTTTGATAAAAGATATAAGGGGGAGAAATTTCAACCTAGCTCATTTTGAGGGGGAGTTTTTGACAATTGCCAAGTTTTCAAAGTGATTCATAGCTCAGGGGGAGTAGTAGTTCTTGGTTTGAGGGGGAGTTTTATAAATGAATTGACGGATAGTGATCTAATTAGATCTAGAATGCAACTTGGTACCCGTATTGTCATATGTTTTGAAAGTTTGTTTCAAGTGGTATCATGATCTGTTAGATCAAGTATGTAACTTTGTACAAGATGTCAGTTCATTATATCCGATGACGCACTGGAATTATCCACTGCTGAGGAATTATGTCTGATGACGCACCGAGTTGAAACCACTCACTGCTGAGGATTTTTAGGTGTTAATCTTTTTACACCTTGGTTTCATATTTATCAATGATGCACTGGGAAAACCGCTCACTGCTAAGTTAATAAAACTATTTATTGCTAATGAAGTATCGCCTACTGACCCGTCTGGTAGGTTTCTGAAGCATTTGTAGTCAAATCTCTTATACCGTCTCAAAATTTCTTTATATTTAAAGATGTAGATGACTCATGGTAGCTGTCTACTACTATTGATAATACATCGCACTCGTGCGGAGGATCGCGATGGTTGTGAGACACCAGACTCAGACAAAGGGGAGTGTTTCACCCTCCTATCAAATGGAAAGAAACACCTAGTCCAGAGCAAACAGCTACCTGGTAAAGACTATCTCAAATCCGTTGATGGCTGAGAGTTTGCCAAAAACTCAAGTAGGGGCAGACATGGTATATGGTCAGACCCCGGAGCAGAAATTGCATTTATTCGGCTCCTTAAGAGGTACTGCTTCACCTCACTATCAAATGTGAAGAAGCATAGCTGTGGGTTTGTTTAAAATCCAATAAGAGACGGTGCGGTACCTTTCTGAAGGTGGAACATTCATTGAAGACTATCTCAGAAATTCAGATTTCTCGAAGCATGGAGTGTATTCTATGTGACCAGTTGAGTGACTTCCTCCTCATTCACTGTGTTACTACATTTGAAGATGCTAGTGATCGAAGACGAATCAGGTTCCTCGGAGTTGTAACTCATATCGTTTATAGGAACTCTGATTCACAAAGTCTTAGATGCTTGGAGACCGAAAGCTGAAGGTTTAGCCATGTCATAAGTGGTCCGGAGCTGATCAGAAGATTGTCAATCTGCTTATGAAGTTCAAGACTACAGAAGACAGTCCATTCTGTTGACAAGGAAGAGTTTGGAAGATCAATGAAGAAGGGGAGATTATCAGACCCTTATGACGAGTCTGTGACAAAAGGGAGTTTGAAGATTGAAGATTTCAATTGGTATCAGACAAGACCCTGATGTTGAAGATTTGTAAGTCAAGGGGAAGATTTTTGAAGACTTCAGAGATTGAAGACTCGTGCATATAAAGCAGTAAATCAAGGGGGAGATTGTTGGACCCTGAAATGATGATTTATGCTTTATATAATCTTTGTAATAGTTTAGGGACTGAAAATGTATAGAAAATAGAGTCTAGGGACTAAAAGTGGCATTCTGGTTAGGAAGTCTGGGCCGGACCGGAATGAGGTCATTCCGGTCGGACCAGTCTATTCCGGTCGGAATACCATGGGCCGGCCAAGGCCATTCCGGTTCGGGCCCATCTGGCAGCCTAACGTGATTAGGTATCTTCCAGTATTTAAGCAAGTGTTTCTCATTGTTTTAGGTTAGACGTTTTTTAGAGTAAATCGTGAGCCTAGAGTTATTGAGAGCAAACCCGTCGATCATTGTGATTGACAAACCATTGTACCCGACTTAGTGTTTTGATAATACAAAGTGTGCTTTGGTTGAATTATTGTGTTCTTTAAGACTTCTACTTGGATTCCGCACTCGTAGAGGTGTTTAGGT
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LTRs are highlighted in grey.


[bookmark: _GoBack]Reconstructed SIRE Ty3-Copia retrotransposon. Lengths 17 443 bp, LTRs ≈876 bp
>SIRE Hieracium
TGTTGGAATTATATGCTTATGATTTATTATAGAATGATATTTGCTAATAATATATAATCCTTATAGGGTCACACCATTAAACAAGTAGACACTTAATTGATTATTTAATTATAAATGTGATTTTATTTAAATAAACAATAAACTCTTGAATTATAATCATAGTTATTATTAAGATAATAATATATGATTATACTATAAGTGTAAATAATGTCTAATAATATATGTATGACATGTATTAAACATGTTGTGTACATATTTTTGGACCTAGACCAAAAATACCCCATTAAACTTATGATATATGTTGTCTAGTGTGTAATACACAAACAACACATTATCATGAGATATGGGGGACATGATGGCCGGCCTTATGAAGGCATGGGCACAAAGTTATGGGTCTTGTATTATTATAATGCATGCCTAGTCCTTTATCTTGCTAATAGGCCATCACTTGTTGCTTCTCTTTCAAGCATAAGTGTTATGAGTGTAGTAGAGTTAAAACAAGTCAACACTTGCATCAAAAAGCCAAGCAAAACCGAGAGCAAATAGAGCATAGAAGAATTTAGTTTTTCTTCTTCTTTCCTCTCCTTCTTTTGATTGTTATGTATACTCTCTTCAAAGGCTTAATATGTTAAGTGCTTTGGAGCTTAAGAGAACATATTCAAGAGTCCATTCTAGCTTGGAATAGTGTTGGAACTTGTTGGTGTAATCACTACAAGAGGAGTTGCATTTGAAGCTCTTTTGTGATCTTCAACAACACCCTAATTGCCAAAGGGGTTCAAAGACTTCAAAGGTTGTAATGTTCTTAAACCCTCTATGGTTGTTATGAATATCCTTCTAGTCATATTAATAGATCTTGGTGGTTTTATATATAAACTAATTATATATATATCAAGCATTTTAAAGTTTCCGTTGTCACATTTTTAGCGTTTTAGAAACACTTAGCTTCATAGAAAACCAACAATGGTATCAGTGCAACTTTAATATGATAGTTGGTATGTTTAATATTTTGGAAATATTTGTTTTGGAAAATGATTATGACTAGCTTTTATAAGTTTTGGTTCATATTCATTTTCTATGGCATTTTTTATATAATAGTTTTTTTATGCAACCATTTTTCATGCAAATTTTGGTTGTATAAAAAGAAGGAGCTATTGAAGACTTGGAATTTTCATTAAGCACTTAACACCTTAAGTCACAAACTTGGGCTTTAATCCCAAGTTTCGGCCCAAAAGGCCTTATTGTGGCTTAATGGGTTAAGTGTCTTAACCACACACAACCATTGAATATTTGAATTTTTAGCCCATGTCTTTTGGGCTAGTTGGTACTTTGAAGAAATCATGAAGTGTCCCCATTAAGTCCTTTAGGAAAAGACTTAATAAATATTATATTTGCTTATAAGATTTATTATAGAAAGATAGCTTGATTATACATTTGATATATATGTTGTTGCATGTGTGGTTGGCTTTATATGACATGTTTTATATATGAATAAATTGTATGACAAATTGTGTTATTGCATGATATAAATGCATCTCAATTAAATATAAACCAACCAAAAGGGTTTGTTATAAAATTTGGACATATACATAAAGATGTATAGAAGTGGTATAATAAAAACTAGTTTTATTATGATACCATCTTTGTCAAATTTTATGAAGTCTAAAAGGTTAAACTTAACAAACTTATAATCTTATTGGTAAAAATGTTTTATCATACATAAGATTAGAATAGGTTTCGTAACCGGTTAAACGTCAAAACACACATATATAGATATTAGTTTTTGAAACCGGTAAAAACGTCGTAACCAGTAAAACTTCAAATAATAGATTTGAGTCGTAACCGGTAAAACATCAAAACTCATATATTAGATATTAGTTTGTTGATGCATCATAACAAATAAAATAAGTTTTATTAAGTTATAATGAACCATCTCAAAATATGATTCGTGAGATGTAATTAAACCGGCGTTATCGATAAAATAAGTTTTATTGATTTATAACGAACCATCTCGAAATAATGATTTTGAGATATAAATAATAGGCGTCATAATAGATCAAATAAGTTTTATAGAATTATAACGCCCCGTCTTCAAAATCGTGTTTTAAAGACAAACTATAAAATATATCGTGTTTTGTTTTTGCATGAACAACTTACGATATTTCGTTTTACAAAACTAGAATTGTAGAATCGTTTCATAAAATCCATTTTAACAAATACAAAACATTGCCATCCTTTTGAGAAACACTCACACATTATTTATGTTAGCACCTCGTGGGATAAAGGATACGTAACCACTTGTGTCGTCATAATAATGGCCGAGGTGGTACTCGAGTCTCATAAACAAGCTTATGGACAAGATACCACATGTCTTCCAAGAGGACGTTTTGATCGAATCATTTATGTGATAAAGAAAACCTAAGCATAAGTCATTCAAGGAAAGATAGGATTAAACATGTCTTATTAACAAAAGTTGTTATAATCTGATACTACTAGGAATTACATATGAGATGTAATTGATAAAGTTATTTATCTACCTTGTCGAAATAAAGAAGTGGATAAAGAAAACCTAACCATTTTGATATTATGCGATGTTGGATCCTAGACTTTAATAATTGATGTTTTAATAAACATAAAGGGTGTTAATTATTAAAAGGCATTATATTTAAAATACTAAATGAATTTTGTTAAAATTGTGTAGATGTCCGCAAACACACACATGAGATATGTTAATAGCCTTTACTATGAGCCCTTCTCTTGGAAGGAGCAACTAGATGACACCAACTTCTGTAACGGGTATCGAATATTGAGACCCGTTCTCAAAAAGGGCACGGGAGTTGAGCAGATGGACTTGACTGACCCTGAATGCCCTTCAACTGGAAGTTGCAACCCTTACTTGAAGCATTTATGTGATTCATTTGATGCTTCACTAATTATGCTGGATTCTATCATCCCTGAACTCCATAAGGACTTGGAGGCGGATGATTCATATGATGTATTCCAGAAAGTAAAGGTTCTATACAAACTAGAATCGAGTTCTGAATTGTTCAAACCCAACCTAGCTTCCAAGTTGGAGGAGAATCACAATACATGTCCTCGAGAACACTCCAAGCAAAAGAGAAGGATTGTTGCTTCTATCTCGCTGAACTTAAGAAGTTGCAGACTAGTAAGACTAGCAACTCTTGTATCTATTTAATAAAACTATTTTATCACCATACGCGTAAGTACAAGATACTTACTGTGACACTAATATTTGATATTATGCTGTAAGCCAAAATTTATTGATACTATGAAGCAAACAACAATACAAGTGTTGGGATTTTGTAGCTTCAAGAATTATGATTCTATGATATCAAATCTTTTATTACTAATGTGTTATACAAATGGTTGTAATCTATTATGAATAGATGTAATACATTATTTATATGTTTAAATTAAAATATGTTATGTTTACTTTTTATATAGTGGTTATATTTTTCTTTTCGATGATAGTCCTCGTAATGAAATTATTAAAATTAAACGTAAGCGTTTTAAATTAAACGAATTAGTTCTATATTAGCATCACTCAAATATGATTTTGAATAATGTATTATCTATGTCGTTGACCAAATAAACCACGAACACATATACCAACTTCAAAAAGGTGGATTTTTGAAGGCAAATGATTATGATTCATTTGATATATATGTTTTAGTTTTATTTGAAAAATGTCAAAAGAAACTTTTTCTAAATAGTAGTAAAAGTATATAAGTTATGACAATGATCATACATTTTGATGTATGAGGTCTTTTCATATCCCACGATTAGATATAAAGAATAGATACGATCTTAACTTTAATGATAATTTTTTATTATCAAAATTACATGATATAGGATATTTATTAAAGTGAAATGTTTTTGAAAAGTTCAAAGTAGTTTTCAAAATAAAGTTAATGATCATTATTGTTTTCTTACCATGATAAAGGATAATTAAATCTTATATGATATAGTTTGATCTATTTTAAGTATTAGTACTTATCTTTATCATTGAGGAGTTGCACATTAAATACTACCACACGTATTTTGAATATGTGATCAACCTTGAAAGTAGACATCATACATTGTTAGATTCGACATGAATTATTTTCATTATTATCTCACATCAAAGGTATTAGGTTCCAAAGTTTTTTGAGGGAAGAAACTTACACCAAAGTCTACGAGATGCATTTATGATTAATATCTTAAAACTTGTTTAAGACATTATCATCCCATATGAAAATGTTTTCATAGGCTCTAAAGATGTTTTTGGAAACTGATCTTTAGTGGGAGCATTGTGAAACTTGAAGAAATTCAAGAAACACAAACTAATGCATAAGAAGGTTATTACTAGCAATCAACAAAAGGATTGTTGAAACTGTACAAACAAGATTGAACAGAAACATCAGAGTGTTTATAAAACTAACATAATTATTCATGAGTGTTCAAGATGTGGATCTATAACGACTAATGATGAATTTTATGACGTGTTATTAGCATCACATCTTTTACCTAGTTTTATATGTTAGGCTATGAATCTAACAAATGGCTTGGAACCATGAACACAAAGATATATTCCATATATGACAATCAAGTAAATGACTCGATTGACCATACACCCGTGTTATGACTAGTGGGAGCATGTAAGGCTTCAAGTAGGAAGACTACCATAAATGGAAAGATACACACATATAAAATAGTATTATTTATACTCATTAGATCAACTATAATGAAACTGTTTTTCCTTAAAGCATTACTTGAATACTTTAGAAGACTTGTAGCAATTGAGTTATGATTGATATCGTAGTTCTGAACTATAATATATAATCTTTCTCCATTGCAGTGATCAAGTTTTGTAGATACCATATTGATTATAATTGTCACTCTTACATTATGAATATGAGATTTGACAAATAGATGACAAAACGACTCTTATATGTCTATACGACGAAGCCAGTGTGTTTTGTCGATCTATAAGAATCAATATGATATCACGAATGTAATATAAAAGGATAACAAAATAGCTTTGTTGATCCTAGATATAATAAGTGTGTGAATTTATATATAAATCCTCTTAGGGATTATAATAAATATCTCAAGGAGAGAATCTTACACTTGAAGGACGAAAATCAAAAGTGGATTTTCTCATTCATGAATTAAGATTAATCTTATGTTTTCTAAAAGGCTAGTGGGAGCGTAGTTGTATTACTAAATCAAGTATGAGCAATCATACGGGTTATTGGAAACAAGATTCCAACTTGACAAGACTTTTCATCTTTGTTAGGCCATAATTTGTGGTTTGTGCTTTATTAGACATAAATTATGTGGAGTTCTGATCGCCTTCGACCTCATTGCCGCTAGGCAGACTAAGCATGGGGTCCCGCTCAACTCTATGGCTCATTCAAGTGCTGGATGTGCTAATTCAAGACCCGATACAAGAGACAATTACATTCTTCGAGCTCAACTCTATGGCTCATGAAAATTGAAGCCAACTTTTGAAGAAAAGTCCAAGTTACTGAAGATGGAAGAGATGAAGAACCGAAGCCAGTACTTAAGAGAAGATCAGTGTATAATAAAGCAACAAACCAAGGGGGAGATTGTTAGGCCATAATTTGTGGTTTGTGCTTTATTAGACATAAATTATGTGGAGTTCTGATCGCCTTCGACCTCATTGCCGCTAGGCAAACTATAAGCCTTTGTAATATGTCTTAGGTATATATAGTAACGTAGGGTTAGAGAATCAGTGGTTAGTCGATATTTGCAATTAACAGGCTTAGTATTCTCTCTGGTTTTAGTCGACTACAATAGGGTTTATGTATTAGACGATTTGGTATTAAATCGTATGCATTGAAGCTTTATCACGTGTTCTTACTATTGGTTTATTGCTTGGTTTGGATTCCGCACTCACCAAGTATTCGTTTGTGTGTTAAGTGGCTAATTCGGGACTTACAAGTGGTATCAGAGCCACAAAAACAACTTCTACAGTTGTTTGCATGAAGAACACGAAGAACATTGCTCCAAAATTCGAAGTTTGTACGTTTTTGGCTGAAAAAATCACATCTGATTCGTCATTCCGGTTGGTTTACCTCATTCCGGTTGCGGCGCTACGACATTCCGGTTAGGGTTTCTTTCTCGCATGGAGATTCCGGTCCGGGCTTCACATTCCGGTCAACACTTCATTCCAGTTTCGTCATTCCGGTCCGGTTCGTGATTCCGGTTTCATCATTCCGGTCACACAGATCCAGTTTCTCATTTCGGTCCGGCTCACATTCCGGTCCGGTCTGCCTATTCCGGTTAGGACTCACTCCGGTCCGGTTCAGCAATCATTCCGGTCAGCAGACATTCCGGTCTGGTCCAATTCCGGTTTGCCCATTCTGGTTCAACATCATTCCGGTTCGTAATTCTGGTTCAACATACTCCGGTCCAACACACTCCGGTTTTTACATTCCGATCAACTCTTGCACATTCCGGTCAATGCTTTCACATTCCGGTCAACTATTCAGTTGATTTTTTGGGACCATTTTTAATTAACTATAATCTAATCAGAAAAATAATTAATAAAATCTGAAATGGACTCATACAGTAATTCTCTTGTCACTATGCATCAAGAATTGGACACCGTGATGGGAACGTACTCCCGGGTTCCCAGGCTACTGTCCGCTGATGGTTTTCCGGAATGGAAATACAGATTCGAACAATACGTCAAACTGAAAGAACCCAAGGCATGGCGACGCATCCTACAAGGACCATTCTAAATAATAACTACCGTTTCAGCAACTGACAAAACAGAAATTGACAAGCCCTTTAATCAGTATACTGAGTATGACTTCGAAAAAATGAGGGCATATAAAACCGCCAAAGCTCTGTGGGATGCTTTAACCGAAGTGTACGAAGGTAATGAGGACATGAAGGAGAGCAGACAAGACATGCTATGCCAAAAGTTTAACTCTTTCAATCATATTCTTGGGGAGTCTCTCGAAATTTAGCTTCAGCGCTTCACCACACTCACCACAGAGATGATTTCAGCTGGAATTGAACTATCTGTCTCTGAAATAAATAAGAAATTGCTGAATTCACTCCCGAGGAGCTGGTACACGAATGTAGCATTAATTAAGAAGACCAAAGACTTGAAGAAAACGTCTCTTGCTGAATTAATGGCTATCATTAAAGCAGCCGATATTGATGACAAGCAGCTAGAGATGAACTATGTCAGCTCATATTCAACAGCAAACTTGGCTGCTTCTCCAAGCAATGCCTTCTCAGTCACCTCAACACAGTCTGCTGCTCTATCTCAACATATTCCACCTTCCCCTAGTGTCCATGTTCTTCAAATCCCAGTTGCTCCACGCAATGCTTCTTCAGCCCCACCAGCACCTGCATCTCAAGCTGTTCCCAAGGGAGTTGAAGAAAACATGGCACTCATGTCTGGTCTGGTCAACTGCTATAATGCATTTTTGGCTGGTGATCTGGTATCTCCAGTTATGATTGGCGAACTGGATGAAATTCACCCTGATGATGTGGAGGAGATGGACATCTCGTGGCAGATTGCTATGGCAGTCTTCCGAGCCAAGAAGTTCACCCAGCGCACTGGAAGAAACACCTGGGGAGTAAATAGTGACAAGAAGATGGGCTTTAACAAGGGCAAGATATGGAGGTGCTTTAACTGTCACGAGCCGGGCCATTTTGCTCGTGAGTGCACCAAACTGAGGATGGATGACAATCAAGCAAGGTCTCTTGTTCCAACAGGAAGTAACTCCACTGCTGTCCAAAACAATGAAAGGGCTATGGTTGCGCAGCAGTTCTCATGGGAAGATCAGATACAAGCTCTCAGTCTGACGAATGATGGACAGACAAACTTGGCTCAGATTGAAGATGAAAGAAAAGCAGACGAGGCTGAAGATCAAATGGCGGCTCTGCAACATGCTTTCATCTGGTCTCTACCACTCCTGATGTCACTGAGGTAAGCGAACCTTCTTGCACTCAGGCTTGTTTAGATAAACTTAATTTTTATCGTAAACAATATGAGTCGTTAATTCAAATAGAGAGTGACCTTAAAGATGACAACTATAGACTTAGGAAGAAACAAAAACCTTTAGCTGAAGAAGTAGAAGCTCAAAGAGAAGGATTTAAAAAAACTTAAACGAGATTATAGTGAAAAATGCTGTCATTATATTTTTGCTGAAGAAAAGATTACCAACTTTATCTGCTGAACTTGACGCATTAAAAGCAAAATATGAAGATGCTGATTTTAATTTCAAAAAATTTGATGTGTCAAGCACAATAGTTGAATCAATGATTGAAAAGCAGTTGAAATATCAGTTTCAAGATAAAAAGAAAAGCAGCGTCGAGGCAATAGAGTGTTCCACCACCTTTTAATGATAATTATACTCCTAACCTTGATCTTTATGAAAGTAAAACTGAAGTTGAAACTTCTGTTCAATACGGCAATTCAACTGTAACTGATTCAGTTAATTCTGAACAGTTAAGTCAATCTGATAGTGATAAAGTGAACGTTTCTAACGTCTCTAATTCATGTGCAGGAAACGATTTAGTAGATGATGGACATGCAAAAGACACTTTAAATTCTTGTTTTATTGGAAATTCGTTGAAAAATTCTTTTCTGTTACTTCTGAAACTTGTTTGGGTTTGGATTTAGACTCTAGGAATGTTGGTTTGGATTCTTTTGTTTTGAATGATGGATTAGATTTTTCGATTAGGAATAATGTTGGTTTAGATTTGAAAATTAATGAGTCTGCTGCTGAAACATCTAAACCTGCAAATGCTGAAAAACAAACTGATAACTGTGTGTGTGCATGTAAAACTTCATTGCAACAAAGACAGAATTCACATTCTAGCTCTTCCACTTCATCAGGACCAGAACCAAATCAAACTGTTTTTAAAAAAACAAACTTGCTTTAATTGTGGTATAGCTGGTCATATAGCTAGAAATTGTCCATATTTCGTTCCCACTCCATTCTATAAACAAGGTTTAATGGATGTGAGCAGGGGAATAATCCTCTAAATGAACTCCCTCATGGTCACGTTCAAGGAATGATGATTGGAATGAAAATAGGGTCAATAGGAATAACAAGGTCAAACATGCAAAGAAAGTAAAATTAAACAAGACACCTGATCCGAAAGATGTGCAAACCAAACATACTTCTGCGAGGTCCCTGTCATCTCAAGGATCATCCTCCAAATCACGCTTGGTTTACAAACCCAAATCAAAGGGTTGTCATGCAAATAAATCAAGTGTAGAAAACCCCATTAGGTCAAGTACAAAAATTCGTAAACCAAATTACCAATGGGTTCCCAAGGTCTTAGTTCAAATTCAGTTAAATGTCCTGTAAATTCTTTTAAATTTGTAGTCTGTAAATTCTATATTTGATAATCGAAATATGACTTGGGATAGAATATTGCAAGAAAACACAAATGGAAAATTCAGTCTCAAAATGGATTGGGTTCCCAAATCTAACTATATTCTCCACATTGTGCAGGAACAACTACGGAGGAATGTCAGCAGACCTTGGGGACGTCGAATAGCGGCTGTTCAAGGCACATGACCGAAGACATCTCCCAACTGCACGACATTCAAAACATCAATGGGGGTTATGTTTCCTTTGCGGGAGGAGAAAAGGGAAAGATCACGCAAATGGGTACCGTTACCAATGGTGTGTTGAAGTTTGAATGCGTCAACTTCGTTCCAGAATTAAAACACAGTCTACTCAGTGTCTCTCAAATCTGAGATAAGGTTTTTCGACCCACTTCACCGATAAAGAATGCCTTATTCTGAATCTGTATCGTCATACCAGAAAATTGGGTCTTGGTCAAGTCAGAGAGACAAAACGATGCCTACATCATCGACATGAACAAAAACGTTCCAGAGAACATTACCTGTTTGTTCTCTGAAGCTGTCTGAACATAATGCAATGTTATGGCATCGTCGCCTCGGTCATGCAAACGCAAAGAATTTAAACCGTCTTGCCAAAAATGATCTCGTATGTGGGCTTCCAATTAAAGACTTCATTACGTTCGAGAAATGTGCTGCATGTGCTCAAGGGAAGCAACATCGGAAGCCACATTTGCCTAAACTGATCAACTCAATTGACAAGCTTCTTCAGCTGCTTCATATGGACCTCTTTGGTCCAGTGAATGTTCTAAGCATCAACAGACACTCTTATTGTCTGGTTATCATTGATGATTACTCACGTTACACCTGGGTATTTTTCTTGACAACTAAGAGTGAAACTACTAAGCTGATTAAGCGCTTCATCATTTTCATTGAGAATCAGACAAATGAGAAGGTGAAGGCAGTTCGAAGTGATAATGGTACAGAATTCAAGAATGCTGTTCTTGAACATTTCTATGCTCAAAAGGGAATACAACGCCAATATAGTGCTGCTCGCACTCCTCAACAGAATGGCGTAGCTGAAAGGAGAAATCGAACATTGATTGATGCTGCAAGGACGATGCTTTGTGATTCCAAGCTGCCAGTATTCTTCTGGTCTGAAGCAATCAATACTGCTTGCTATGTTCAGAACCGAGTTCTTATTAACAAGCATCAATGAAGACACCGTATGAGATTCTCACGGTCACAAGCCAACGGTCTCTCATTTCCGCAGCTTTGGATGTCCTTGTACACTTTTACATCTGGAGCTGCTCCTAAATTCAATTCAAAGGCTGATGACTGCTACTTCGTAGGGTACGCTGGACGTACTGCGTATCGCGTTTTCAACAAAGTTACGAAGAGATTGTTGAATCTTTTGACGTTTGCTGGTTGGAAGAAAACGAGACAGACGCTCGAGTTGGACCAGATTGGTTGTTTGATTACGCTGAACTGTTCAAACCATTTTTCAAGTTCTCTAACAGTGTTTCAAATATTCCACCTGTTTCGCGTGGAATCAACAACGACGATGATGAAGAGATTATTGAACCAATCCGGAATTTGTTAGAAAAATCTGTCAATCTGAATAAAGACAATGCAAATTCTTCTACAGCAAATGTTGATCCTCCACCAATTTCTCAGCCAACTGTTGAAAGCATACTTTCAGATTCTCCTCCAAAGGATGCTGCGATACCAGTCCCTGAAGAGACTATCAATTCTGACTCTGCCACTATCTTCGACTCTACATTCATGAAATCTCTGTTTCCTGAACAAATCTCTTCAGAATATGTGGCGAGTACCTCGTATGATTTCCAAACCACTAGAAACATCGAGACCATATCCAATCTTCCAGTCTCTTCAGCAGCCATGAGCCATGAGATTCCCTCCAGACTTCAGCGGGATCATCCCATTGAGCACCACTGGTTTATTGGACGATGGTGTCCAAACCAGAACTCAGACAGGAGCAGTTAATGAATGTTTATATTCTTGCTTCATATCTCAAGTTGAACCGAAGAATGTTGAGATGGCTCTGAGTGATCCAAACTGGGTTGAAGCGATGCACGAGGAATTGAATCAGTTTGAACGATTAAATGTATGGCAACTAGTCGAGCTTCCTGAAGGCAAACGAGCACTGGATACAAGATGGGTGTTCAGGAATAAACAAGATGACTCTGGCGTTATTGTGCGAAACAAGGCACGTTTAGTTGTTCGTGGGTTCAGGCAAATTGAAGGTCTTGATTATACTGAAGTCTATGCACCTGTAGCACGTTTGGAGGCGATTCGTATGTTTCTGGCATACGCATCTTATATGAATTTTACGGTGTATCAGATGGATGTCAAGACTGCGTTCTTATATGGCGAGGTCAAGGAGGAGATTTATGTTGATCAACCACCGGGGTTTGTTGATTCTAAATTTCCAAATCATGTTTACAAATTGGATAAGGCCCTCTATGGTCTTCACCAGGCCCCTAGAGCTTGGTATGCTACCTTGACTGAGCATTTGCTGAACCATGGATACACTCGAGGCACAATTGACCAAACTCTCTTTATCAAGCAAGAAGACAATGACCTGATCATAGTTCAAATCTATGTCGACGACATCATTTTCGGGTCAACCAACGAGAGGCTATGTAAAGATTTTGAGAGTGTTATGAAGAAAAGGTTTGAGATGAGCTCTCTGGGAGAAATGACGATGTTTCTAGGGTTGCAAGTTCGACAGAGCTCATCTGGAATACTGCTGCATCAAGGAAAGTATGTTGAAGACATTCTCAAGAAATTTGATTTCCAAGATGCGAAGGTTGCGGACACTCCGATGGCAGAAAGACAGACAACACCACCGAAGACTACACCTGTTGATCAGCCATTGTACCGGTCAATGATTGGATCCCTGATGTACCTGACTGCTAGCAGACTAGATATACTCTTTGCAGTCAGTCAATGCGATCGTTATCAGGCTAATCCTATCCTCACTAACCTCATTGTTGTTAAGCGAATCTTTAGATACCTCAAAGGAAGACCTAAACTGGGTCTTTGGTATCCAAAGAATCGCGAGTTTGATTTATATGCTAAACCTGACAGCAATTTTGGAGGTGATGAAATTGACAGGAAATCTACAAGCGCAGGATGTCAGTTCTTAGGTGATAGGCTCATTTCGTGGCAAGCTGAGAAATACATACAAACCGTGTCAACATCTACTGCTGAGGCTGAATACGTGGCTGCCTCTGCTTGTTACTCTCAGGTCATCTGGATGCAACATCAACTGCTAGATTACGGTTTGAACTTTCTTGACACTCCAATATTTTGTGATAATGATGCTGCCATTCAGATTGTCAAAAACCCGGTACAACATTCCAAAACCAAGCACATTGACATCAAAGTTCATTTTATTAGAGATTGCTATGAGCGTAAACTCATTCATTTGGAACAAGTCCACACAGATAGCAATGTAGCTGACTTGTTTACAAAACCTTTTGGCAAAGCTCGCTTTGATGTGCTTGTTGGATTTCTTAAAATGATACGTTTTGAAGGCATTTAAGAAATTAAGAAATCCTTGTATATTTTGTATACTATTTTTGTTTTATTTAAATTTGTACATTCTTTCCCATGCACAAATTTAGGGGGAGAATAAAAACCAAACAAAAATCATAAAATTCTAAAATCCAAAAATATTTTTCTTCTTTCAGTTTTAGTTAGTTTATTTTCTTTAAAAATCTTAAAATTCAAAAATATGCATTTCATTTCTTTTTAAGTTTATGTTTAAAGTTTTTGTTTCTAATTAAAAAAAATCCAAAAAGAGTTGTTTGAGTACGTGTGCAGGTTTTTCATAATCTGACGTAGCTTAGGGGGAGAAGATGATCTCGGGCTAAGGGGAGAAAGGTTAACGAATTGACGGTGAACTTCAAAGTTCTAGACTGAAACTATGTCAGTTATGTACCTTTAACTGTCGATGATGCACCGAGTTATACCACTCACTGCTAAGACACACTTATACATGCTAATGATATTTACTGAAAATACCTGTTAGTAAGTTGAAGCATGGACAACTCGTCTTAACCGTCTTCAAATATTTCTGTAATATAACTTTATGACACTTTGAGTAAAACCACTCATTGTTGAAAGTTAAAAATTATGTGCCAATGATCTTCACTATAACACAAATAGTTTATGTGAGGCACCTTACATTTCTTCTTACCTAAATTTCTTCTTATATCAGATGTAAATGATTCAATGTGGTTGTCACCCACTATTGATGATACATCAAAATTCTGTGTCAGTGATCGCTATTGATTAACACAATAGTTGTGAGACACCAACTCAGACAAAAGGTTAATATTTCACATTCCTATAAAACGGAAAGAAATATCTAGTCCAGAGCAAACGGCTAATTGGTAAAGACTACTCAAATCCGTTGATGGCTGTGGGTTTGCCTAAAATCCAGACGGGAGTACAGACTCTCAAACGACGCATATCTGAAGATGGAACGAAAGTTGAAGATTTTACAACACGATATTCATACCCAAAGCAAGACGAATTTTGAAGAATATGCTACATACTGCGTTGAATTCCTCCTCAATCAGTTGTGTTGCTACATTTGTACCTGCTAAAGTGATCAAGTTAAGTCAGACTCTAGGAAACTGTCAGAGTGAATATTCAAGTGCTGGATGTGCTGATCCAAGACCCGATACAAGAGACAATTACATTCTTCGAGCTCAACTCTATGGCTCATGAAAATTGAAGCCAACTTTTGAAGAAAAGTCCAAGTTACTGAAGATGGAAGAAATGAAGAACCGAAGCCAGTACTTAATAGAAGATCAGTGTATAATAAAGCAACAAACCAAGGGGGAGATTGTTAGGCCATAATTTGTGGTTTGTGCTTTATTACAATTAAGTGGAGTTCTGATCGCCTTCGACCTCATTGCCGCTAAGGGCAGACTAAGCGGGGGGGTTGGTGTAGGGCCCCTGGAAGCCAAATTTTGGGGCCCAGTTCCTTTATCAGAAACGTATCAGAAAATGCGCAGAAGCCCAATTTTCTAGTGATTTCGGTGGGAATATCTTAGACCGGAATCACCATGTGATTCCGGTTGGGCTATGGTTTTCGGTTGGTGGTCATTGGGCTTTGGGCTTATAAGCCTTTGTAATATGTCTTAGGTATATATAGTAACGTAGGGTTAGAGAATCAGTGGTTAGTCGATATTTGCAATTAACAGGCTTAGTATTCTCTCTGGTTTTAGTCGACTACAATAGGGTTTATGTATTAGACGATTTGAGTATTAAATCGTATGCATTGAAGCTTTATCACGTGTTCTTACTATTGGTTTATTGCTTGGTTTGGATTCCGCACTCACCAAGTATTCTTTTGTGTGTTAAGTGGCTAATTCGGGACTTACAATCTTGACTCGGAAATTTTTCGTAATAAAAGATTTAGAGAAGAGAGGATGTATATAAGTAATCTTGGAATGATGACCTATGATAGATAGATCATCATGACTTACATGATAAGTCAAGGTGCATATATGTATTTGTACATATACCAAATATTGACGAGTTTATCGAAAAGTGTCGTAATATAGATAATACTCCAAGTGAGAATTATTGTCAATATTACATGATAATATTGAAATTAGTTTCAATATATATTAACACAAATGTTGAGTTAATAAAAGATACATGATAATATTAAACCCAATTTTGAATATACATGTATATTAAAACAAATGGTTGAGTTAAGGAACGATGGATGAACACCCATTTGTTTGGACAAATAAATCCATCAAACCATGAAATGCACAAAGCCAAGGCTTCGTATGCTTAGAGCATGACGAATAAGATACCAACTAAACTAAAGAAATGTTTTTCTTTAAGATATAGCAAAAGGATGTAAATGTAGAGTTATACATTTATATCTAACCCACAAGAATCGAGTTGGAACTCGAATACTATAAGGATGTTTTCCTCATTATGAACGGAGGAAACATTATATGGAAGGGATTCCATATGAAAAGGAAGTTGAACAATCTTCTACTAAATTAGAGTATGTTTGTGCTTAAGAAGCAAAACAATAAACTGCTTATGAAGCGAGTTGCTACTTAAATGAATTAGCTCATTATGATCTAAGAGGATGCTCTTACCATTCGAGACCTCATAAGAATCTATGATAACCATCTGAATACCATTGTGCAAACTTTGGAACTAAGGTTATAAAATAAGCACCAAGAACTTCTTCGAAACTTTCATACTTATATCCGTTATATTTATGAAATAGAAAAAGTTAAAATACTCGCAAAAGTTCACACAAATCAAATTGGCGGATTCATTCACAAAGTACTTCTGGCAGAACTAAAAGATGAAAGTCATTCTTTTATTTCAAAGGACTTTGTTTGTTCTAGTATTATAATTTGATTTGGATTTACTATTTGGATATAAGAACAATCATATTAATAATTAAGATATATAAGATATGATCTATTAATATTTGTGTTCTATATTAACATGTTTAAATCCATGAATATTCTAGTTATTCTAAAAGTCCATAATCGGTCATAAGTTGTGGGAGCAATTATGAAGAAAGACTAATATGAATTGGATTGGTTGATTCATAAGGATGAATAGCAAAAGGATTGCAACCAAGTTCATAGGTACTTGCTGGGGAACAAGTATTGGACATGACCCGTTATCAATATTACTTCATGGATCAAAGTCATGAGTAACACTTGATACAAGGTAATATCTTTGTATCCTTAGACTCTGAGATACATATTAGGGACTCGTGTGTAGGGAAGGCTGTACTTTAATGTAGTCAAATGTTGGACTGTAACTAGACAATTATAAAGGCTATCATTAGGTATAGTACAAACTATACAAGAGGCGTATGTAGTTAAGATAGGATTTGTACCTCTTATTCGTTAAGAGTTAGACATCTAAGGCCTGAATAGAAGTTGAACACTATATGAGAATGATTATGATCCATGTCTCATTGTTCAACATGATGTCTATAACAAAGGGATAATTGATAAACTTACCTTAACAAAACCAATTGCAGCTTTGAGCTCCATGGAATTGGGTTGTTGTTGAATGGCACGTCGTTATATATTGTTAGGGGCAATGGTGGTATAGTTAGACATCCGTCGTTGTCTATATCATTCTCTAATGAACCATACGCAAGTGGGAGATTGTTGGAATTATATTATTATGATTTATTATATAATGATATTTGCTAATAATATATAATCCTTATAGGGTCACACCATTAAACAAGTAGACACTTAATTGATTATTTAATTATAAATGTGCTTTTAATTAAATAAACAATAAACTCTTGAATTATAATCATAGTTATTATTAAGATAATAATATATGATTATATTATAAGTGTAAGTAATGTTTAATATATGTATGACATGTATTAAACATGTTGTGTACATATTTTTGGACCTAGACCAAAAATACCCCATTAAACTAATGATATATGTTGTCTAGTGTGTAATACATAAACAACACATGATCATGAGATATGGTGGACATGATGGTAAGCTTGGCCTTATGAAGGCATTGGCACACAAGTTATGGGTCTTGTATTATTATAATGCATGCCTAGTCCTTTATGTCTAATAGGTCATCACTTGTTGCTTCTCTTTCAAGCATAAGTATTATGAGTTTAGTAGAGTTAAAACAAGTCAACACTTGCATCAAAAAGCCAACAAAACTGAGAGCAAATAGAGCATAGAAGAATTCGATTTTTCTTCTTCTTTCCTCTCCTTCTTTTGCTTGTTATGTATATTCTCTTCAACGGCTTAATATGTTAAGTTCTTTGGAGCTTAAGAGAACATATTCAAGAGTCCATTCTAGCTTGGAATAGTGTTAGAACTTGTTGGTGTAATCACTACAAGAGAAGTTGCATTTGAAGCTCTTTTGTGGTCTTTAACAACACCCTAATTGCCAAAGGGGTTCAAAGACTTCAAAGGTTGTAATGTTCTTAAACCCTCTATGGTTGTTATGAATATCCTTCTAGTCATATTAATGGATCTTGGTGGTTTTATATATAAACTA
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List of domain hits

1+ RVT_2 super family 06662 Reverse iranscriptase (RNA-dependent DNA polymerase); A reverse franscriptase gene i usually 148712212 149874
[+] RNage_HI_RT_Ty1 cd09272 ‘Tyl/Copia family of RNase HI n long-term repeat retroelements; Ribonuclease H (RNase H) 1247142875 106054
[+] gag_pre-integrs pfam13976 (GAG-pre-integrase domain; This domain is found associated with retroviral insertion elements. 9906-10079 1.09e-12
4 e Dam00665  Integrase core domain; Integrase mediates integration of a DNA copy of the viral genome into 101311024 133211
14] Retrotran_gag_2 super family 126047 ‘gag-polypepide of LTR copia-type; This famil i found in Plants and fungi, and contains 68407148 512006

1] ZnF_C2HC smarl00343  zinc finger; 76657715 350e-04
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I RT_LTR cd01647 RT_LTR: Reverse transcriptases (RTs) from retrotransposons and retroviruses which have long 72047824 1.10e-87
[+] RNase_HI_RT_Ty3 cd09274 Ty3(Gypsy famiy of RNase Hi in long-term repeat retroelemens; Ribonuclease H (RNase H) 81048445 635050
§4] pepsin_retropepsin_ike super family atta03 ‘Celluar and retroviral pepsin-ike aspartate proteases; This famiy includes both celluar 65686048 114027
[+ Retrotrans_gag pfam03732 Retrotransposon gag protein; Gag or Capsid-like proteins from LTR retrotransposons. There is a 5707-6006 4.26e-14
[+] Integrase_H2C2 pfam17921 Integrase zinc binding domain; This zinc binding domain is found in a wide variety of ... 8650-8817 255e-11
[+ rve pfam00665 Integrase core domain; Integrase mediates integration of a DNA copy of the viral genome info. 8857-9159 1.50e-06
[+ PTZ00368 super family 31762 universal minicircle sequence binding protein (UMSBP); Provisional 63796564 7.01e-05
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H RT_LTR ©d01647 RT_LTR: Reverse transcriptases (RTs) from retrotransposons and retroviruses which have long 32623786 828683
[+] RNase_HI_RT_Ty3 ©d09274 Ty3/Gypsy family of RNase Hl in long-term repeat retroelements; Ribonuclease H (RNase H) 4066-4413 5.36e-54
[4] Retrotrans_ag pEm03732  Retiotransposon gag protein, Gag or Capsic-ike proteins from LR refrolransposons. There is a 8151911 74720
4] retropepsin_like. cd00303 Retropepsins; pepsin-like aspartate proteases; The family includes pepsin-like aspartate 2389-2658 384e-18
[+] Integrase_H2C2 plam17921 Integrase zinc binding domain; This zinc binding domain is found in a wide variety of 4579-4761 5.38e-16
[ ve plam00665 Integrase core domain; Integrase mediates integration of a DNA copy of the viral genome into. 4819-5100 1.04e-08

1] 2-CCHC pfam00038 Zinc knuckle; The zinc knuckle is a zinc binding motif composed of the the following 21492202 602603
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) § Accession Description Interval  E-value
[+ RNase_HI_RT_Ty1 cd0g272 ‘Tyl/Copia family of RNase Hi n long-term repest retroelements; Ribonuclease H (RNase H) 70447457 143063
§4] RVT_2 super famiy cl0662 Reverse transcriptase (RNA-dependent DNA polymerase); Areverse ranscriptase gene i usually 61326644 8.00e-47
[+] gag_pre-integrs Plami3076  GAG-pre-integrase domain; This domain i found associated with retrovira Insertion elements 44554667 145013
e Plam00G65  Integrase core domain;Integrase mediates infegration of a DNA copy of the viral genome o ... 47675012 168609
{#] Retrotran_gag_2 super family 126047 ‘gag-polypeptide of LTR capia-type; This famiy is found in Plants and fungi, and contains 12211553 257008
[412HCCHC Plam00098  Zinc knuckle; The zinc knuckle is a ZInc binding motif composed ofthe the folowing 31893502 245003

4] ZnF_C2HC smart00343  zinc finger; 20642114 6.04e-03





