Table S1. Primers used for the BS-PCR and qPCR assays.
	[bookmark: _GoBack]Primer name
	Forward sequence（5’→3’）
	Reverse sequence（5’→3’）

	<qPCR>

	GAPDH
	CCACTCCTCCACCTTTGACG
	AGCCAAATTCGTTGTCATACCA

	MEST
	TGTCACCCATCCTCACACGACT
	GTTCCCGTCATTGTTGCGGATC

	KCNQ1
	AAGACCATCGCCTCCTGCTTCT
	CGGTTGAAGTGCTTCTGCCTCT

	IGF2
	TGGCATCGTTGAGGAGTGCTGT
	ACGGGGTATCTGGGGAAGTTGT

	GNAS-AS
	CCTCCTTTTCGACGACTGATCG
	TAATGAGGCGGAGCTCTGGAGA

	H19
	CACTGGCCTCCAGAGCCCGT
	CGTCTTGGCCTTCGGCAGCTG

	MEG3
	TTTTGTGCCCAAGGCTCCTGGA
	AGGGACTCAAGGAGCCAGGTTA

	PLAGL1
	CAAGTGTGTGCAGCCTGACTGT
	GAACGTCTTCTCACAGTGAGCAC

	DLK1
	CCCCAAAATGGATTCTGCGAGG
	GGTTCTCCACAGAGTCCGTGAA

	RB1
	CAGAAGGTCTGCCAACACCAAC
	TTGAGCACACGGTCGCTGTTAC

	PEG3
	CGGAACAGAAGAGAGTCCTCAC
	TGCTTCTTGGGTTCCTGGTGTG

	<BS-PCR>

	Line1
	TTTTTTGAGTTAGGTGTGGG
	CATCTCACTAAAAAATACCAAACAA

	PLAGL1①
	GGTATTTGTTATTTGTTATTTAGT
	CAACAAAAACACACCCTCCTC

	PLAGL1②
	GGGGTAGTYGTGTTTATAGTTTAG
	CCCAAACACCTACCCTAC

	GRB10①
	GGTTGTAATATTTAGTTTTYGAGG
	TTCAAAATTACCATAAAAACCA

	GRB10②
	ATATTTAGTTTTYGAGGGATTGGG
	ATTACCATAAAAACCAAAAATC

	PEG10①
	GTAATTTATATAAGGTTTATAGTTTG
	ACCTTTAAAACTTAATTTCCCCATTTAT

	PEG10②
	AGAAATTTGATTGYGTTTTGAGGAGAAT
	AACATTCTAAAATACTACTCCATCTC

	MEST①
	AAATTAGGGGAAGGGTTGAAATA
	CCTCTTACCTAATTCAAATAAA

	MEST②
	GGGGAAGGGTTGAAATAYGGAAGG
	AAACCTTACCTACAAAACTCCATATT

	IGF2①
	ATGTTTGAAGATGTTGTTGTGTTTT
	TATAACACCTAAAAACAATCCACCC

	IGF2②
	ATGTTTGAAGATGTTGTTGTGTTTT
	CAAAAACCTACCTACCCTCCTAC

	H19①
	GTGTTGTAAATTTTTTGGTGGG
	CAAAAACTACAAAACCCCAACA

	H19②
	GTGTTGTAAATTTTTTGGTGGG
	ACCCTCACCAAAAACCAAAA

	KCNQ1①
	GTTTTTGTAGTTTATATGGAAGGGTT
	CTAAAAACTTAAAACCTCAAAAAATAAAT

	KCNQ1②
	TTTGTAGTTTATATGGAAGGGTTAAA
	CCTCAAAAAATAAATAACAAAAATAAC

	KCNQ1ot1①
	ATTTATTTTTTGAGGTTTTAAGTTTTTA
	AAATAAACTAAAAACRCAAACCAATC

	KCNQ1ot1②
	GGTTTTAAGTTTTTAGGGGTGA
	AACTAAAAACRCAAACCAATTCTCTA

	RB1①
	GATTTAAAAATGTGATGGGGTTAATAG
	CTACTAACTTCYAACTACCCTTATTCTCC

	RB1②
	GATTTAAAAATGTGATGGGGTTAATAG
	CCCTAAACTTAAAACTTCTAAACTACAC

	MEG3①
	TTATTTTTTTGAATAATAAGAGAAAGTATG
	CTCATTTCTCTAAAAATAATTAACC

	MEG3②
	TTATTTTTTTGAATAATAAGAGAAAGTATG
	CCCCAAATTCTATAACAAATTACT

	DLK1①
	GTTTATGTATGTTATTGTGG
	CCTAAATAACAAAAAATCAAA

	DLK1②
	GTTATTGTGGATAAAGATAG
	RATTACCCAACCATAAACAT

	DLK1-IG①
	GTTTATTGGGTTGGGTTTTGTTAG
	TCCATTATAACCAATTACAATACCAC

	DLK1-IG②
	GGGTTGGGTTTTGTTAGTTGTT
	AACCAATTACAATACCACAAAATTAC

	PEG3①
	TTTTTTTAGATTTGGTTTTGG
	CTCACCTCACCTCAATACTAC

	PEG3②
	GTTAAATTGTTGTTGTGGTAAT
	CTCACCTCACCTCAATACTAC

	GNAS①
	AGATTTATTTTAGATTTTTTAG
	CCAAAAATACCTTCTTAACCTTAA

	GNAS②
	TAGTTTTTGTTTTYGGGGTTAGA
	CCAAAAATACCTTCTTAACCTTAA

	IG-DMR①
	GTTTTTCTGGGGTTGTAGGG
	CCACAATATTAATAACTAAAAAACAACC

	IG-DMR②
	TTGTGGGGTTGTAGGGTTGA
	CAACAACCAAAAACCCCTAT

	SNRPN①
	GGAATATTTGATGAATAAAAGTGGT
	AAAAAACTAAAACCCCTACA

	SNRPN②
	GGAAGGAAAAAGAGATGTATATT
	ACAAAAAAAAAAACCCAACC

	ZNF597①
	GGATATGGTTAGGTATATGGTTAAATTT
	AAACAACTACTACCTAACAC

	ZNF597②
	ATGGTTAAATTTTATTATTGGATT
	TCAAAAAAATCCTAAATCTCCAACTTAAC

	ICR1①
	ATTTTTTTAGTAGAGGGGTAGGATG
	CTATCCTATATCCCCTACCATATCC

	ICR1②
	ATTTTTTTAGTAGAGGGGTAGGATG
	ATCTAACCCAAACCTAAAATACCAC

	ZDBF2①
	CTTTACGATATTTTTTTATTTTTTT
	CCTTAAATAAACAAACCATCATAC

	ZDBF2②
	CTTTACGATATTTTTTTATTTTTTT
	ACCATCATACATCTAAAAATTTTA

	DIRAS3①
	TTAAGAAAGATTTGGTTTTAG
	ATCCACAATTTAACAATTCC

	DIRAS3②
	TTGTTTTGTTTGATATTTGTTGTT
	ATTCCTCCCCAACCTATAACCC

	BLCAP①
	GAATTTTTTGGAAGGGGGTTAAGA
	TCAAACTTACCTACAACAACA

	BLCAP②
	GTATGGAAAGAGTAGATGGATTATT
	CAAACTTACCTACAACAACA


The primers used in the experiment are divided into two types: BS-PCR for methylation analysis and qPCR for mRNA expression analysis. The methylation detection primers are designed based on the methylated DNA sequence, and ① represents the outer primer and ② represents the inner primer.

