[bookmark: _GoBack]Supplementary Data 1. Characteristics of included studies.
	ID
	Authors
	Year
	Literature Quality
	Country
	Testing Method
	No. of isolates
	Metronidazole Resistance No, Breakpoint
	Vancomycin Resistance No, Breakpoint
	Moxifloxacin Resistance No
	Meropenem Resistance No
	Piperacillin Tazobactam Resistance No,
	Clindamycin Resistance No
	Ciprofloxacin Resistance No
	Tetracycline Resistance No
	Amoxicillin Clavulanate Resistance No
	Ceftriaxone Resistance No
	Metronidazole Resistance No, Breakpoint
	Vancomycin Resistance No Breakpoint
	Rifampin Resistance No
	Moxifloxacin Resistance No
	Tigecycline Resistance No
	Fidaxomicin Resistance No

	
	
	
	
	
	
	
	CLSI Breakpoint
	EUCAST Breakpoint

	1
	Ackermann et al (1)
	2003
	4
	Germany
	ET
	192
	0, 8
	0, 16
	
	
	
	69
	
	
	
	
	0, 8
	0, 16
	
	23
	
	

	2
	Ackermann et al (2)
	2004
	4
	Germany
	AD
	207
	0, 32
	0, 16
	26
	
	
	
	
	
	
	
	0, 32
	0, 16
	
	
	
	

	3
	Álvarez-Pérez et al (3)
	2017
	2
	Spain
	ET
	50
	2, 32
	0, 32
	27
	
	
	10
	
	32
	
	
	2, 32
	0, 32
	
	
	
	

	4
	Androga et al (4)
	2018
	4
	Australia
	AD
	28
	0, 2
	0, 2
	3
	0
	
	3
	
	3
	0
	
	0, 2
	0, 2
	
	
	
	

	5
	Aoki et al (5)
	2019
	5
	Japan
	AD
	188
	0, 32
	0, 4
	124
	
	
	172
	
	
	
	
	0, 32
	0, 4
	
	
	
	

	6
	Aptekorz et al (6)
	2017
	3
	Poland
	ET
	89
	0, 2
	0, 2
	
	
	
	
	
	
	
	
	0, 2
	0, 2
	28
	89
	
	

	7
	Arca-Suárez et al (7)
	2018
	4
	Spain
	ET
	70
	1, 32
	0, 2
	15
	
	
	
	
	
	
	
	1, 32
	0, 2
	
	
	
	

	8
	Baghani et al (8)
	2018
	5
	Iran
	ET
	46
	31, 2
	0, 2
	
	
	
	
	
	
	
	
	31, 2
	0, 2
	
	36
	
	

	9
	Balassiano et al (9)
	2011
	4
	USA
	ET
	8
	0, 32
	0, 8
	
	
	
	8
	8
	
	
	
	0, 32
	0, 8
	
	
	
	

	10
	Beran et al (10)
	2014
	6
	Czech Republic
	ET
	62
	0, 2
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	0, 2
	0, 2
	
	42
	
	

	11
	Beran et al (11)
	2017
	6
	Czech Republic
	AD
	64
	0, 2
	0, 2
	
	
	
	
	
	
	
	
	0, 2
	0, 2
	
	43
	
	

	12
	Berger et al (12)
	2018
	4
	Lebanon
	ET
	107
	0, 2
	0, 2
	
	
	
	
	
	
	
	
	0, 2
	0, 2
	
	6
	
	

	13
	Bourgault et al (13)
	2006
	4
	Canada
	ET
	258
	0, 32
	0, 32
	212
	0
	1
	38
	258
	
	
	213
	0, 32
	0, 32
	
	
	
	

	14
	Büchler et al (14)
	2014
	5
	Switzerland
	ET
	86
	0, 32
	1, 2
	
	0
	0
	45
	85
	
	4
	33
	0, 32
	1, 2
	
	
	
	

	15
	Byun et al (15) 
	2019
	6
	South Korea
	AD
	331
	0, 2
	0, 2
	
	
	
	
	
	
	
	
	0, 2
	0, 2
	
	
	
	

	16
	Chatedaki et al (16)
	2019
	4
	Greece
	ET
	88
	0, 2
	0, 2
	
	
	
	54
	
	21
	
	
	0, 2
	0, 2
	32
	63
	
	

	17
	Chen et al (17)
	2018
	4
	China
	ET
	405
	0, 32
	0, 2
	112
	
	
	293
	405
	87
	
	
	0, 32
	0, 2
	
	
	
	

	18
	Cheng et al (18)
	2017
	6
	China
	AD
	101
	0, 32
	0, 2
	35
	
	
	
	
	
	
	
	0, 32
	0, 2
	
	
	
	

	19
	Chia et al (19)
	2013
	4
	Taiwan
	AD
	110
	2, 2
	5, 2
	
	
	
	
	
	
	
	
	2, 2
	5, 2
	
	
	
	

	20
	Chow et al (20)
	2017
	3
	China
	AD
	284
	0, 32
	4, 2
	65
	0
	0
	238
	
	85
	
	
	0, 32
	4, 2
	
	
	
	

	21
	Costa et al (21)
	2017
	5
	Brazil
	ET
	4
	0, 32
	0, 2
	0
	
	
	1
	4
	
	
	
	0, 32
	0, 2
	
	
	
	

	22
	Dong et al (22)
	2013
	4
	China
	AD
	60
	0, 32
	0, 32
	18
	
	
	44
	60
	25
	
	
	0, 32
	0, 32
	
	
	
	

	23
	Dong et al (23)
	2014
	6
	China
	AD
	94
	0, 32
	0, 32
	31
	
	
	65
	94
	32
	
	
	0, 32
	0, 32
	
	
	
	

	24
	Ebrahim-Saraie et al (24)
	2018
	5
	Iran
	AD
	45
	0, 32
	0, 2
	
	
	
	
	
	
	
	
	0, 32
	0, 2
	
	
	
	

	25
	Eckert et al (25)
	2013
	4
	France
	ET
	224
	0, 32
	0, 16
	18
	
	
	78
	
	0
	
	
	0, 32
	0, 16
	
	
	
	

	26
	Eitel et al (26)
	2014
	3
	Hungary
	ET
	188
	0, 32
	0, 2
	
	
	
	
	
	
	
	
	0, 32
	0, 2
	
	
	
	

	27
	Fenner et al (27)
	2008
	5
	Switzerland
	ET
	124
	0, 8
	0, 2
	28
	
	
	34
	
	
	
	
	0, 8
	0, 2
	
	
	
	

	28
	Fraga et al (28)
	2016
	5
	Brazil
	AD
	50
	0, 2
	29, 2
	4
	
	
	
	
	
	
	
	0, 2
	29, 2
	
	
	1
	

	29
	Freeman et al (29)
	2014
	5
	UK
	AD
	918
	1, 8
	8, 8
	367
	
	
	455
	
	
	
	
	1, 8
	8, 8
	
	
	4
	

	30
	Gao et al (30)
	2016
	5
	china
	AD
	162
	0, 2
	0, 2
	73
	
	0
	129
	
	76
	
	
	0, 2
	0, 2
	
	
	
	

	31
	Giufrè et al (31)
	2018
	3
	Italy
	AD
	21
	12, 2
	13, 2
	14
	
	
	12
	
	
	
	
	12, 2
	13, 2
	
	
	
	

	32
	Goudarzi et al (32)
	2013
	5
	Iran
	AD
	75
	4, 32
	6, 3
	
	
	
	67
	
	
	
	
	4, 32
	6, 3
	
	
	
	

	33
	Harvala et al (33)
	2016
	3
	Sweden
	ET
	51
	0, 2
	0, 2
	
	
	
	
	
	
	
	
	0, 2
	0, 2
	
	48
	
	

	34
	Hastey et al (34)
	2017
	3
	USA
	AD
	920
	1, 32
	28, 2
	
	
	
	
	
	
	
	
	80, 2
	28, 2
	
	
	
	

	35
	Hecht et al (35)
	2007
	4
	USA
	AD
	110
	0, 32
	1, 4
	15
	
	
	
	
	
	
	
	0, 32
	1, 4
	
	
	
	

	36
	hidalgo-Villeda et al (36)
	2018
	4
	Honduras
	ET
	10
	0, 32
	
	10
	0
	
	
	
	2
	
	
	0, 32
	, 4
	2
	
	3
	

	37
	Huang et al (37)
	2009
	6
	China
	AD
	56
	0, 32
	0, 32
	26
	0
	0
	40
	56
	20
	
	
	0, 32
	0, 32
	
	
	
	

	38
	Huang et al (38)
	2010
	5
	China
	AD
	110
	0, 32
	0, 32
	68
	
	0
	97
	110
	69
	
	
	0, 32
	0, 32
	
	
	
	

	39
	Hung et al (39)
	2018
	5
	Taiwan
	AD
	1112
	14, 32
	10, 16
	
	
	
	
	
	
	
	
	14, 32
	10, 16
	
	
	
	

	40
	Jamal et al (40)
	2002
	5
	Kuwait
	ET
	73
	
	0, 4
	
	
	
	
	
	
	0
	
	, 8
	0, 4
	
	
	
	

	41
	Jamal et al (41)
	2016
	5
	Kuwait
	ET
	146
	3, 32
	0, 2
	
	15
	0
	68
	
	
	0
	
	3, 32
	0, 2
	17
	
	17
	

	42
	Jiang et al (42)
	2010
	4
	USA
	ET
	359
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	

	43
	Jiménez et al (43)
	2018
	4
	Costa Rica
	ET
	76
	0, 16
	0, 4
	
	
	
	16
	32
	
	
	
	0, 16
	0, 4
	
	23
	
	

	44
	Jin et al (44)
	2017
	5
	China
	ET
	411
	64, 32
	0, 32
	104
	
	5
	257
	334
	149
	
	
	64, 32
	0, 32
	38
	
	
	

	45
	John et al (45)
	2005
	5
	UK
	ET
	271
	
	
	
	
	0
	
	271
	
	
	
	
	
	
	
	
	

	46
	Karlowsky et al (46)
	2012
	4
	Canada
	AD
	432
	0, 32
	16, 2
	195
	0
	0
	218
	
	
	0
	153
	0, 32
	16, 2
	
	
	
	

	47
	Karlowsky et al (47)
	2018
	6
	Canada
	AD
	1310
	3, 2
	1, 2
	395
	
	
	833
	
	
	0
	368
	3, 2
	1, 2
	
	
	
	

	48
	Kim et al (48)
	2012
	5
	South Korea
	ET
	131
	0, 32
	0, 32
	82
	
	0
	89
	
	
	
	
	0, 32
	0, 32
	
	
	
	

	49
	Knight et al (49)
	2015
	6
	Australia
	AD
	440
	0, 32
	0, 2
	15
	0
	
	371
	
	
	0
	80
	0, 32
	0, 2
	
	
	
	0

	50
	Knight et al (50)
	2016
	5
	Australia
	AD
	91
	0, 2
	0, 2
	15
	0
	0
	
	
	39
	0
	2
	0, 2
	0, 2
	
	
	
	

	51
	Kociolek et al (51)
	2016
	6
	USA
	AD
	196
	0, 32
	6, 4
	3
	
	
	42
	
	
	
	
	0, 32
	6, 4
	
	
	
	

	52
	Kouhsari et al (52)
	2019
	5
	Iran
	ET
	35
	2, 32
	3, 2
	7
	
	
	18
	
	5
	
	
	2, 32
	3, 2
	
	
	
	

	53
	Krutova et al (53)
	2015
	2
	Czech Republic
	ET
	20
	0, 2
	0, 2
	
	
	
	2
	20
	0
	
	
	0, 2
	0, 2
	13
	20
	0
	

	54
	Kullin et al (54)
	2018
	3
	South Africa
	ET
	77
	0, 32
	0, 16
	72
	
	
	
	
	
	
	
	0, 32
	0, 16
	
	
	
	

	55
	Kuwata et al (55)
	2014
	6
	Japan
	AD
	130
	0, 32
	0, 32
	
	0
	
	59
	
	
	
	49
	0, 32
	0, 32
	
	
	
	

	56
	Lachowicz et al (56)
	2014
	5
	Poland
	ET
	83
	0, 2
	0, 2
	
	
	
	23
	83
	2
	
	
	0, 2
	0, 2
	15
	69
	0
	

	57
	Li et al (57)
	2019
	5
	China
	ET
	319
	0, 32
	0, 4
	76
	
	
	226
	231
	19
	
	
	0, 32
	0, 4
	
	
	
	

	58
	Liao et al (58)
	2012
	5
	Taiwan
	AD
	403
	0, 32
	2, 2
	72
	
	
	296
	
	
	
	
	0, 32
	2, 2
	
	
	
	

	59
	Lidan et al (59)
	2016
	4
	China
	ET
	9
	0, 32
	0, 2
	2
	
	
	9
	
	
	
	
	0, 32
	0, 2
	
	
	
	

	60
	Lopez-Urena et al (60)
	2014
	3
	Panama
	ET
	6
	0, 32
	
	
	
	
	6
	6
	
	
	
	0, 32
	0, 32
	
	
	
	

	61
	López-Ureña et al (61)
	2016
	4
	Costa Rica
	ET
	68
	0, 32
	0, 16
	34
	
	
	60
	68
	
	
	
	0, 32
	0, 16
	
	
	
	

	62
	Luo et al (62)
	2018
	6
	China
	AD
	85
	0, 32
	0, 32
	
	
	
	50
	
	30
	
	
	0, 32
	0, 32
	
	
	
	

	63
	Mutlu et al (63)
	2007
	5
	UK
	AD
	116
	0, 8
	0, 8
	101
	
	
	73
	
	5
	
	101
	0, 8
	0, 8
	
	
	
	

	64
	Nasereddin et al (64) 
	2009
	5
	Jordan
	AD
	41
	0, 32
	0, 32
	
	
	
	
	
	
	
	
	0, 32
	0, 32
	
	
	
	

	65
	Ngamskulrungroj et al (65)
	2015
	5
	Thailand
	ET
	53
	0, 2
	1, 2
	
	
	
	
	
	
	
	
	0, 2
	1, 2
	
	24
	0
	

	66
	Niyogi et al (66)
	1992
	4
	India
	AD
	43
	0, 32
	
	
	
	
	
	43
	5
	
	
	0, 32
	
	
	
	
	

	67
	Novak et al (67)
	2014
	4
	Italy
	ET
	50
	0, 32
	0, 16
	
	
	
	
	
	
	
	
	0, 32
	0, 16
	
	
	
	

	68
	Obuch-Woszczatyński et al (68)
	2013
	3
	Poland
	ET
	10
	0, 1
	0, 2
	
	
	
	7
	10
	
	
	
	0, 1
	0, 2
	
	8
	
	

	69
	Oka et al (69)
	2011
	4
	Japan
	ET
	73
	0, 32
	0, 32
	
	
	
	64
	
	
	
	68
	0, 32
	0, 32
	
	
	
	

	70
	Peláez et al (70)
	2002
	6
	Spain
	AD
	415
	26, 32
	13, 32
	
	
	
	
	
	
	
	
	26, 32
	13, 32
	
	
	
	

	71
	Peng et al (71)
	2017
	5
	USA
	BM
	139
	0, 32
	
	40
	
	
	115
	
	
	
	15
	0, 32
	, 8
	
	
	
	1

	72
	Peretz et al (72)
	2016
	5
	Israel
	ET
	29
	3, 2
	5, 2
	
	
	
	
	
	
	
	
	3, 2
	5, 2
	
	
	
	

	73
	Piepenbrock et al (73)
	2019
	5
	Germany
	AD
	160
	1, 2
	0, 2
	
	
	
	
	
	
	
	
	1, 2
	0, 2
	
	
	
	

	74
	Pinto et al (74)
	2003
	6
	Brazil
	ET
	65
	0, 32
	0, 4
	
	
	
	30
	
	
	
	
	0, 32
	0, 4
	
	
	
	

	75
	Pirs et al (75)
	2013
	3
	Slovenia
	BM
	92
	0, 2
	0, 2
	
	0
	
	39
	
	11
	0
	
	0, 2
	0, 2
	
	11
	
	

	76
	Putsathit et al (76) 
	2017
	4
	Thailand
	AD
	105
	0, 2
	0, 2
	22
	0
	
	70
	
	
	0
	
	0, 2
	0, 2
	
	
	
	

	77
	Ramírez-Vargas et al (77)
	2017
	3
	UK
	ET
	38
	0, 2
	4, 2
	0
	
	
	0
	0
	33
	
	
	0, 2
	4, 2
	
	
	
	

	78
	Reil et al (78)
	2012
	5
	Germany
	ET
	34
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	24
	
	

	79
	Roberts et al (79) 
	2011
	4
	New Zealand
	AD
	101
	0, 32
	
	2
	0
	0
	62
	
	
	
	
	0, 32
	
	
	
	
	

	80
	Rodriguez et al (80)
	2015
	3
	Belgium
	ET
	13
	0, 32
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	0, 32
	0, 2
	
	
	
	

	81
	Russello et al (81)
	2012
	4
	Italy
	ET
	21
	0, 32
	0, 32
	
	
	
	
	
	
	
	
	0, 32
	0, 32
	
	13
	
	

	82
	Saatian et al (82)
	2010
	5
	USA
	ET
	41
	0, 32
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	0, 32
	0, 2
	
	
	
	

	83
	Samonis et al (83)
	2016
	5
	Greece
	ET
	263
	8, 32
	0, 2
	
	
	
	226
	
	47
	
	
	8, 32
	0, 2
	
	
	
	

	84
	Sandell et al (84)
	2016
	4
	
	AD
	81
	0, 2
	0, 2
	
	
	
	59
	
	
	
	
	0, 2
	0, 2
	
	10
	0
	0

	85
	Santos et al (85)
	2016
	6
	Portugal
	ET
	457
	16, 2
	2, 2
	
	
	
	
	
	
	
	
	16, 2
	2, 2
	
	2
	
	

	86
	Secco et al (86)
	2014
	4
	Brazil
	ET
	4
	0, 32
	0, 8
	
	
	
	4
	
	
	
	
	0, 32
	0, 8
	
	3
	
	

	87
	Seo et al (87)
	2018
	5
	South Korea
	AD
	207
	0, 32
	3, 2
	
	
	0
	202
	
	
	
	
	0, 32
	3, 2
	
	
	
	

	88
	Seugendo et al (88)
	2015
	4
	Tanzania
	ET
	7
	0, 2
	0, 2
	
	
	
	
	
	
	
	
	0, 2
	0, 2
	
	0
	
	

	89
	Shayganmehr et al (89)
	2015
	6
	Iran
	AD
	86
	4, 32
	
	
	
	
	
	83
	
	
	
	4, 32
	
	
	
	
	

	90
	Shoaei et al (90)
	2019
	5
	Iran
	ET
	77
	0, 32
	0, 2
	
	
	
	33
	
	
	
	
	0, 32
	0, 2
	
	30
	
	

	91
	Snydman et al (91)
	2015
	4
	USA
	AD
	925
	0, 32
	166,
	310
	
	
	
	220
	
	
	
	33, 2
	166, 2
	604
	310
	12
	

	92
	Snydman et al (92)
	2018
	4
	
	AD
	89
	0, 32
	3, 2
	15
	
	
	14
	
	
	
	
	1, 2
	3, 2
	38
	15
	2
	

	93
	Spigaglia et al (93)
	2008
	5
	
	ET
	83
	
	
	0
	
	
	
	83
	
	
	
	
	
	
	
	
	

	94
	Spigaglia et al (94)
	2011
	4
	
	ET
	316
	0, 32
	0, 16
	316
	
	
	
	316
	
	
	
	0, 32
	0, 16
	
	
	
	

	95
	Spigaglia et al (95)
	2017
	6
	Italy
	AD
	50
	0, 2
	0, 16
	
	
	
	
	
	
	
	
	0, 2
	0, 16
	
	
	
	

	96
	Taori et al (96)
	2010
	3
	UK
	AD
	179
	0, 32
	0, 32
	8
	
	
	171
	
	12
	
	24
	0, 32
	0, 32
	
	
	
	

	97
	Tenover et al (97)
	2012
	4
	USA
	ET
	316
	0, 32
	
	120
	
	
	131
	
	
	
	
	0, 32
	
	
	
	
	

	98
	Tian et al (98)
	2016
	6
	China
	AD
	344
	0, 32
	0, 2
	
	5
	
	
	338
	
	
	
	0, 32
	0, 2
	
	
	
	0

	99
	Tickler et al (99)
	2014
	4
	USA
	AD
	312
	0, 32
	37,
	163
	
	
	126
	
	11
	
	
	0, 32
	37, 2
	
	
	
	

	100
	Tickler et al (100)
	2019
	5
	USA
	ET
	940
	0, 32
	81, 2
	269
	
	
	393
	
	36
	
	
	0, 32
	81, 2
	
	
	
	

	101
	Tkhawkho et al (101)
	2017
	5
	Israel
	ET
	81
	6, 2
	4, 2
	
	
	
	
	
	
	
	
	6, 2
	4, 2
	
	17
	
	

	102
	Tokimatsu et al (102)
	2018
	5
	Japan
	BM
	167
	0, 32
	0, 2
	
	
	
	
	
	
	
	
	0, 32
	0, 2
	
	
	
	

	103
	Venugopal et al (103)
	2012
	5
	USA
	ET
	118
	0, 32
	0,
	
	
	
	
	
	
	
	
	0, 32
	0, 2
	
	
	
	

	104
	Wang et al (104)
	2017
	4
	China
	AD
	74
	
	0, 2
	
	
	
	27
	
	1
	
	
	
	0, 2
	
	
	
	

	105
	Wang et al (105)
	2018
	5
	China
	ET
	80
	0, 32
	0, 32
	
	0
	0
	77
	
	
	
	41
	0, 32
	0, 32
	
	
	
	0

	106
	Wieczorkiewicz et al (106)
	2015
	6
	USA
	AD
	142
	
	
	122
	
	2
	87
	
	
	
	142
	
	
	
	
	
	

	107
	Wolfe et al (107)
	2018
	1
	Australia
	BM
	100
	2, 2
	8, 2
	
	
	
	
	
	
	
	
	2, 2
	8, 2
	
	
	
	0

	108
	Wultańska et al (108)
	2010
	5
	Poland
	ET
	40
	0, 32
	0, 32
	0
	
	
	
	40
	
	
	
	0, 32
	0, 32
	
	
	
	

	109
	Yang et al (109)
	2017
	6
	China
	AD
	70
	0, 32
	0, 4
	16
	
	
	37
	
	13
	
	
	0, 32
	0, 4
	
	
	
	

	110
	Zhou et al (110)
	2014
	5
	USA
	ET
	46
	0, 32
	
	36
	
	
	4
	46
	6
	
	
	0, 32
	
	
	
	
	

	111
	Zhou et al (111)
	2019
	6
	China
	AD
	73
	0, 32
	0, 32
	9
	0
	0
	39
	52
	10
	
	
	0, 32
	0, 32
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