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	Clinicopathological feature
	N

	　
	CDK8 relevant expression in TCGA

	
	
	　
	Mean±SD        
	   t
	P value

	Tissue
	HCC
	371
	　
	8.9818±0.75505
	3.922
	0.000 

	　
	non-tumor
	50
	　
	8.5497±0.52165
	　
	　

	Gender
	female
	121
	　
	9.0251±0.77474
	0.765
	0.445

	　
	male
	250
	　
	8.9608±0.75054
	　
	　

	Age
	≤60
	172
	　
	9.0011±0.84633
	0.425
	0.617

	　
	>60
	195
	　
	8.9667±0.67910
	　
	　

	Race
	asian
	158
	　
	8.8629±0.83498
	F=3.887*
	0.021

	　
	black
	17
	　
	9.0799±0.90947
	　
	　

	　
	white
	184
	　
	9.0879±0.66579
	　
	　

	Tumor stage
	stage i
	171
	　
	8.8328±0.73186
	F=5.787*
	0.001

	　
	stage ii
	86
	　
	8.9564±0.65677
	　
	　

	　
	stage iii
	85
	　
	9.2458±0.85439
	　
	　

	　
	stage iv
	5
	　
	9.0496±0.89317
	　
	　

	Status
	alive
	241
	　
	8.9175±0.74243
	-2.234
	0.026

	　
	dead
	130
	　
	9.1008±0.77509
	　
	　

	Neoplasm Histologic 
	G1
	53
	　
	8.9915±0.57181
	F=1.575*
	0.195

	Grade
	G2
	170
	　
	8.9386±0.72388
	　
	　

	　
	G3
	121
	　
	9.0721±0.86606
	　
	　

	　
	G4
	11
	　
	8.6189±0.96137
	　
	　

	Family History of
	No
	202
	　
	8.9333±0.79717
	-0.941
	0.348

	Cancer
	Yes
	109
	　
	9.0122±0.65061
	　
	　

	Pathologic tumor
	T1
	175
	　
	8.8525±0.73501
	F=4.571*
	0.004

	　
	T2
	90
	　
	9.0361±0.71029
	　
	　

	　
	T3
	79
	　
	9.2226±0.83038
	　
	　

	　
	T4
	14
	　
	9.0267±0.80162
	　
	　

	Person Neoplasm Status
	Tumor free
	227
	　
	8.9306±0.74724
	-1.282
	0.201

	　
	With tumor
	108
	　
	9.0441±0.77684
	　
	　

	Metastasis
	No
	258
	　
	8.9620±0.78685
	-0.857
	0.392

	　
	Yes
	102
	　
	9.0387±0.70405
	　
	　

	Note: HCC, hepatocellular carcinoma; TCGA, The Cancer Genome Atlas; N, number; 
t, student’s t test; SD, standard deviation; *:one-way analysis of variance (ANOVA).



