

[bookmark: _GoBack]Additional file 5: Relative abundance of significantly different ASVs between the nine samples types at each time point, identified using ANCOM analyses. Please, note that no differentially abundant ASVs were identified at week 6 and due to low number of samples in week 8 and 9, both were aggregated for ANCOM analyses.
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g__Sutterella 0.005 0.047 0.007 0.047 0.044 1.207 0.010 0.000 0.048 1.39E-24



g__Deinococcus 0.042 0.083 0.147 0.254 0.118 0.000 2.360 0.034 0.034 1.68E-18
o__Actinomycetales 0.037 0.087 0.176 0.090 0.138 0.045 0.692 0.045 0.109 1.71E-15
g__Odoribacter 0.000 0.002 0.002 0.000 0.003 0.252 0.019 0.000 0.004 2.15E-22
g__Bacteroides 0.606 0.770 0.177 0.867 0.331 18.485 0.685 0.326 0.455 5.63E-15
o__Streptophyta 4.077 32.309 41.277 26.035 32.258 0.023 15.932 16.053 42.620 1.42E-20



p__FBP 0.000 0.030 0.019 0.067 0.029 0.000 0.811 0.018 0.050 1.12E-14
g__Staphylococcus 11.130 8.728 6.074 3.661 5.699 0.163 1.010 9.601 3.670 1.72E-21
f__Lachnospiraceae 0.767 0.781 0.337 0.772 1.033 7.041 0.320 0.456 0.655 1.63E-13



g__Blautia 0.429 0.321 0.158 0.397 0.484 2.309 0.203 0.153 0.353 2.66E-13
g__Coprococcus 0.124 0.177 0.091 0.186 0.379 1.499 0.260 0.121 0.177 7.74E-12
g__Lachnospira 0.034 0.058 0.014 0.032 0.034 0.776 0.000 0.000 0.040 5.09E-16



f__Ruminococcaceae 0.697 0.936 0.301 1.308 1.406 9.722 0.433 0.444 0.432 1.41E-13
g__Faecalibacterium	prausnitzii 0.038 0.134 0.027 0.065 0.077 1.067 0.016 0.010 0.072 2.09E-19



g__Ruminococcus 0.066 0.182 0.040 0.075 0.137 2.145 0.096 0.044 0.083 5.15E-17
g__Methylobacterium 0.381 0.150 0.233 0.352 0.277 0.000 4.538 0.116 0.160 4.33E-19



g__Sutterella 0.009 0.047 0.012 0.046 0.012 1.199 0.057 0.001 0.033 1.81E-16
g__Stenotrophomonas 1.140 0.147 0.079 0.229 0.940 0.000 0.029 0.056 0.081 9.43E-12
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g__Faecalibacterium	prausnitzii 0.038 0.134 0.027 0.065 0.077 1.067 0.016 0.010 0.072 2.09E-19
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		ASVs		BATHROOM HANDLE		COMMON ROOM		DESK		DOOR STOP		FLOOR CORNER		GUT		OUTDOOR		SKIN		SQUAD COMMON ROOM		p-values (corrected)

		g__Corynebacterium		17.421		8.606		5.516		3.935		3.279		2.789		0.689		18.106		2.824		1.08E-25

		g__Modestobacter		0.018		0.054		0.107		0.094		0.115		0.000		1.508		0.016		0.038		9.25E-23

		f__Nakamurellaceae		0.014		0.041		0.030		0.037		0.022		0.000		0.356		0.029		0.039		2.23E-15

		g__Propionibacterium acnes		1.341		0.099		0.137		0.091		0.026		0.000		0.027		2.007		0.023		1.83E-30

		g__Odoribacter		0.000		0.004		0.000		0.000		0.000		0.235		0.000		0.000		0.000		1.43E-30

		g__Bacteroides		0.241		0.610		0.143		0.463		0.063		20.537		0.506		0.277		0.428		3.25E-20

		g__Bacteroides uniformis		0.000		0.095		0.011		0.000		0.004		2.993		0.083		0.015		0.040		4.42E-26

		g__Parabacteroides		0.000		0.044		0.003		0.153		0.000		1.133		0.024		0.005		0.099		1.33E-25

		g__Parabacteroides distasonis		0.000		0.018		0.000		0.022		0.004		0.469		0.031		0.002		0.020		3.45E-24

		g__Cloacibacterium		0.038		0.028		0.045		0.000		1.095		0.000		0.013		0.024		0.021		5.48E-11

		o__Streptophyta		4.119		34.310		52.684		41.561		57.339		0.724		17.069		11.489		56.050		8.55E-34

		g__Staphylococcus		12.376		9.358		5.522		2.212		3.028		0.116		0.482		12.712		6.045		2.02E-31

		o__Clostridiales		0.094		0.184		0.078		0.435		0.006		2.899		0.074		0.122		0.165		4.83E-18

		f__Lachnospiraceae		0.371		0.532		0.238		0.157		0.076		7.560		0.200		0.227		0.281		1.46E-18

		g__Blautia		0.117		0.226		0.116		0.512		0.054		1.899		0.434		0.123		0.179		9.24E-16

		f__Ruminococcaceae		0.203		0.590		0.192		0.430		0.078		9.156		0.395		0.253		0.393		1.62E-19

		g__Faecalibacterium prausnitzii		0.017		0.073		0.028		0.000		0.011		1.030		0.086		0.011		0.039		4.95E-23

		f__Acetobacteraceae		0.105		0.203		0.543		0.801		0.435		0.000		7.182		0.199		0.144		4.98E-29

		g__Kaistobacter		0.029		0.121		0.227		0.370		0.287		0.000		0.824		0.068		0.063		1.14E-24

		g__Sutterella		0.000		0.029		0.006		0.000		0.000		1.582		0.006		0.018		0.016		9.98E-28

		g__Bilophila		0.006		0.003		0.001		0.000		0.000		0.164		0.000		0.000		0.011		1.59E-28

		W2

		g__Flavisolibacter		0.035		0.036		0.118		0.146		0.075		0.000		0.424		0.012		0.034		1.70E-16

		g__Odoribacter		0.000		0.008		0.000		0.000		0.000		0.191		0.000		0.008		0.000		4.44E-21

		g__Bacteroides		0.548		0.863		0.246		0.969		0.241		20.113		0.449		0.551		0.411		1.58E-18

		g__Parabacteroides distasonis		0.006		0.033		0.000		0.027		0.000		0.355		0.031		0.005		0.012		7.34E-17

		o__Streptophyta		1.864		29.618		50.881		42.848		52.666		0.513		22.878		16.499		48.541		2.22E-28

		o__Clostridiales		0.150		0.221		0.050		0.061		0.056		3.172		0.246		0.181		0.228		5.13E-17

		f__Lachnospiraceae		0.632		0.996		0.225		0.984		0.334		7.651		0.249		0.616		0.391		1.21E-15

		g__Blautia		0.630		0.531		0.121		0.369		0.095		2.641		0.414		0.060		0.238		3.88E-17

		g__Coprococcus		0.214		0.286		0.098		0.435		0.048		1.701		0.300		0.158		0.088		1.48E-14

		f__Ruminococcaceae		0.336		0.901		0.245		0.155		0.346		9.501		0.626		0.660		0.678		2.07E-15

		g__Faecalibacterium prausnitzii		0.072		0.099		0.015		0.070		0.052		1.126		0.080		0.072		0.021		2.87E-19

		f__Erysipelotrichaceae		0.090		0.100		0.026		0.080		0.038		0.873		0.121		0.074		0.018		2.99E-14

		o__Rickettsiales		0.326		1.615		2.682		3.685		2.816		0.029		7.209		1.765		2.927		1.52E-26

		g__Kaistobacter		0.177		0.117		0.263		0.296		0.218		0.000		0.861		0.070		0.078		1.09E-20

		g__Sutterella		0.000		0.050		0.006		0.000		0.000		0.963		0.005		0.039		0.018		5.66E-23

		g__Providencia		0.273		0.003		0.001		0.000		0.046		0.001		0.000		0.005		0.006		9.56E-14

		W3

		g__Corynebacterium		19.423		8.856		7.017		6.908		6.854		3.095		1.537		14.963		4.544		1.76E-19

		f__Micrococcaceae		0.018		0.352		0.128		0.122		0.111		0.000		0.010		0.039		0.167		9.58E-26

		g__Propionibacterium acnes		0.971		0.083		0.183		0.194		0.065		0.000		0.072		2.102		0.081		3.05E-23

		g__Odoribacter		0.000		0.007		0.001		0.000		0.011		0.185		0.000		0.000		0.003		2.92E-26

		g__Bacteroides		0.130		0.852		0.227		0.493		0.322		17.003		0.760		0.040		0.630		2.79E-23

		o__Streptophyta		2.288		31.616		38.867		47.088		44.814		0.684		20.838		13.885		36.829		1.24E-25

		g__Staphylococcus		14.115		9.893		6.583		3.867		5.202		0.065		0.591		12.176		5.239		9.75E-30

		o__Clostridiales		0.121		0.353		0.157		0.180		0.105		2.821		0.285		0.111		0.196		7.88E-17

		f__Lachnospiraceae		0.514		0.768		0.397		0.386		0.393		6.573		0.622		0.184		0.924		1.82E-16

		g__Blautia		0.158		0.303		0.193		0.299		0.125		2.391		0.416		0.011		0.301		6.90E-18

		g__Coprococcus		0.076		0.182		0.088		0.063		0.085		1.513		0.443		0.033		0.194		3.55E-17

		f__Ruminococcaceae		0.298		0.845		0.364		0.872		0.418		10.037		0.618		0.137		0.852		1.71E-19

		g__Faecalibacterium prausnitzii		0.016		0.103		0.027		0.000		0.025		1.183		0.010		0.000		0.101		1.39E-27

		o__Rickettsiales		0.171		1.984		2.503		3.492		2.776		0.062		7.576		1.674		7.489		2.59E-23

		g__Sutterella		0.005		0.047		0.007		0.047		0.044		1.207		0.010		0.000		0.048		1.39E-24

		W4

		g__Deinococcus		0.042		0.083		0.147		0.254		0.118		0.000		2.360		0.034		0.034		1.68E-18

		o__Actinomycetales		0.037		0.087		0.176		0.090		0.138		0.045		0.692		0.045		0.109		1.71E-15

		g__Odoribacter		0.000		0.002		0.002		0.000		0.003		0.252		0.019		0.000		0.004		2.15E-22

		g__Bacteroides		0.606		0.770		0.177		0.867		0.331		18.485		0.685		0.326		0.455		5.63E-15

		o__Streptophyta		4.077		32.309		41.277		26.035		32.258		0.023		15.932		16.053		42.620		1.42E-20

		p__FBP		0.000		0.030		0.019		0.067		0.029		0.000		0.811		0.018		0.050		1.12E-14

		g__Staphylococcus		11.130		8.728		6.074		3.661		5.699		0.163		1.010		9.601		3.670		1.72E-21

		f__Lachnospiraceae		0.767		0.781		0.337		0.772		1.033		7.041		0.320		0.456		0.655		1.63E-13

		g__Blautia		0.429		0.321		0.158		0.397		0.484		2.309		0.203		0.153		0.353		2.66E-13

		g__Coprococcus		0.124		0.177		0.091		0.186		0.379		1.499		0.260		0.121		0.177		7.74E-12

		g__Lachnospira		0.034		0.058		0.014		0.032		0.034		0.776		0.000		0.000		0.040		5.09E-16

		f__Ruminococcaceae		0.697		0.936		0.301		1.308		1.406		9.722		0.433		0.444		0.432		1.41E-13

		g__Faecalibacterium prausnitzii		0.038		0.134		0.027		0.065		0.077		1.067		0.016		0.010		0.072		2.09E-19

		g__Ruminococcus		0.066		0.182		0.040		0.075		0.137		2.145		0.096		0.044		0.083		5.15E-17

		g__Methylobacterium		0.381		0.150		0.233		0.352		0.277		0.000		4.538		0.116		0.160		4.33E-19

		g__Sutterella		0.009		0.047		0.012		0.046		0.012		1.199		0.057		0.001		0.033		1.81E-16

		g__Stenotrophomonas		1.140		0.147		0.079		0.229		0.940		0.000		0.029		0.056		0.081		9.43E-12

		W5

		g__Corynebacterium		22.114		6.493		8.016		5.254		9.352		3.899		1.628		17.085		3.196		6.00E-15

		g__Bacteroides		0.232		0.732		0.280		0.770		0.249		19.361		0.750		0.276		0.780		1.06E-10

		g__Bacteroides uniformis		0.000		0.098		0.032		0.000		0.014		2.032		0.086		0.020		0.068		1.43E-11

		g__Parabacteroides		0.000		0.084		0.011		0.087		0.000		1.293		0.067		0.050		0.111		3.31E-14

		g__Parabacteroides distasonis		0.005		0.023		0.005		0.016		0.000		0.330		0.034		0.000		0.020		1.58E-10

		g__Staphylococcus		12.143		6.641		6.756		3.435		7.517		0.050		0.863		6.857		3.953		5.19E-18

		f__Leuconostocaceae		0.011		0.447		0.061		0.000		0.102		0.000		0.032		0.011		0.799		1.47E-17

		f__Lachnospiraceae		0.766		0.791		0.359		0.608		0.426		6.615		0.499		0.174		0.750		2.17E-10

		g__Anaerostipes		0.000		0.009		0.002		0.000		0.005		0.089		0.000		0.000		0.003		1.55E-14

		g__Coprococcus		0.206		0.176		0.090		0.133		0.086		1.347		0.212		0.013		0.330		1.07E-07

		g__Lachnospira		0.060		0.043		0.021		0.028		0.010		1.053		0.009		0.005		0.163		8.66E-13

		f__Ruminococcaceae		0.616		0.751		0.324		0.532		0.545		10.097		0.594		0.168		0.642		2.62E-09

		g__Faecalibacterium prausnitzii		0.073		0.103		0.037		0.048		0.065		1.517		0.076		0.019		0.094		6.12E-11

		g__Ruminococcus		0.111		0.186		0.064		0.229		0.156		1.527		0.103		0.027		0.077		1.48E-09

		g__Sutterella		0.071		0.037		0.007		0.000		0.016		1.148		0.063		0.000		0.028		1.08E-16

		g__Bilophila		0.000		0.005		0.006		0.000		0.010		0.079		0.004		0.000		0.009		3.50E-10

		W7

		g__Corynebacterium		17.790		10.121		11.484		3.005		6.746		1.186		1.071		19.596		3.928		9.72E-25

		g__Bacteroides		0.309		1.158		0.407		0.113		0.384		18.254		0.729		0.086		0.657		6.33E-17

		o__Streptophyta		1.122		23.016		10.356		4.844		7.154		0.021		4.002		7.824		42.753		2.35E-26

		g__Staphylococcus		17.514		11.383		12.274		2.010		12.911		0.026		0.754		10.923		4.520		3.26E-25

		g__Ruminococcus		0.093		0.059		0.034		0.024		0.009		0.709		0.009		0.000		0.052		1.15E-18

		f__Lachnospiraceae		0.309		1.017		0.619		0.063		0.269		8.755		0.215		0.212		0.439		4.55E-19

		g__Blautia		0.118		0.436		0.214		0.070		0.094		3.228		0.173		0.030		0.156		1.57E-21

		g__Dorea		0.127		0.042		0.019		0.000		0.023		0.341		0.017		0.004		0.009		2.44E-14

		g__Dorea formicigenerans		0.008		0.024		0.009		0.000		0.000		0.200		0.001		0.004		0.009		8.60E-15

		f__Ruminococcaceae		0.306		1.116		0.607		0.165		0.437		9.471		0.537		0.088		0.869		1.62E-15

		g__Sutterella		0.019		0.077		0.018		0.019		0.000		1.057		0.011		0.000		0.026		1.09E-14

		f__Aeromonadaceae		0.000		0.031		0.009		0.000		0.044		0.025		0.008		14.720		0.084		3.40E-18

		W8 AND W9

		g__Corynebacterium		13.287		9.381		8.631		4.017		6.432		3.626		1.470		26.395		4.962		5.47E-24

		g__Bacteroides		0.222		1.141		0.296		1.198		0.402		12.364		0.261		0.119		0.536		2.13E-25

		o__Streptophyta		1.218		22.928		8.745		2.460		5.427		0.086		2.640		3.128		30.306		3.30E-32

		o__Clostridiales		0.169		0.335		0.144		0.750		0.196		4.467		0.155		0.234		0.229		1.72E-18

		f__Lachnospiraceae		0.330		0.890		0.349		0.505		0.295		7.850		0.137		0.196		0.560		2.04E-25

		g__Blautia		0.092		0.332		0.119		0.327		0.176		2.500		0.037		0.016		0.161		1.43E-31

		g__Coprococcus		0.081		0.186		0.056		0.091		0.093		1.477		0.083		0.035		0.072		1.37E-24

		g__Dorea formicigenerans		0.000		0.021		0.006		0.003		0.010		0.131		0.000		0.001		0.009		2.38E-22

		g__Lachnospira		0.012		0.078		0.015		0.043		0.020		0.559		0.007		0.000		0.041		6.41E-24

		f__Ruminococcaceae		0.144		0.921		0.337		0.376		0.280		13.152		0.149		0.117		0.370		2.87E-26

		g__Faecalibacterium prausnitzii		0.007		0.129		0.035		0.061		0.017		1.486		0.017		0.001		0.068		2.03E-29

		g__Oscillospira		0.021		0.052		0.024		0.170		0.041		0.738		0.025		0.000		0.039		5.59E-21

		g__Ruminococcus		0.028		0.243		0.060		0.093		0.077		2.066		0.031		0.008		0.064		2.33E-24

		g__Phascolarctobacterium		0.014		0.013		0.006		0.004		0.006		0.404		0.005		0.000		0.003		2.02E-13

		g__Sutterella		0.000		0.071		0.013		0.000		0.000		0.813		0.005		0.001		0.025		2.24E-29
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g__Stenotrophomonas 1.140 0.147 0.079 0.229 0.940 0.000 0.029 0.056 0.081 9.43E-12



g__Corynebacterium 22.114 6.493 8.016 5.254 9.352 3.899 1.628 17.085 3.196 6.00E-15
g__Bacteroides 0.232 0.732 0.280 0.770 0.249 19.361 0.750 0.276 0.780 1.06E-10



g__Bacteroides	uniformis 0.000 0.098 0.032 0.000 0.014 2.032 0.086 0.020 0.068 1.43E-11
g__Parabacteroides 0.000 0.084 0.011 0.087 0.000 1.293 0.067 0.050 0.111 3.31E-14



g__Parabacteroides	distasonis 0.005 0.023 0.005 0.016 0.000 0.330 0.034 0.000 0.020 1.58E-10
g__Staphylococcus 12.143 6.641 6.756 3.435 7.517 0.050 0.863 6.857 3.953 5.19E-18
f__Leuconostocaceae 0.011 0.447 0.061 0.000 0.102 0.000 0.032 0.011 0.799 1.47E-17
f__Lachnospiraceae 0.766 0.791 0.359 0.608 0.426 6.615 0.499 0.174 0.750 2.17E-10
g__Anaerostipes 0.000 0.009 0.002 0.000 0.005 0.089 0.000 0.000 0.003 1.55E-14
g__Coprococcus 0.206 0.176 0.090 0.133 0.086 1.347 0.212 0.013 0.330 1.07E-07
g__Lachnospira 0.060 0.043 0.021 0.028 0.010 1.053 0.009 0.005 0.163 8.66E-13



f__Ruminococcaceae 0.616 0.751 0.324 0.532 0.545 10.097 0.594 0.168 0.642 2.62E-09
g__Faecalibacterium	prausnitzii 0.073 0.103 0.037 0.048 0.065 1.517 0.076 0.019 0.094 6.12E-11



g__Ruminococcus 0.111 0.186 0.064 0.229 0.156 1.527 0.103 0.027 0.077 1.48E-09
g__Sutterella 0.071 0.037 0.007 0.000 0.016 1.148 0.063 0.000 0.028 1.08E-16
g__Bilophila 0.000 0.005 0.006 0.000 0.010 0.079 0.004 0.000 0.009 3.50E-10
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g__Stenotrophomonas 1.1400.1470.0790.2290.9400.0000.0290.0560.0819.43E-12

g__Corynebacterium 22.114 6.493 8.016 5.254 9.352 3.899 1.628 17.085 3.196 6.00E-15

g__Bacteroides 0.232 0.732 0.280 0.770 0.249 19.361 0.750 0.276 0.780 1.06E-10

g__Bacteroides	uniformis 0.000 0.098 0.032 0.000 0.014 2.032 0.086 0.020 0.068 1.43E-11

g__Parabacteroides 0.000 0.084 0.011 0.087 0.000 1.293 0.067 0.050 0.111 3.31E-14

g__Parabacteroides	distasonis 0.005 0.023 0.005 0.016 0.000 0.330 0.034 0.000 0.020 1.58E-10

g__Staphylococcus 12.143 6.641 6.756 3.435 7.517 0.050 0.863 6.857 3.953 5.19E-18

f__Leuconostocaceae 0.011 0.447 0.061 0.000 0.102 0.000 0.032 0.011 0.799 1.47E-17

f__Lachnospiraceae 0.766 0.791 0.359 0.608 0.426 6.615 0.499 0.174 0.750 2.17E-10

g__Anaerostipes 0.000 0.009 0.002 0.000 0.005 0.089 0.000 0.000 0.003 1.55E-14

g__Coprococcus 0.206 0.176 0.090 0.133 0.086 1.347 0.212 0.013 0.330 1.07E-07

g__Lachnospira 0.060 0.043 0.021 0.028 0.010 1.053 0.009 0.005 0.163 8.66E-13

f__Ruminococcaceae 0.616 0.751 0.324 0.532 0.545 10.097 0.594 0.168 0.642 2.62E-09

g__Faecalibacterium	prausnitzii 0.073 0.103 0.037 0.048 0.065 1.517 0.076 0.019 0.094 6.12E-11

g__Ruminococcus 0.111 0.186 0.064 0.229 0.156 1.527 0.103 0.027 0.077 1.48E-09

g__Sutterella 0.071 0.037 0.007 0.000 0.016 1.148 0.063 0.000 0.028 1.08E-16

g__Bilophila 0.000 0.005 0.006 0.000 0.010 0.079 0.004 0.000 0.009 3.50E-10
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		ASVs		BATHROOM HANDLE		COMMON ROOM		DESK		DOOR STOP		FLOOR CORNER		GUT		OUTDOOR		SKIN		SQUAD COMMON ROOM		p-values (corrected)

		g__Corynebacterium		17.421		8.606		5.516		3.935		3.279		2.789		0.689		18.106		2.824		1.08E-25

		g__Modestobacter		0.018		0.054		0.107		0.094		0.115		0.000		1.508		0.016		0.038		9.25E-23

		f__Nakamurellaceae		0.014		0.041		0.030		0.037		0.022		0.000		0.356		0.029		0.039		2.23E-15

		g__Propionibacterium acnes		1.341		0.099		0.137		0.091		0.026		0.000		0.027		2.007		0.023		1.83E-30

		g__Odoribacter		0.000		0.004		0.000		0.000		0.000		0.235		0.000		0.000		0.000		1.43E-30

		g__Bacteroides		0.241		0.610		0.143		0.463		0.063		20.537		0.506		0.277		0.428		3.25E-20

		g__Bacteroides uniformis		0.000		0.095		0.011		0.000		0.004		2.993		0.083		0.015		0.040		4.42E-26

		g__Parabacteroides		0.000		0.044		0.003		0.153		0.000		1.133		0.024		0.005		0.099		1.33E-25

		g__Parabacteroides distasonis		0.000		0.018		0.000		0.022		0.004		0.469		0.031		0.002		0.020		3.45E-24

		g__Cloacibacterium		0.038		0.028		0.045		0.000		1.095		0.000		0.013		0.024		0.021		5.48E-11

		o__Streptophyta		4.119		34.310		52.684		41.561		57.339		0.724		17.069		11.489		56.050		8.55E-34

		g__Staphylococcus		12.376		9.358		5.522		2.212		3.028		0.116		0.482		12.712		6.045		2.02E-31

		o__Clostridiales		0.094		0.184		0.078		0.435		0.006		2.899		0.074		0.122		0.165		4.83E-18

		f__Lachnospiraceae		0.371		0.532		0.238		0.157		0.076		7.560		0.200		0.227		0.281		1.46E-18

		g__Blautia		0.117		0.226		0.116		0.512		0.054		1.899		0.434		0.123		0.179		9.24E-16

		f__Ruminococcaceae		0.203		0.590		0.192		0.430		0.078		9.156		0.395		0.253		0.393		1.62E-19

		g__Faecalibacterium prausnitzii		0.017		0.073		0.028		0.000		0.011		1.030		0.086		0.011		0.039		4.95E-23

		f__Acetobacteraceae		0.105		0.203		0.543		0.801		0.435		0.000		7.182		0.199		0.144		4.98E-29

		g__Kaistobacter		0.029		0.121		0.227		0.370		0.287		0.000		0.824		0.068		0.063		1.14E-24

		g__Sutterella		0.000		0.029		0.006		0.000		0.000		1.582		0.006		0.018		0.016		9.98E-28

		g__Bilophila		0.006		0.003		0.001		0.000		0.000		0.164		0.000		0.000		0.011		1.59E-28

		W2

		g__Flavisolibacter		0.035		0.036		0.118		0.146		0.075		0.000		0.424		0.012		0.034		1.70E-16

		g__Odoribacter		0.000		0.008		0.000		0.000		0.000		0.191		0.000		0.008		0.000		4.44E-21

		g__Bacteroides		0.548		0.863		0.246		0.969		0.241		20.113		0.449		0.551		0.411		1.58E-18

		g__Parabacteroides distasonis		0.006		0.033		0.000		0.027		0.000		0.355		0.031		0.005		0.012		7.34E-17

		o__Streptophyta		1.864		29.618		50.881		42.848		52.666		0.513		22.878		16.499		48.541		2.22E-28

		o__Clostridiales		0.150		0.221		0.050		0.061		0.056		3.172		0.246		0.181		0.228		5.13E-17

		f__Lachnospiraceae		0.632		0.996		0.225		0.984		0.334		7.651		0.249		0.616		0.391		1.21E-15

		g__Blautia		0.630		0.531		0.121		0.369		0.095		2.641		0.414		0.060		0.238		3.88E-17

		g__Coprococcus		0.214		0.286		0.098		0.435		0.048		1.701		0.300		0.158		0.088		1.48E-14

		f__Ruminococcaceae		0.336		0.901		0.245		0.155		0.346		9.501		0.626		0.660		0.678		2.07E-15

		g__Faecalibacterium prausnitzii		0.072		0.099		0.015		0.070		0.052		1.126		0.080		0.072		0.021		2.87E-19

		f__Erysipelotrichaceae		0.090		0.100		0.026		0.080		0.038		0.873		0.121		0.074		0.018		2.99E-14

		o__Rickettsiales		0.326		1.615		2.682		3.685		2.816		0.029		7.209		1.765		2.927		1.52E-26

		g__Kaistobacter		0.177		0.117		0.263		0.296		0.218		0.000		0.861		0.070		0.078		1.09E-20

		g__Sutterella		0.000		0.050		0.006		0.000		0.000		0.963		0.005		0.039		0.018		5.66E-23

		g__Providencia		0.273		0.003		0.001		0.000		0.046		0.001		0.000		0.005		0.006		9.56E-14

		W3

		g__Corynebacterium		19.423		8.856		7.017		6.908		6.854		3.095		1.537		14.963		4.544		1.76E-19

		f__Micrococcaceae		0.018		0.352		0.128		0.122		0.111		0.000		0.010		0.039		0.167		9.58E-26

		g__Propionibacterium acnes		0.971		0.083		0.183		0.194		0.065		0.000		0.072		2.102		0.081		3.05E-23

		g__Odoribacter		0.000		0.007		0.001		0.000		0.011		0.185		0.000		0.000		0.003		2.92E-26

		g__Bacteroides		0.130		0.852		0.227		0.493		0.322		17.003		0.760		0.040		0.630		2.79E-23

		o__Streptophyta		2.288		31.616		38.867		47.088		44.814		0.684		20.838		13.885		36.829		1.24E-25

		g__Staphylococcus		14.115		9.893		6.583		3.867		5.202		0.065		0.591		12.176		5.239		9.75E-30

		o__Clostridiales		0.121		0.353		0.157		0.180		0.105		2.821		0.285		0.111		0.196		7.88E-17

		f__Lachnospiraceae		0.514		0.768		0.397		0.386		0.393		6.573		0.622		0.184		0.924		1.82E-16

		g__Blautia		0.158		0.303		0.193		0.299		0.125		2.391		0.416		0.011		0.301		6.90E-18

		g__Coprococcus		0.076		0.182		0.088		0.063		0.085		1.513		0.443		0.033		0.194		3.55E-17

		f__Ruminococcaceae		0.298		0.845		0.364		0.872		0.418		10.037		0.618		0.137		0.852		1.71E-19

		g__Faecalibacterium prausnitzii		0.016		0.103		0.027		0.000		0.025		1.183		0.010		0.000		0.101		1.39E-27

		o__Rickettsiales		0.171		1.984		2.503		3.492		2.776		0.062		7.576		1.674		7.489		2.59E-23

		g__Sutterella		0.005		0.047		0.007		0.047		0.044		1.207		0.010		0.000		0.048		1.39E-24

		W4

		g__Deinococcus		0.042		0.083		0.147		0.254		0.118		0.000		2.360		0.034		0.034		1.68E-18

		o__Actinomycetales		0.037		0.087		0.176		0.090		0.138		0.045		0.692		0.045		0.109		1.71E-15

		g__Odoribacter		0.000		0.002		0.002		0.000		0.003		0.252		0.019		0.000		0.004		2.15E-22

		g__Bacteroides		0.606		0.770		0.177		0.867		0.331		18.485		0.685		0.326		0.455		5.63E-15

		o__Streptophyta		4.077		32.309		41.277		26.035		32.258		0.023		15.932		16.053		42.620		1.42E-20

		p__FBP		0.000		0.030		0.019		0.067		0.029		0.000		0.811		0.018		0.050		1.12E-14

		g__Staphylococcus		11.130		8.728		6.074		3.661		5.699		0.163		1.010		9.601		3.670		1.72E-21

		f__Lachnospiraceae		0.767		0.781		0.337		0.772		1.033		7.041		0.320		0.456		0.655		1.63E-13

		g__Blautia		0.429		0.321		0.158		0.397		0.484		2.309		0.203		0.153		0.353		2.66E-13

		g__Coprococcus		0.124		0.177		0.091		0.186		0.379		1.499		0.260		0.121		0.177		7.74E-12

		g__Lachnospira		0.034		0.058		0.014		0.032		0.034		0.776		0.000		0.000		0.040		5.09E-16

		f__Ruminococcaceae		0.697		0.936		0.301		1.308		1.406		9.722		0.433		0.444		0.432		1.41E-13

		g__Faecalibacterium prausnitzii		0.038		0.134		0.027		0.065		0.077		1.067		0.016		0.010		0.072		2.09E-19

		g__Ruminococcus		0.066		0.182		0.040		0.075		0.137		2.145		0.096		0.044		0.083		5.15E-17

		g__Methylobacterium		0.381		0.150		0.233		0.352		0.277		0.000		4.538		0.116		0.160		4.33E-19

		g__Sutterella		0.009		0.047		0.012		0.046		0.012		1.199		0.057		0.001		0.033		1.81E-16

		g__Stenotrophomonas		1.140		0.147		0.079		0.229		0.940		0.000		0.029		0.056		0.081		9.43E-12

		W5

		g__Corynebacterium		22.114		6.493		8.016		5.254		9.352		3.899		1.628		17.085		3.196		6.00E-15

		g__Bacteroides		0.232		0.732		0.280		0.770		0.249		19.361		0.750		0.276		0.780		1.06E-10

		g__Bacteroides uniformis		0.000		0.098		0.032		0.000		0.014		2.032		0.086		0.020		0.068		1.43E-11

		g__Parabacteroides		0.000		0.084		0.011		0.087		0.000		1.293		0.067		0.050		0.111		3.31E-14

		g__Parabacteroides distasonis		0.005		0.023		0.005		0.016		0.000		0.330		0.034		0.000		0.020		1.58E-10

		g__Staphylococcus		12.143		6.641		6.756		3.435		7.517		0.050		0.863		6.857		3.953		5.19E-18

		f__Leuconostocaceae		0.011		0.447		0.061		0.000		0.102		0.000		0.032		0.011		0.799		1.47E-17

		f__Lachnospiraceae		0.766		0.791		0.359		0.608		0.426		6.615		0.499		0.174		0.750		2.17E-10

		g__Anaerostipes		0.000		0.009		0.002		0.000		0.005		0.089		0.000		0.000		0.003		1.55E-14

		g__Coprococcus		0.206		0.176		0.090		0.133		0.086		1.347		0.212		0.013		0.330		1.07E-07

		g__Lachnospira		0.060		0.043		0.021		0.028		0.010		1.053		0.009		0.005		0.163		8.66E-13

		f__Ruminococcaceae		0.616		0.751		0.324		0.532		0.545		10.097		0.594		0.168		0.642		2.62E-09

		g__Faecalibacterium prausnitzii		0.073		0.103		0.037		0.048		0.065		1.517		0.076		0.019		0.094		6.12E-11

		g__Ruminococcus		0.111		0.186		0.064		0.229		0.156		1.527		0.103		0.027		0.077		1.48E-09

		g__Sutterella		0.071		0.037		0.007		0.000		0.016		1.148		0.063		0.000		0.028		1.08E-16

		g__Bilophila		0.000		0.005		0.006		0.000		0.010		0.079		0.004		0.000		0.009		3.50E-10

		W7

		g__Corynebacterium		17.790		10.121		11.484		3.005		6.746		1.186		1.071		19.596		3.928		9.72E-25

		g__Bacteroides		0.309		1.158		0.407		0.113		0.384		18.254		0.729		0.086		0.657		6.33E-17

		o__Streptophyta		1.122		23.016		10.356		4.844		7.154		0.021		4.002		7.824		42.753		2.35E-26

		g__Staphylococcus		17.514		11.383		12.274		2.010		12.911		0.026		0.754		10.923		4.520		3.26E-25

		g__Ruminococcus		0.093		0.059		0.034		0.024		0.009		0.709		0.009		0.000		0.052		1.15E-18

		f__Lachnospiraceae		0.309		1.017		0.619		0.063		0.269		8.755		0.215		0.212		0.439		4.55E-19

		g__Blautia		0.118		0.436		0.214		0.070		0.094		3.228		0.173		0.030		0.156		1.57E-21

		g__Dorea		0.127		0.042		0.019		0.000		0.023		0.341		0.017		0.004		0.009		2.44E-14

		g__Dorea formicigenerans		0.008		0.024		0.009		0.000		0.000		0.200		0.001		0.004		0.009		8.60E-15

		f__Ruminococcaceae		0.306		1.116		0.607		0.165		0.437		9.471		0.537		0.088		0.869		1.62E-15

		g__Sutterella		0.019		0.077		0.018		0.019		0.000		1.057		0.011		0.000		0.026		1.09E-14

		f__Aeromonadaceae		0.000		0.031		0.009		0.000		0.044		0.025		0.008		14.720		0.084		3.40E-18

		W8 AND W9

		g__Corynebacterium		13.287		9.381		8.631		4.017		6.432		3.626		1.470		26.395		4.962		5.47E-24

		g__Bacteroides		0.222		1.141		0.296		1.198		0.402		12.364		0.261		0.119		0.536		2.13E-25

		o__Streptophyta		1.218		22.928		8.745		2.460		5.427		0.086		2.640		3.128		30.306		3.30E-32

		o__Clostridiales		0.169		0.335		0.144		0.750		0.196		4.467		0.155		0.234		0.229		1.72E-18

		f__Lachnospiraceae		0.330		0.890		0.349		0.505		0.295		7.850		0.137		0.196		0.560		2.04E-25

		g__Blautia		0.092		0.332		0.119		0.327		0.176		2.500		0.037		0.016		0.161		1.43E-31

		g__Coprococcus		0.081		0.186		0.056		0.091		0.093		1.477		0.083		0.035		0.072		1.37E-24

		g__Dorea formicigenerans		0.000		0.021		0.006		0.003		0.010		0.131		0.000		0.001		0.009		2.38E-22

		g__Lachnospira		0.012		0.078		0.015		0.043		0.020		0.559		0.007		0.000		0.041		6.41E-24

		f__Ruminococcaceae		0.144		0.921		0.337		0.376		0.280		13.152		0.149		0.117		0.370		2.87E-26

		g__Faecalibacterium prausnitzii		0.007		0.129		0.035		0.061		0.017		1.486		0.017		0.001		0.068		2.03E-29

		g__Oscillospira		0.021		0.052		0.024		0.170		0.041		0.738		0.025		0.000		0.039		5.59E-21

		g__Ruminococcus		0.028		0.243		0.060		0.093		0.077		2.066		0.031		0.008		0.064		2.33E-24

		g__Phascolarctobacterium		0.014		0.013		0.006		0.004		0.006		0.404		0.005		0.000		0.003		2.02E-13

		g__Sutterella		0.000		0.071		0.013		0.000		0.000		0.813		0.005		0.001		0.025		2.24E-29
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g__Bilophila 0.000 0.005 0.006 0.000 0.010 0.079 0.004 0.000 0.009 3.50E-10



g__Corynebacterium 17.790 10.121 11.484 3.005 6.746 1.186 1.071 19.596 3.928 9.72E-25
g__Bacteroides 0.309 1.158 0.407 0.113 0.384 18.254 0.729 0.086 0.657 6.33E-17
o__Streptophyta 1.122 23.016 10.356 4.844 7.154 0.021 4.002 7.824 42.753 2.35E-26
g__Staphylococcus 17.514 11.383 12.274 2.010 12.911 0.026 0.754 10.923 4.520 3.26E-25
g__Ruminococcus 0.093 0.059 0.034 0.024 0.009 0.709 0.009 0.000 0.052 1.15E-18
f__Lachnospiraceae 0.309 1.017 0.619 0.063 0.269 8.755 0.215 0.212 0.439 4.55E-19



g__Blautia 0.118 0.436 0.214 0.070 0.094 3.228 0.173 0.030 0.156 1.57E-21
g__Dorea 0.127 0.042 0.019 0.000 0.023 0.341 0.017 0.004 0.009 2.44E-14



g__Dorea	formicigenerans 0.008 0.024 0.009 0.000 0.000 0.200 0.001 0.004 0.009 8.60E-15
f__Ruminococcaceae 0.306 1.116 0.607 0.165 0.437 9.471 0.537 0.088 0.869 1.62E-15



g__Sutterella 0.019 0.077 0.018 0.019 0.000 1.057 0.011 0.000 0.026 1.09E-14
f__Aeromonadaceae 0.000 0.031 0.009 0.000 0.044 0.025 0.008 14.720 0.084 3.40E-18



W7










g__Bilophila 0.0000.0050.0060.0000.0100.0790.0040.0000.0093.50E-10

g__Corynebacterium 17.790 10.121 11.484 3.005 6.746 1.186 1.071 19.596 3.928 9.72E-25

g__Bacteroides 0.309 1.158 0.407 0.113 0.384 18.254 0.729 0.086 0.657 6.33E-17

o__Streptophyta 1.122 23.016 10.356 4.844 7.154 0.021 4.002 7.824 42.753 2.35E-26

g__Staphylococcus 17.514 11.383 12.274 2.010 12.911 0.026 0.754 10.923 4.520 3.26E-25

g__Ruminococcus 0.093 0.059 0.034 0.024 0.009 0.709 0.009 0.000 0.052 1.15E-18

f__Lachnospiraceae 0.309 1.017 0.619 0.063 0.269 8.755 0.215 0.212 0.439 4.55E-19

g__Blautia 0.118 0.436 0.214 0.070 0.094 3.228 0.173 0.030 0.156 1.57E-21

g__Dorea 0.127 0.042 0.019 0.000 0.023 0.341 0.017 0.004 0.009 2.44E-14

g__Dorea	formicigenerans 0.008 0.024 0.009 0.000 0.000 0.200 0.001 0.004 0.009 8.60E-15

f__Ruminococcaceae 0.306 1.116 0.607 0.165 0.437 9.471 0.537 0.088 0.869 1.62E-15

g__Sutterella 0.019 0.077 0.018 0.019 0.000 1.057 0.011 0.000 0.026 1.09E-14

f__Aeromonadaceae 0.000 0.031 0.009 0.000 0.044 0.025 0.008 14.720 0.084 3.40E-18

W7


Microsoft_Excel_Worksheet6.xlsx
Sheet1

		W1

		ASVs		BATHROOM HANDLE		COMMON ROOM		DESK		DOOR STOP		FLOOR CORNER		GUT		OUTDOOR		SKIN		SQUAD COMMON ROOM		p-values (corrected)

		g__Corynebacterium		17.421		8.606		5.516		3.935		3.279		2.789		0.689		18.106		2.824		1.08E-25

		g__Modestobacter		0.018		0.054		0.107		0.094		0.115		0.000		1.508		0.016		0.038		9.25E-23

		f__Nakamurellaceae		0.014		0.041		0.030		0.037		0.022		0.000		0.356		0.029		0.039		2.23E-15

		g__Propionibacterium acnes		1.341		0.099		0.137		0.091		0.026		0.000		0.027		2.007		0.023		1.83E-30

		g__Odoribacter		0.000		0.004		0.000		0.000		0.000		0.235		0.000		0.000		0.000		1.43E-30

		g__Bacteroides		0.241		0.610		0.143		0.463		0.063		20.537		0.506		0.277		0.428		3.25E-20

		g__Bacteroides uniformis		0.000		0.095		0.011		0.000		0.004		2.993		0.083		0.015		0.040		4.42E-26

		g__Parabacteroides		0.000		0.044		0.003		0.153		0.000		1.133		0.024		0.005		0.099		1.33E-25

		g__Parabacteroides distasonis		0.000		0.018		0.000		0.022		0.004		0.469		0.031		0.002		0.020		3.45E-24

		g__Cloacibacterium		0.038		0.028		0.045		0.000		1.095		0.000		0.013		0.024		0.021		5.48E-11

		o__Streptophyta		4.119		34.310		52.684		41.561		57.339		0.724		17.069		11.489		56.050		8.55E-34

		g__Staphylococcus		12.376		9.358		5.522		2.212		3.028		0.116		0.482		12.712		6.045		2.02E-31

		o__Clostridiales		0.094		0.184		0.078		0.435		0.006		2.899		0.074		0.122		0.165		4.83E-18

		f__Lachnospiraceae		0.371		0.532		0.238		0.157		0.076		7.560		0.200		0.227		0.281		1.46E-18

		g__Blautia		0.117		0.226		0.116		0.512		0.054		1.899		0.434		0.123		0.179		9.24E-16

		f__Ruminococcaceae		0.203		0.590		0.192		0.430		0.078		9.156		0.395		0.253		0.393		1.62E-19

		g__Faecalibacterium prausnitzii		0.017		0.073		0.028		0.000		0.011		1.030		0.086		0.011		0.039		4.95E-23

		f__Acetobacteraceae		0.105		0.203		0.543		0.801		0.435		0.000		7.182		0.199		0.144		4.98E-29

		g__Kaistobacter		0.029		0.121		0.227		0.370		0.287		0.000		0.824		0.068		0.063		1.14E-24

		g__Sutterella		0.000		0.029		0.006		0.000		0.000		1.582		0.006		0.018		0.016		9.98E-28

		g__Bilophila		0.006		0.003		0.001		0.000		0.000		0.164		0.000		0.000		0.011		1.59E-28

		W2

		g__Flavisolibacter		0.035		0.036		0.118		0.146		0.075		0.000		0.424		0.012		0.034		1.70E-16

		g__Odoribacter		0.000		0.008		0.000		0.000		0.000		0.191		0.000		0.008		0.000		4.44E-21

		g__Bacteroides		0.548		0.863		0.246		0.969		0.241		20.113		0.449		0.551		0.411		1.58E-18

		g__Parabacteroides distasonis		0.006		0.033		0.000		0.027		0.000		0.355		0.031		0.005		0.012		7.34E-17

		o__Streptophyta		1.864		29.618		50.881		42.848		52.666		0.513		22.878		16.499		48.541		2.22E-28

		o__Clostridiales		0.150		0.221		0.050		0.061		0.056		3.172		0.246		0.181		0.228		5.13E-17

		f__Lachnospiraceae		0.632		0.996		0.225		0.984		0.334		7.651		0.249		0.616		0.391		1.21E-15

		g__Blautia		0.630		0.531		0.121		0.369		0.095		2.641		0.414		0.060		0.238		3.88E-17

		g__Coprococcus		0.214		0.286		0.098		0.435		0.048		1.701		0.300		0.158		0.088		1.48E-14

		f__Ruminococcaceae		0.336		0.901		0.245		0.155		0.346		9.501		0.626		0.660		0.678		2.07E-15

		g__Faecalibacterium prausnitzii		0.072		0.099		0.015		0.070		0.052		1.126		0.080		0.072		0.021		2.87E-19

		f__Erysipelotrichaceae		0.090		0.100		0.026		0.080		0.038		0.873		0.121		0.074		0.018		2.99E-14

		o__Rickettsiales		0.326		1.615		2.682		3.685		2.816		0.029		7.209		1.765		2.927		1.52E-26

		g__Kaistobacter		0.177		0.117		0.263		0.296		0.218		0.000		0.861		0.070		0.078		1.09E-20

		g__Sutterella		0.000		0.050		0.006		0.000		0.000		0.963		0.005		0.039		0.018		5.66E-23

		g__Providencia		0.273		0.003		0.001		0.000		0.046		0.001		0.000		0.005		0.006		9.56E-14

		W3

		g__Corynebacterium		19.423		8.856		7.017		6.908		6.854		3.095		1.537		14.963		4.544		1.76E-19

		f__Micrococcaceae		0.018		0.352		0.128		0.122		0.111		0.000		0.010		0.039		0.167		9.58E-26

		g__Propionibacterium acnes		0.971		0.083		0.183		0.194		0.065		0.000		0.072		2.102		0.081		3.05E-23

		g__Odoribacter		0.000		0.007		0.001		0.000		0.011		0.185		0.000		0.000		0.003		2.92E-26

		g__Bacteroides		0.130		0.852		0.227		0.493		0.322		17.003		0.760		0.040		0.630		2.79E-23

		o__Streptophyta		2.288		31.616		38.867		47.088		44.814		0.684		20.838		13.885		36.829		1.24E-25

		g__Staphylococcus		14.115		9.893		6.583		3.867		5.202		0.065		0.591		12.176		5.239		9.75E-30

		o__Clostridiales		0.121		0.353		0.157		0.180		0.105		2.821		0.285		0.111		0.196		7.88E-17

		f__Lachnospiraceae		0.514		0.768		0.397		0.386		0.393		6.573		0.622		0.184		0.924		1.82E-16

		g__Blautia		0.158		0.303		0.193		0.299		0.125		2.391		0.416		0.011		0.301		6.90E-18

		g__Coprococcus		0.076		0.182		0.088		0.063		0.085		1.513		0.443		0.033		0.194		3.55E-17

		f__Ruminococcaceae		0.298		0.845		0.364		0.872		0.418		10.037		0.618		0.137		0.852		1.71E-19

		g__Faecalibacterium prausnitzii		0.016		0.103		0.027		0.000		0.025		1.183		0.010		0.000		0.101		1.39E-27

		o__Rickettsiales		0.171		1.984		2.503		3.492		2.776		0.062		7.576		1.674		7.489		2.59E-23

		g__Sutterella		0.005		0.047		0.007		0.047		0.044		1.207		0.010		0.000		0.048		1.39E-24

		W4

		g__Deinococcus		0.042		0.083		0.147		0.254		0.118		0.000		2.360		0.034		0.034		1.68E-18

		o__Actinomycetales		0.037		0.087		0.176		0.090		0.138		0.045		0.692		0.045		0.109		1.71E-15

		g__Odoribacter		0.000		0.002		0.002		0.000		0.003		0.252		0.019		0.000		0.004		2.15E-22

		g__Bacteroides		0.606		0.770		0.177		0.867		0.331		18.485		0.685		0.326		0.455		5.63E-15

		o__Streptophyta		4.077		32.309		41.277		26.035		32.258		0.023		15.932		16.053		42.620		1.42E-20

		p__FBP		0.000		0.030		0.019		0.067		0.029		0.000		0.811		0.018		0.050		1.12E-14

		g__Staphylococcus		11.130		8.728		6.074		3.661		5.699		0.163		1.010		9.601		3.670		1.72E-21

		f__Lachnospiraceae		0.767		0.781		0.337		0.772		1.033		7.041		0.320		0.456		0.655		1.63E-13

		g__Blautia		0.429		0.321		0.158		0.397		0.484		2.309		0.203		0.153		0.353		2.66E-13

		g__Coprococcus		0.124		0.177		0.091		0.186		0.379		1.499		0.260		0.121		0.177		7.74E-12

		g__Lachnospira		0.034		0.058		0.014		0.032		0.034		0.776		0.000		0.000		0.040		5.09E-16

		f__Ruminococcaceae		0.697		0.936		0.301		1.308		1.406		9.722		0.433		0.444		0.432		1.41E-13

		g__Faecalibacterium prausnitzii		0.038		0.134		0.027		0.065		0.077		1.067		0.016		0.010		0.072		2.09E-19

		g__Ruminococcus		0.066		0.182		0.040		0.075		0.137		2.145		0.096		0.044		0.083		5.15E-17

		g__Methylobacterium		0.381		0.150		0.233		0.352		0.277		0.000		4.538		0.116		0.160		4.33E-19

		g__Sutterella		0.009		0.047		0.012		0.046		0.012		1.199		0.057		0.001		0.033		1.81E-16

		g__Stenotrophomonas		1.140		0.147		0.079		0.229		0.940		0.000		0.029		0.056		0.081		9.43E-12

		W5

		g__Corynebacterium		22.114		6.493		8.016		5.254		9.352		3.899		1.628		17.085		3.196		6.00E-15

		g__Bacteroides		0.232		0.732		0.280		0.770		0.249		19.361		0.750		0.276		0.780		1.06E-10

		g__Bacteroides uniformis		0.000		0.098		0.032		0.000		0.014		2.032		0.086		0.020		0.068		1.43E-11

		g__Parabacteroides		0.000		0.084		0.011		0.087		0.000		1.293		0.067		0.050		0.111		3.31E-14

		g__Parabacteroides distasonis		0.005		0.023		0.005		0.016		0.000		0.330		0.034		0.000		0.020		1.58E-10

		g__Staphylococcus		12.143		6.641		6.756		3.435		7.517		0.050		0.863		6.857		3.953		5.19E-18

		f__Leuconostocaceae		0.011		0.447		0.061		0.000		0.102		0.000		0.032		0.011		0.799		1.47E-17

		f__Lachnospiraceae		0.766		0.791		0.359		0.608		0.426		6.615		0.499		0.174		0.750		2.17E-10

		g__Anaerostipes		0.000		0.009		0.002		0.000		0.005		0.089		0.000		0.000		0.003		1.55E-14

		g__Coprococcus		0.206		0.176		0.090		0.133		0.086		1.347		0.212		0.013		0.330		1.07E-07

		g__Lachnospira		0.060		0.043		0.021		0.028		0.010		1.053		0.009		0.005		0.163		8.66E-13

		f__Ruminococcaceae		0.616		0.751		0.324		0.532		0.545		10.097		0.594		0.168		0.642		2.62E-09

		g__Faecalibacterium prausnitzii		0.073		0.103		0.037		0.048		0.065		1.517		0.076		0.019		0.094		6.12E-11

		g__Ruminococcus		0.111		0.186		0.064		0.229		0.156		1.527		0.103		0.027		0.077		1.48E-09

		g__Sutterella		0.071		0.037		0.007		0.000		0.016		1.148		0.063		0.000		0.028		1.08E-16

		g__Bilophila		0.000		0.005		0.006		0.000		0.010		0.079		0.004		0.000		0.009		3.50E-10

		W7

		g__Corynebacterium		17.790		10.121		11.484		3.005		6.746		1.186		1.071		19.596		3.928		9.72E-25

		g__Bacteroides		0.309		1.158		0.407		0.113		0.384		18.254		0.729		0.086		0.657		6.33E-17

		o__Streptophyta		1.122		23.016		10.356		4.844		7.154		0.021		4.002		7.824		42.753		2.35E-26

		g__Staphylococcus		17.514		11.383		12.274		2.010		12.911		0.026		0.754		10.923		4.520		3.26E-25

		g__Ruminococcus		0.093		0.059		0.034		0.024		0.009		0.709		0.009		0.000		0.052		1.15E-18

		f__Lachnospiraceae		0.309		1.017		0.619		0.063		0.269		8.755		0.215		0.212		0.439		4.55E-19

		g__Blautia		0.118		0.436		0.214		0.070		0.094		3.228		0.173		0.030		0.156		1.57E-21

		g__Dorea		0.127		0.042		0.019		0.000		0.023		0.341		0.017		0.004		0.009		2.44E-14

		g__Dorea formicigenerans		0.008		0.024		0.009		0.000		0.000		0.200		0.001		0.004		0.009		8.60E-15

		f__Ruminococcaceae		0.306		1.116		0.607		0.165		0.437		9.471		0.537		0.088		0.869		1.62E-15

		g__Sutterella		0.019		0.077		0.018		0.019		0.000		1.057		0.011		0.000		0.026		1.09E-14

		f__Aeromonadaceae		0.000		0.031		0.009		0.000		0.044		0.025		0.008		14.720		0.084		3.40E-18

		W8 AND W9

		g__Corynebacterium		13.287		9.381		8.631		4.017		6.432		3.626		1.470		26.395		4.962		5.47E-24

		g__Bacteroides		0.222		1.141		0.296		1.198		0.402		12.364		0.261		0.119		0.536		2.13E-25

		o__Streptophyta		1.218		22.928		8.745		2.460		5.427		0.086		2.640		3.128		30.306		3.30E-32

		o__Clostridiales		0.169		0.335		0.144		0.750		0.196		4.467		0.155		0.234		0.229		1.72E-18

		f__Lachnospiraceae		0.330		0.890		0.349		0.505		0.295		7.850		0.137		0.196		0.560		2.04E-25

		g__Blautia		0.092		0.332		0.119		0.327		0.176		2.500		0.037		0.016		0.161		1.43E-31

		g__Coprococcus		0.081		0.186		0.056		0.091		0.093		1.477		0.083		0.035		0.072		1.37E-24

		g__Dorea formicigenerans		0.000		0.021		0.006		0.003		0.010		0.131		0.000		0.001		0.009		2.38E-22

		g__Lachnospira		0.012		0.078		0.015		0.043		0.020		0.559		0.007		0.000		0.041		6.41E-24

		f__Ruminococcaceae		0.144		0.921		0.337		0.376		0.280		13.152		0.149		0.117		0.370		2.87E-26

		g__Faecalibacterium prausnitzii		0.007		0.129		0.035		0.061		0.017		1.486		0.017		0.001		0.068		2.03E-29

		g__Oscillospira		0.021		0.052		0.024		0.170		0.041		0.738		0.025		0.000		0.039		5.59E-21

		g__Ruminococcus		0.028		0.243		0.060		0.093		0.077		2.066		0.031		0.008		0.064		2.33E-24

		g__Phascolarctobacterium		0.014		0.013		0.006		0.004		0.006		0.404		0.005		0.000		0.003		2.02E-13

		g__Sutterella		0.000		0.071		0.013		0.000		0.000		0.813		0.005		0.001		0.025		2.24E-29
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		W1

		ASVs		BATHROOM HANDLE		COMMON ROOM		DESK		DOOR STOP		FLOOR CORNER		GUT		OUTDOOR		SKIN		SQUAD COMMON ROOM		p-values (corrected)

		g__Corynebacterium		17.421		8.606		5.516		3.935		3.279		2.789		0.689		18.106		2.824		1.08E-25

		g__Modestobacter		0.018		0.054		0.107		0.094		0.115		0.000		1.508		0.016		0.038		9.25E-23

		f__Nakamurellaceae		0.014		0.041		0.030		0.037		0.022		0.000		0.356		0.029		0.039		2.23E-15

		g__Propionibacterium acnes		1.341		0.099		0.137		0.091		0.026		0.000		0.027		2.007		0.023		1.83E-30

		g__Odoribacter		0.000		0.004		0.000		0.000		0.000		0.235		0.000		0.000		0.000		1.43E-30

		g__Bacteroides		0.241		0.610		0.143		0.463		0.063		20.537		0.506		0.277		0.428		3.25E-20

		g__Bacteroides uniformis		0.000		0.095		0.011		0.000		0.004		2.993		0.083		0.015		0.040		4.42E-26

		g__Parabacteroides		0.000		0.044		0.003		0.153		0.000		1.133		0.024		0.005		0.099		1.33E-25

		g__Parabacteroides distasonis		0.000		0.018		0.000		0.022		0.004		0.469		0.031		0.002		0.020		3.45E-24

		g__Cloacibacterium		0.038		0.028		0.045		0.000		1.095		0.000		0.013		0.024		0.021		5.48E-11

		o__Streptophyta		4.119		34.310		52.684		41.561		57.339		0.724		17.069		11.489		56.050		8.55E-34

		g__Staphylococcus		12.376		9.358		5.522		2.212		3.028		0.116		0.482		12.712		6.045		2.02E-31

		o__Clostridiales		0.094		0.184		0.078		0.435		0.006		2.899		0.074		0.122		0.165		4.83E-18

		f__Lachnospiraceae		0.371		0.532		0.238		0.157		0.076		7.560		0.200		0.227		0.281		1.46E-18

		g__Blautia		0.117		0.226		0.116		0.512		0.054		1.899		0.434		0.123		0.179		9.24E-16

		f__Ruminococcaceae		0.203		0.590		0.192		0.430		0.078		9.156		0.395		0.253		0.393		1.62E-19

		g__Faecalibacterium prausnitzii		0.017		0.073		0.028		0.000		0.011		1.030		0.086		0.011		0.039		4.95E-23

		f__Acetobacteraceae		0.105		0.203		0.543		0.801		0.435		0.000		7.182		0.199		0.144		4.98E-29

		g__Kaistobacter		0.029		0.121		0.227		0.370		0.287		0.000		0.824		0.068		0.063		1.14E-24

		g__Sutterella		0.000		0.029		0.006		0.000		0.000		1.582		0.006		0.018		0.016		9.98E-28

		g__Bilophila		0.006		0.003		0.001		0.000		0.000		0.164		0.000		0.000		0.011		1.59E-28

		W2

		g__Flavisolibacter		0.035		0.036		0.118		0.146		0.075		0.000		0.424		0.012		0.034		1.70E-16

		g__Odoribacter		0.000		0.008		0.000		0.000		0.000		0.191		0.000		0.008		0.000		4.44E-21

		g__Bacteroides		0.548		0.863		0.246		0.969		0.241		20.113		0.449		0.551		0.411		1.58E-18

		g__Parabacteroides distasonis		0.006		0.033		0.000		0.027		0.000		0.355		0.031		0.005		0.012		7.34E-17

		o__Streptophyta		1.864		29.618		50.881		42.848		52.666		0.513		22.878		16.499		48.541		2.22E-28

		o__Clostridiales		0.150		0.221		0.050		0.061		0.056		3.172		0.246		0.181		0.228		5.13E-17

		f__Lachnospiraceae		0.632		0.996		0.225		0.984		0.334		7.651		0.249		0.616		0.391		1.21E-15

		g__Blautia		0.630		0.531		0.121		0.369		0.095		2.641		0.414		0.060		0.238		3.88E-17

		g__Coprococcus		0.214		0.286		0.098		0.435		0.048		1.701		0.300		0.158		0.088		1.48E-14

		f__Ruminococcaceae		0.336		0.901		0.245		0.155		0.346		9.501		0.626		0.660		0.678		2.07E-15

		g__Faecalibacterium prausnitzii		0.072		0.099		0.015		0.070		0.052		1.126		0.080		0.072		0.021		2.87E-19

		f__Erysipelotrichaceae		0.090		0.100		0.026		0.080		0.038		0.873		0.121		0.074		0.018		2.99E-14

		o__Rickettsiales		0.326		1.615		2.682		3.685		2.816		0.029		7.209		1.765		2.927		1.52E-26

		g__Kaistobacter		0.177		0.117		0.263		0.296		0.218		0.000		0.861		0.070		0.078		1.09E-20

		g__Sutterella		0.000		0.050		0.006		0.000		0.000		0.963		0.005		0.039		0.018		5.66E-23

		g__Providencia		0.273		0.003		0.001		0.000		0.046		0.001		0.000		0.005		0.006		9.56E-14

		W3

		g__Corynebacterium		19.423		8.856		7.017		6.908		6.854		3.095		1.537		14.963		4.544		1.76E-19

		f__Micrococcaceae		0.018		0.352		0.128		0.122		0.111		0.000		0.010		0.039		0.167		9.58E-26

		g__Propionibacterium acnes		0.971		0.083		0.183		0.194		0.065		0.000		0.072		2.102		0.081		3.05E-23

		g__Odoribacter		0.000		0.007		0.001		0.000		0.011		0.185		0.000		0.000		0.003		2.92E-26

		g__Bacteroides		0.130		0.852		0.227		0.493		0.322		17.003		0.760		0.040		0.630		2.79E-23

		o__Streptophyta		2.288		31.616		38.867		47.088		44.814		0.684		20.838		13.885		36.829		1.24E-25

		g__Staphylococcus		14.115		9.893		6.583		3.867		5.202		0.065		0.591		12.176		5.239		9.75E-30

		o__Clostridiales		0.121		0.353		0.157		0.180		0.105		2.821		0.285		0.111		0.196		7.88E-17

		f__Lachnospiraceae		0.514		0.768		0.397		0.386		0.393		6.573		0.622		0.184		0.924		1.82E-16

		g__Blautia		0.158		0.303		0.193		0.299		0.125		2.391		0.416		0.011		0.301		6.90E-18

		g__Coprococcus		0.076		0.182		0.088		0.063		0.085		1.513		0.443		0.033		0.194		3.55E-17

		f__Ruminococcaceae		0.298		0.845		0.364		0.872		0.418		10.037		0.618		0.137		0.852		1.71E-19

		g__Faecalibacterium prausnitzii		0.016		0.103		0.027		0.000		0.025		1.183		0.010		0.000		0.101		1.39E-27

		o__Rickettsiales		0.171		1.984		2.503		3.492		2.776		0.062		7.576		1.674		7.489		2.59E-23

		g__Sutterella		0.005		0.047		0.007		0.047		0.044		1.207		0.010		0.000		0.048		1.39E-24

		W4

		g__Deinococcus		0.042		0.083		0.147		0.254		0.118		0.000		2.360		0.034		0.034		1.68E-18

		o__Actinomycetales		0.037		0.087		0.176		0.090		0.138		0.045		0.692		0.045		0.109		1.71E-15

		g__Odoribacter		0.000		0.002		0.002		0.000		0.003		0.252		0.019		0.000		0.004		2.15E-22

		g__Bacteroides		0.606		0.770		0.177		0.867		0.331		18.485		0.685		0.326		0.455		5.63E-15

		o__Streptophyta		4.077		32.309		41.277		26.035		32.258		0.023		15.932		16.053		42.620		1.42E-20

		p__FBP		0.000		0.030		0.019		0.067		0.029		0.000		0.811		0.018		0.050		1.12E-14

		g__Staphylococcus		11.130		8.728		6.074		3.661		5.699		0.163		1.010		9.601		3.670		1.72E-21

		f__Lachnospiraceae		0.767		0.781		0.337		0.772		1.033		7.041		0.320		0.456		0.655		1.63E-13

		g__Blautia		0.429		0.321		0.158		0.397		0.484		2.309		0.203		0.153		0.353		2.66E-13

		g__Coprococcus		0.124		0.177		0.091		0.186		0.379		1.499		0.260		0.121		0.177		7.74E-12

		g__Lachnospira		0.034		0.058		0.014		0.032		0.034		0.776		0.000		0.000		0.040		5.09E-16

		f__Ruminococcaceae		0.697		0.936		0.301		1.308		1.406		9.722		0.433		0.444		0.432		1.41E-13

		g__Faecalibacterium prausnitzii		0.038		0.134		0.027		0.065		0.077		1.067		0.016		0.010		0.072		2.09E-19

		g__Ruminococcus		0.066		0.182		0.040		0.075		0.137		2.145		0.096		0.044		0.083		5.15E-17

		g__Methylobacterium		0.381		0.150		0.233		0.352		0.277		0.000		4.538		0.116		0.160		4.33E-19

		g__Sutterella		0.009		0.047		0.012		0.046		0.012		1.199		0.057		0.001		0.033		1.81E-16

		g__Stenotrophomonas		1.140		0.147		0.079		0.229		0.940		0.000		0.029		0.056		0.081		9.43E-12

		W5

		g__Corynebacterium		22.114		6.493		8.016		5.254		9.352		3.899		1.628		17.085		3.196		6.00E-15

		g__Bacteroides		0.232		0.732		0.280		0.770		0.249		19.361		0.750		0.276		0.780		1.06E-10

		g__Bacteroides uniformis		0.000		0.098		0.032		0.000		0.014		2.032		0.086		0.020		0.068		1.43E-11

		g__Parabacteroides		0.000		0.084		0.011		0.087		0.000		1.293		0.067		0.050		0.111		3.31E-14

		g__Parabacteroides distasonis		0.005		0.023		0.005		0.016		0.000		0.330		0.034		0.000		0.020		1.58E-10

		g__Staphylococcus		12.143		6.641		6.756		3.435		7.517		0.050		0.863		6.857		3.953		5.19E-18

		f__Leuconostocaceae		0.011		0.447		0.061		0.000		0.102		0.000		0.032		0.011		0.799		1.47E-17

		f__Lachnospiraceae		0.766		0.791		0.359		0.608		0.426		6.615		0.499		0.174		0.750		2.17E-10

		g__Anaerostipes		0.000		0.009		0.002		0.000		0.005		0.089		0.000		0.000		0.003		1.55E-14

		g__Coprococcus		0.206		0.176		0.090		0.133		0.086		1.347		0.212		0.013		0.330		1.07E-07

		g__Lachnospira		0.060		0.043		0.021		0.028		0.010		1.053		0.009		0.005		0.163		8.66E-13

		f__Ruminococcaceae		0.616		0.751		0.324		0.532		0.545		10.097		0.594		0.168		0.642		2.62E-09

		g__Faecalibacterium prausnitzii		0.073		0.103		0.037		0.048		0.065		1.517		0.076		0.019		0.094		6.12E-11

		g__Ruminococcus		0.111		0.186		0.064		0.229		0.156		1.527		0.103		0.027		0.077		1.48E-09

		g__Sutterella		0.071		0.037		0.007		0.000		0.016		1.148		0.063		0.000		0.028		1.08E-16

		g__Bilophila		0.000		0.005		0.006		0.000		0.010		0.079		0.004		0.000		0.009		3.50E-10

		W7

		g__Corynebacterium		17.790		10.121		11.484		3.005		6.746		1.186		1.071		19.596		3.928		9.72E-25

		g__Bacteroides		0.309		1.158		0.407		0.113		0.384		18.254		0.729		0.086		0.657		6.33E-17

		o__Streptophyta		1.122		23.016		10.356		4.844		7.154		0.021		4.002		7.824		42.753		2.35E-26

		g__Staphylococcus		17.514		11.383		12.274		2.010		12.911		0.026		0.754		10.923		4.520		3.26E-25

		g__Ruminococcus		0.093		0.059		0.034		0.024		0.009		0.709		0.009		0.000		0.052		1.15E-18

		f__Lachnospiraceae		0.309		1.017		0.619		0.063		0.269		8.755		0.215		0.212		0.439		4.55E-19

		g__Blautia		0.118		0.436		0.214		0.070		0.094		3.228		0.173		0.030		0.156		1.57E-21

		g__Dorea		0.127		0.042		0.019		0.000		0.023		0.341		0.017		0.004		0.009		2.44E-14

		g__Dorea formicigenerans		0.008		0.024		0.009		0.000		0.000		0.200		0.001		0.004		0.009		8.60E-15

		f__Ruminococcaceae		0.306		1.116		0.607		0.165		0.437		9.471		0.537		0.088		0.869		1.62E-15

		g__Sutterella		0.019		0.077		0.018		0.019		0.000		1.057		0.011		0.000		0.026		1.09E-14

		f__Aeromonadaceae		0.000		0.031		0.009		0.000		0.044		0.025		0.008		14.720		0.084		3.40E-18

		W8 AND W9

		g__Corynebacterium		13.287		9.381		8.631		4.017		6.432		3.626		1.470		26.395		4.962		5.47E-24

		g__Bacteroides		0.222		1.141		0.296		1.198		0.402		12.364		0.261		0.119		0.536		2.13E-25

		o__Streptophyta		1.218		22.928		8.745		2.460		5.427		0.086		2.640		3.128		30.306		3.30E-32

		o__Clostridiales		0.169		0.335		0.144		0.750		0.196		4.467		0.155		0.234		0.229		1.72E-18

		f__Lachnospiraceae		0.330		0.890		0.349		0.505		0.295		7.850		0.137		0.196		0.560		2.04E-25

		g__Blautia		0.092		0.332		0.119		0.327		0.176		2.500		0.037		0.016		0.161		1.43E-31

		g__Coprococcus		0.081		0.186		0.056		0.091		0.093		1.477		0.083		0.035		0.072		1.37E-24

		g__Dorea formicigenerans		0.000		0.021		0.006		0.003		0.010		0.131		0.000		0.001		0.009		2.38E-22

		g__Lachnospira		0.012		0.078		0.015		0.043		0.020		0.559		0.007		0.000		0.041		6.41E-24

		f__Ruminococcaceae		0.144		0.921		0.337		0.376		0.280		13.152		0.149		0.117		0.370		2.87E-26

		g__Faecalibacterium prausnitzii		0.007		0.129		0.035		0.061		0.017		1.486		0.017		0.001		0.068		2.03E-29

		g__Oscillospira		0.021		0.052		0.024		0.170		0.041		0.738		0.025		0.000		0.039		5.59E-21

		g__Ruminococcus		0.028		0.243		0.060		0.093		0.077		2.066		0.031		0.008		0.064		2.33E-24

		g__Phascolarctobacterium		0.014		0.013		0.006		0.004		0.006		0.404		0.005		0.000		0.003		2.02E-13

		g__Sutterella		0.000		0.071		0.013		0.000		0.000		0.813		0.005		0.001		0.025		2.24E-29
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g__Corynebacterium 17.421 8.606 5.516 3.935 3.279 2.789 0.689 18.106 2.824 1.08E-25



g__Modestobacter 0.018 0.054 0.107 0.094 0.115 0.000 1.508 0.016 0.038 9.25E-23



f__Nakamurellaceae 0.014 0.041 0.030 0.037 0.022 0.000 0.356 0.029 0.039 2.23E-15



g__Propionibacterium	acnes 1.341 0.099 0.137 0.091 0.026 0.000 0.027 2.007 0.023 1.83E-30



g__Odoribacter 0.000 0.004 0.000 0.000 0.000 0.235 0.000 0.000 0.000 1.43E-30



g__Bacteroides 0.241 0.610 0.143 0.463 0.063 20.537 0.506 0.277 0.428 3.25E-20



g__Bacteroides	uniformis 0.000 0.095 0.011 0.000 0.004 2.993 0.083 0.015 0.040 4.42E-26



g__Parabacteroides 0.000 0.044 0.003 0.153 0.000 1.133 0.024 0.005 0.099 1.33E-25



g__Parabacteroides	distasonis 0.000 0.018 0.000 0.022 0.004 0.469 0.031 0.002 0.020 3.45E-24



g__Cloacibacterium 0.038 0.028 0.045 0.000 1.095 0.000 0.013 0.024 0.021 5.48E-11



o__Streptophyta 4.119 34.310 52.684 41.561 57.339 0.724 17.069 11.489 56.050 8.55E-34



g__Staphylococcus 12.376 9.358 5.522 2.212 3.028 0.116 0.482 12.712 6.045 2.02E-31



o__Clostridiales 0.094 0.184 0.078 0.435 0.006 2.899 0.074 0.122 0.165 4.83E-18



f__Lachnospiraceae 0.371 0.532 0.238 0.157 0.076 7.560 0.200 0.227 0.281 1.46E-18



g__Blautia 0.117 0.226 0.116 0.512 0.054 1.899 0.434 0.123 0.179 9.24E-16



f__Ruminococcaceae 0.203 0.590 0.192 0.430 0.078 9.156 0.395 0.253 0.393 1.62E-19



g__Faecalibacterium	prausnitzii 0.017 0.073 0.028 0.000 0.011 1.030 0.086 0.011 0.039 4.95E-23



f__Acetobacteraceae 0.105 0.203 0.543 0.801 0.435 0.000 7.182 0.199 0.144 4.98E-29



g__Kaistobacter 0.029 0.121 0.227 0.370 0.287 0.000 0.824 0.068 0.063 1.14E-24



g__Sutterella 0.000 0.029 0.006 0.000 0.000 1.582 0.006 0.018 0.016 9.98E-28



g__Bilophila 0.006 0.003 0.001 0.000 0.000 0.164 0.000 0.000 0.011 1.59E-28
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g__Corynebacterium 17.421 8.606 5.516 3.935 3.279 2.789 0.689 18.106 2.824 1.08E-25

g__Modestobacter 0.018 0.054 0.107 0.094 0.115 0.000 1.508 0.016 0.038 9.25E-23

f__Nakamurellaceae 0.014 0.041 0.030 0.037 0.022 0.000 0.356 0.029 0.039 2.23E-15

g__Propionibacterium	acnes 1.341 0.099 0.137 0.091 0.026 0.000 0.027 2.007 0.023 1.83E-30

g__Odoribacter 0.000 0.004 0.000 0.000 0.000 0.235 0.000 0.000 0.000 1.43E-30

g__Bacteroides 0.241 0.610 0.143 0.463 0.063 20.537 0.506 0.277 0.428 3.25E-20

g__Bacteroides	uniformis 0.000 0.095 0.011 0.000 0.004 2.993 0.083 0.015 0.040 4.42E-26

g__Parabacteroides 0.000 0.044 0.003 0.153 0.000 1.133 0.024 0.005 0.099 1.33E-25

g__Parabacteroides	distasonis 0.000 0.018 0.000 0.022 0.004 0.469 0.031 0.002 0.020 3.45E-24

g__Cloacibacterium 0.038 0.028 0.045 0.000 1.095 0.000 0.013 0.024 0.021 5.48E-11

o__Streptophyta 4.119 34.310 52.684 41.561 57.339 0.724 17.069 11.489 56.050 8.55E-34

g__Staphylococcus 12.376 9.358 5.522 2.212 3.028 0.116 0.482 12.712 6.045 2.02E-31

o__Clostridiales 0.094 0.184 0.078 0.435 0.006 2.899 0.074 0.122 0.165 4.83E-18

f__Lachnospiraceae 0.371 0.532 0.238 0.157 0.076 7.560 0.200 0.227 0.281 1.46E-18

g__Blautia 0.117 0.226 0.116 0.512 0.054 1.899 0.434 0.123 0.179 9.24E-16

f__Ruminococcaceae 0.203 0.590 0.192 0.430 0.078 9.156 0.395 0.253 0.393 1.62E-19

g__Faecalibacterium	prausnitzii 0.017 0.073 0.028 0.000 0.011 1.030 0.086 0.011 0.039 4.95E-23

f__Acetobacteraceae 0.105 0.203 0.543 0.801 0.435 0.000 7.182 0.199 0.144 4.98E-29

g__Kaistobacter 0.029 0.121 0.227 0.370 0.287 0.000 0.824 0.068 0.063 1.14E-24

g__Sutterella 0.000 0.029 0.006 0.000 0.000 1.582 0.006 0.018 0.016 9.98E-28

g__Bilophila 0.006 0.003 0.001 0.000 0.000 0.164 0.000 0.000 0.011 1.59E-28

W1
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		ASVs		BATHROOM HANDLE		COMMON ROOM		DESK		DOOR STOP		FLOOR CORNER		GUT		OUTDOOR		SKIN		SQUAD COMMON ROOM		p-values (corrected)

		g__Corynebacterium		17.421		8.606		5.516		3.935		3.279		2.789		0.689		18.106		2.824		1.08E-25

		g__Modestobacter		0.018		0.054		0.107		0.094		0.115		0.000		1.508		0.016		0.038		9.25E-23

		f__Nakamurellaceae		0.014		0.041		0.030		0.037		0.022		0.000		0.356		0.029		0.039		2.23E-15

		g__Propionibacterium acnes		1.341		0.099		0.137		0.091		0.026		0.000		0.027		2.007		0.023		1.83E-30

		g__Odoribacter		0.000		0.004		0.000		0.000		0.000		0.235		0.000		0.000		0.000		1.43E-30

		g__Bacteroides		0.241		0.610		0.143		0.463		0.063		20.537		0.506		0.277		0.428		3.25E-20

		g__Bacteroides uniformis		0.000		0.095		0.011		0.000		0.004		2.993		0.083		0.015		0.040		4.42E-26

		g__Parabacteroides		0.000		0.044		0.003		0.153		0.000		1.133		0.024		0.005		0.099		1.33E-25

		g__Parabacteroides distasonis		0.000		0.018		0.000		0.022		0.004		0.469		0.031		0.002		0.020		3.45E-24

		g__Cloacibacterium		0.038		0.028		0.045		0.000		1.095		0.000		0.013		0.024		0.021		5.48E-11

		o__Streptophyta		4.119		34.310		52.684		41.561		57.339		0.724		17.069		11.489		56.050		8.55E-34

		g__Staphylococcus		12.376		9.358		5.522		2.212		3.028		0.116		0.482		12.712		6.045		2.02E-31

		o__Clostridiales		0.094		0.184		0.078		0.435		0.006		2.899		0.074		0.122		0.165		4.83E-18

		f__Lachnospiraceae		0.371		0.532		0.238		0.157		0.076		7.560		0.200		0.227		0.281		1.46E-18

		g__Blautia		0.117		0.226		0.116		0.512		0.054		1.899		0.434		0.123		0.179		9.24E-16

		f__Ruminococcaceae		0.203		0.590		0.192		0.430		0.078		9.156		0.395		0.253		0.393		1.62E-19

		g__Faecalibacterium prausnitzii		0.017		0.073		0.028		0.000		0.011		1.030		0.086		0.011		0.039		4.95E-23

		f__Acetobacteraceae		0.105		0.203		0.543		0.801		0.435		0.000		7.182		0.199		0.144		4.98E-29

		g__Kaistobacter		0.029		0.121		0.227		0.370		0.287		0.000		0.824		0.068		0.063		1.14E-24

		g__Sutterella		0.000		0.029		0.006		0.000		0.000		1.582		0.006		0.018		0.016		9.98E-28

		g__Bilophila		0.006		0.003		0.001		0.000		0.000		0.164		0.000		0.000		0.011		1.59E-28

		W2

		g__Flavisolibacter		0.035		0.036		0.118		0.146		0.075		0.000		0.424		0.012		0.034		1.70E-16

		g__Odoribacter		0.000		0.008		0.000		0.000		0.000		0.191		0.000		0.008		0.000		4.44E-21

		g__Bacteroides		0.548		0.863		0.246		0.969		0.241		20.113		0.449		0.551		0.411		1.58E-18

		g__Parabacteroides distasonis		0.006		0.033		0.000		0.027		0.000		0.355		0.031		0.005		0.012		7.34E-17

		o__Streptophyta		1.864		29.618		50.881		42.848		52.666		0.513		22.878		16.499		48.541		2.22E-28

		o__Clostridiales		0.150		0.221		0.050		0.061		0.056		3.172		0.246		0.181		0.228		5.13E-17

		f__Lachnospiraceae		0.632		0.996		0.225		0.984		0.334		7.651		0.249		0.616		0.391		1.21E-15

		g__Blautia		0.630		0.531		0.121		0.369		0.095		2.641		0.414		0.060		0.238		3.88E-17

		g__Coprococcus		0.214		0.286		0.098		0.435		0.048		1.701		0.300		0.158		0.088		1.48E-14

		f__Ruminococcaceae		0.336		0.901		0.245		0.155		0.346		9.501		0.626		0.660		0.678		2.07E-15

		g__Faecalibacterium prausnitzii		0.072		0.099		0.015		0.070		0.052		1.126		0.080		0.072		0.021		2.87E-19

		f__Erysipelotrichaceae		0.090		0.100		0.026		0.080		0.038		0.873		0.121		0.074		0.018		2.99E-14

		o__Rickettsiales		0.326		1.615		2.682		3.685		2.816		0.029		7.209		1.765		2.927		1.52E-26

		g__Kaistobacter		0.177		0.117		0.263		0.296		0.218		0.000		0.861		0.070		0.078		1.09E-20

		g__Sutterella		0.000		0.050		0.006		0.000		0.000		0.963		0.005		0.039		0.018		5.66E-23

		g__Providencia		0.273		0.003		0.001		0.000		0.046		0.001		0.000		0.005		0.006		9.56E-14

		W3

		g__Corynebacterium		19.423		8.856		7.017		6.908		6.854		3.095		1.537		14.963		4.544		1.76E-19

		f__Micrococcaceae		0.018		0.352		0.128		0.122		0.111		0.000		0.010		0.039		0.167		9.58E-26

		g__Propionibacterium acnes		0.971		0.083		0.183		0.194		0.065		0.000		0.072		2.102		0.081		3.05E-23

		g__Odoribacter		0.000		0.007		0.001		0.000		0.011		0.185		0.000		0.000		0.003		2.92E-26

		g__Bacteroides		0.130		0.852		0.227		0.493		0.322		17.003		0.760		0.040		0.630		2.79E-23

		o__Streptophyta		2.288		31.616		38.867		47.088		44.814		0.684		20.838		13.885		36.829		1.24E-25

		g__Staphylococcus		14.115		9.893		6.583		3.867		5.202		0.065		0.591		12.176		5.239		9.75E-30

		o__Clostridiales		0.121		0.353		0.157		0.180		0.105		2.821		0.285		0.111		0.196		7.88E-17

		f__Lachnospiraceae		0.514		0.768		0.397		0.386		0.393		6.573		0.622		0.184		0.924		1.82E-16

		g__Blautia		0.158		0.303		0.193		0.299		0.125		2.391		0.416		0.011		0.301		6.90E-18

		g__Coprococcus		0.076		0.182		0.088		0.063		0.085		1.513		0.443		0.033		0.194		3.55E-17

		f__Ruminococcaceae		0.298		0.845		0.364		0.872		0.418		10.037		0.618		0.137		0.852		1.71E-19

		g__Faecalibacterium prausnitzii		0.016		0.103		0.027		0.000		0.025		1.183		0.010		0.000		0.101		1.39E-27

		o__Rickettsiales		0.171		1.984		2.503		3.492		2.776		0.062		7.576		1.674		7.489		2.59E-23

		g__Sutterella		0.005		0.047		0.007		0.047		0.044		1.207		0.010		0.000		0.048		1.39E-24

		W4

		g__Deinococcus		0.042		0.083		0.147		0.254		0.118		0.000		2.360		0.034		0.034		1.68E-18

		o__Actinomycetales		0.037		0.087		0.176		0.090		0.138		0.045		0.692		0.045		0.109		1.71E-15

		g__Odoribacter		0.000		0.002		0.002		0.000		0.003		0.252		0.019		0.000		0.004		2.15E-22

		g__Bacteroides		0.606		0.770		0.177		0.867		0.331		18.485		0.685		0.326		0.455		5.63E-15

		o__Streptophyta		4.077		32.309		41.277		26.035		32.258		0.023		15.932		16.053		42.620		1.42E-20

		p__FBP		0.000		0.030		0.019		0.067		0.029		0.000		0.811		0.018		0.050		1.12E-14

		g__Staphylococcus		11.130		8.728		6.074		3.661		5.699		0.163		1.010		9.601		3.670		1.72E-21

		f__Lachnospiraceae		0.767		0.781		0.337		0.772		1.033		7.041		0.320		0.456		0.655		1.63E-13

		g__Blautia		0.429		0.321		0.158		0.397		0.484		2.309		0.203		0.153		0.353		2.66E-13

		g__Coprococcus		0.124		0.177		0.091		0.186		0.379		1.499		0.260		0.121		0.177		7.74E-12

		g__Lachnospira		0.034		0.058		0.014		0.032		0.034		0.776		0.000		0.000		0.040		5.09E-16

		f__Ruminococcaceae		0.697		0.936		0.301		1.308		1.406		9.722		0.433		0.444		0.432		1.41E-13

		g__Faecalibacterium prausnitzii		0.038		0.134		0.027		0.065		0.077		1.067		0.016		0.010		0.072		2.09E-19

		g__Ruminococcus		0.066		0.182		0.040		0.075		0.137		2.145		0.096		0.044		0.083		5.15E-17

		g__Methylobacterium		0.381		0.150		0.233		0.352		0.277		0.000		4.538		0.116		0.160		4.33E-19

		g__Sutterella		0.009		0.047		0.012		0.046		0.012		1.199		0.057		0.001		0.033		1.81E-16

		g__Stenotrophomonas		1.140		0.147		0.079		0.229		0.940		0.000		0.029		0.056		0.081		9.43E-12

		W5

		g__Corynebacterium		22.114		6.493		8.016		5.254		9.352		3.899		1.628		17.085		3.196		6.00E-15

		g__Bacteroides		0.232		0.732		0.280		0.770		0.249		19.361		0.750		0.276		0.780		1.06E-10

		g__Bacteroides uniformis		0.000		0.098		0.032		0.000		0.014		2.032		0.086		0.020		0.068		1.43E-11

		g__Parabacteroides		0.000		0.084		0.011		0.087		0.000		1.293		0.067		0.050		0.111		3.31E-14

		g__Parabacteroides distasonis		0.005		0.023		0.005		0.016		0.000		0.330		0.034		0.000		0.020		1.58E-10

		g__Staphylococcus		12.143		6.641		6.756		3.435		7.517		0.050		0.863		6.857		3.953		5.19E-18

		f__Leuconostocaceae		0.011		0.447		0.061		0.000		0.102		0.000		0.032		0.011		0.799		1.47E-17

		f__Lachnospiraceae		0.766		0.791		0.359		0.608		0.426		6.615		0.499		0.174		0.750		2.17E-10

		g__Anaerostipes		0.000		0.009		0.002		0.000		0.005		0.089		0.000		0.000		0.003		1.55E-14

		g__Coprococcus		0.206		0.176		0.090		0.133		0.086		1.347		0.212		0.013		0.330		1.07E-07

		g__Lachnospira		0.060		0.043		0.021		0.028		0.010		1.053		0.009		0.005		0.163		8.66E-13

		f__Ruminococcaceae		0.616		0.751		0.324		0.532		0.545		10.097		0.594		0.168		0.642		2.62E-09

		g__Faecalibacterium prausnitzii		0.073		0.103		0.037		0.048		0.065		1.517		0.076		0.019		0.094		6.12E-11

		g__Ruminococcus		0.111		0.186		0.064		0.229		0.156		1.527		0.103		0.027		0.077		1.48E-09

		g__Sutterella		0.071		0.037		0.007		0.000		0.016		1.148		0.063		0.000		0.028		1.08E-16

		g__Bilophila		0.000		0.005		0.006		0.000		0.010		0.079		0.004		0.000		0.009		3.50E-10

		W7

		g__Corynebacterium		17.790		10.121		11.484		3.005		6.746		1.186		1.071		19.596		3.928		9.72E-25

		g__Bacteroides		0.309		1.158		0.407		0.113		0.384		18.254		0.729		0.086		0.657		6.33E-17

		o__Streptophyta		1.122		23.016		10.356		4.844		7.154		0.021		4.002		7.824		42.753		2.35E-26

		g__Staphylococcus		17.514		11.383		12.274		2.010		12.911		0.026		0.754		10.923		4.520		3.26E-25

		g__Ruminococcus		0.093		0.059		0.034		0.024		0.009		0.709		0.009		0.000		0.052		1.15E-18

		f__Lachnospiraceae		0.309		1.017		0.619		0.063		0.269		8.755		0.215		0.212		0.439		4.55E-19

		g__Blautia		0.118		0.436		0.214		0.070		0.094		3.228		0.173		0.030		0.156		1.57E-21

		g__Dorea		0.127		0.042		0.019		0.000		0.023		0.341		0.017		0.004		0.009		2.44E-14

		g__Dorea formicigenerans		0.008		0.024		0.009		0.000		0.000		0.200		0.001		0.004		0.009		8.60E-15

		f__Ruminococcaceae		0.306		1.116		0.607		0.165		0.437		9.471		0.537		0.088		0.869		1.62E-15

		g__Sutterella		0.019		0.077		0.018		0.019		0.000		1.057		0.011		0.000		0.026		1.09E-14

		f__Aeromonadaceae		0.000		0.031		0.009		0.000		0.044		0.025		0.008		14.720		0.084		3.40E-18

		W8 AND W9

		g__Corynebacterium		13.287		9.381		8.631		4.017		6.432		3.626		1.470		26.395		4.962		5.47E-24

		g__Bacteroides		0.222		1.141		0.296		1.198		0.402		12.364		0.261		0.119		0.536		2.13E-25

		o__Streptophyta		1.218		22.928		8.745		2.460		5.427		0.086		2.640		3.128		30.306		3.30E-32

		o__Clostridiales		0.169		0.335		0.144		0.750		0.196		4.467		0.155		0.234		0.229		1.72E-18

		f__Lachnospiraceae		0.330		0.890		0.349		0.505		0.295		7.850		0.137		0.196		0.560		2.04E-25

		g__Blautia		0.092		0.332		0.119		0.327		0.176		2.500		0.037		0.016		0.161		1.43E-31

		g__Coprococcus		0.081		0.186		0.056		0.091		0.093		1.477		0.083		0.035		0.072		1.37E-24

		g__Dorea formicigenerans		0.000		0.021		0.006		0.003		0.010		0.131		0.000		0.001		0.009		2.38E-22

		g__Lachnospira		0.012		0.078		0.015		0.043		0.020		0.559		0.007		0.000		0.041		6.41E-24

		f__Ruminococcaceae		0.144		0.921		0.337		0.376		0.280		13.152		0.149		0.117		0.370		2.87E-26

		g__Faecalibacterium prausnitzii		0.007		0.129		0.035		0.061		0.017		1.486		0.017		0.001		0.068		2.03E-29

		g__Oscillospira		0.021		0.052		0.024		0.170		0.041		0.738		0.025		0.000		0.039		5.59E-21

		g__Ruminococcus		0.028		0.243		0.060		0.093		0.077		2.066		0.031		0.008		0.064		2.33E-24

		g__Phascolarctobacterium		0.014		0.013		0.006		0.004		0.006		0.404		0.005		0.000		0.003		2.02E-13

		g__Sutterella		0.000		0.071		0.013		0.000		0.000		0.813		0.005		0.001		0.025		2.24E-29
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g__Bilophila 0.006 0.003 0.001 0.000 0.000 0.164 0.000 0.000 0.011 1.59E-28



g__Flavisolibacter 0.035 0.036 0.118 0.146 0.075 0.000 0.424 0.012 0.034 1.70E-16
g__Odoribacter 0.000 0.008 0.000 0.000 0.000 0.191 0.000 0.008 0.000 4.44E-21
g__Bacteroides 0.548 0.863 0.246 0.969 0.241 20.113 0.449 0.551 0.411 1.58E-18



g__Parabacteroides	distasonis 0.006 0.033 0.000 0.027 0.000 0.355 0.031 0.005 0.012 7.34E-17
o__Streptophyta 1.864 29.618 50.881 42.848 52.666 0.513 22.878 16.499 48.541 2.22E-28
o__Clostridiales 0.150 0.221 0.050 0.061 0.056 3.172 0.246 0.181 0.228 5.13E-17



f__Lachnospiraceae 0.632 0.996 0.225 0.984 0.334 7.651 0.249 0.616 0.391 1.21E-15
g__Blautia 0.630 0.531 0.121 0.369 0.095 2.641 0.414 0.060 0.238 3.88E-17



g__Coprococcus 0.214 0.286 0.098 0.435 0.048 1.701 0.300 0.158 0.088 1.48E-14
f__Ruminococcaceae 0.336 0.901 0.245 0.155 0.346 9.501 0.626 0.660 0.678 2.07E-15



g__Faecalibacterium	prausnitzii 0.072 0.099 0.015 0.070 0.052 1.126 0.080 0.072 0.021 2.87E-19
f__Erysipelotrichaceae 0.090 0.100 0.026 0.080 0.038 0.873 0.121 0.074 0.018 2.99E-14



o__Rickettsiales 0.326 1.615 2.682 3.685 2.816 0.029 7.209 1.765 2.927 1.52E-26
g__Kaistobacter 0.177 0.117 0.263 0.296 0.218 0.000 0.861 0.070 0.078 1.09E-20
g__Sutterella 0.000 0.050 0.006 0.000 0.000 0.963 0.005 0.039 0.018 5.66E-23
g__Providencia 0.273 0.003 0.001 0.000 0.046 0.001 0.000 0.005 0.006 9.56E-14



W2










g__Bilophila 0.0060.0030.0010.0000.0000.1640.0000.0000.0111.59E-28

g__Flavisolibacter 0.035 0.036 0.118 0.146 0.075 0.000 0.424 0.012 0.034 1.70E-16

g__Odoribacter 0.000 0.008 0.000 0.000 0.000 0.191 0.000 0.008 0.000 4.44E-21

g__Bacteroides 0.548 0.863 0.246 0.969 0.241 20.113 0.449 0.551 0.411 1.58E-18

g__Parabacteroides	distasonis 0.006 0.033 0.000 0.027 0.000 0.355 0.031 0.005 0.012 7.34E-17

o__Streptophyta 1.864 29.618 50.881 42.848 52.666 0.513 22.878 16.499 48.541 2.22E-28

o__Clostridiales 0.150 0.221 0.050 0.061 0.056 3.172 0.246 0.181 0.228 5.13E-17

f__Lachnospiraceae 0.632 0.996 0.225 0.984 0.334 7.651 0.249 0.616 0.391 1.21E-15

g__Blautia 0.630 0.531 0.121 0.369 0.095 2.641 0.414 0.060 0.238 3.88E-17

g__Coprococcus 0.214 0.286 0.098 0.435 0.048 1.701 0.300 0.158 0.088 1.48E-14

f__Ruminococcaceae 0.336 0.901 0.245 0.155 0.346 9.501 0.626 0.660 0.678 2.07E-15

g__Faecalibacterium	prausnitzii 0.072 0.099 0.015 0.070 0.052 1.126 0.080 0.072 0.021 2.87E-19

f__Erysipelotrichaceae 0.090 0.100 0.026 0.080 0.038 0.873 0.121 0.074 0.018 2.99E-14

o__Rickettsiales 0.326 1.615 2.682 3.685 2.816 0.029 7.209 1.765 2.927 1.52E-26

g__Kaistobacter 0.177 0.117 0.263 0.296 0.218 0.000 0.861 0.070 0.078 1.09E-20

g__Sutterella 0.000 0.050 0.006 0.000 0.000 0.963 0.005 0.039 0.018 5.66E-23

g__Providencia 0.273 0.003 0.001 0.000 0.046 0.001 0.000 0.005 0.006 9.56E-14
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		W1

		ASVs		BATHROOM HANDLE		COMMON ROOM		DESK		DOOR STOP		FLOOR CORNER		GUT		OUTDOOR		SKIN		SQUAD COMMON ROOM		p-values (corrected)

		g__Corynebacterium		17.421		8.606		5.516		3.935		3.279		2.789		0.689		18.106		2.824		1.08E-25

		g__Modestobacter		0.018		0.054		0.107		0.094		0.115		0.000		1.508		0.016		0.038		9.25E-23

		f__Nakamurellaceae		0.014		0.041		0.030		0.037		0.022		0.000		0.356		0.029		0.039		2.23E-15

		g__Propionibacterium acnes		1.341		0.099		0.137		0.091		0.026		0.000		0.027		2.007		0.023		1.83E-30

		g__Odoribacter		0.000		0.004		0.000		0.000		0.000		0.235		0.000		0.000		0.000		1.43E-30

		g__Bacteroides		0.241		0.610		0.143		0.463		0.063		20.537		0.506		0.277		0.428		3.25E-20

		g__Bacteroides uniformis		0.000		0.095		0.011		0.000		0.004		2.993		0.083		0.015		0.040		4.42E-26

		g__Parabacteroides		0.000		0.044		0.003		0.153		0.000		1.133		0.024		0.005		0.099		1.33E-25

		g__Parabacteroides distasonis		0.000		0.018		0.000		0.022		0.004		0.469		0.031		0.002		0.020		3.45E-24

		g__Cloacibacterium		0.038		0.028		0.045		0.000		1.095		0.000		0.013		0.024		0.021		5.48E-11

		o__Streptophyta		4.119		34.310		52.684		41.561		57.339		0.724		17.069		11.489		56.050		8.55E-34

		g__Staphylococcus		12.376		9.358		5.522		2.212		3.028		0.116		0.482		12.712		6.045		2.02E-31

		o__Clostridiales		0.094		0.184		0.078		0.435		0.006		2.899		0.074		0.122		0.165		4.83E-18

		f__Lachnospiraceae		0.371		0.532		0.238		0.157		0.076		7.560		0.200		0.227		0.281		1.46E-18

		g__Blautia		0.117		0.226		0.116		0.512		0.054		1.899		0.434		0.123		0.179		9.24E-16

		f__Ruminococcaceae		0.203		0.590		0.192		0.430		0.078		9.156		0.395		0.253		0.393		1.62E-19

		g__Faecalibacterium prausnitzii		0.017		0.073		0.028		0.000		0.011		1.030		0.086		0.011		0.039		4.95E-23

		f__Acetobacteraceae		0.105		0.203		0.543		0.801		0.435		0.000		7.182		0.199		0.144		4.98E-29

		g__Kaistobacter		0.029		0.121		0.227		0.370		0.287		0.000		0.824		0.068		0.063		1.14E-24

		g__Sutterella		0.000		0.029		0.006		0.000		0.000		1.582		0.006		0.018		0.016		9.98E-28

		g__Bilophila		0.006		0.003		0.001		0.000		0.000		0.164		0.000		0.000		0.011		1.59E-28

		W2

		g__Flavisolibacter		0.035		0.036		0.118		0.146		0.075		0.000		0.424		0.012		0.034		1.70E-16

		g__Odoribacter		0.000		0.008		0.000		0.000		0.000		0.191		0.000		0.008		0.000		4.44E-21

		g__Bacteroides		0.548		0.863		0.246		0.969		0.241		20.113		0.449		0.551		0.411		1.58E-18

		g__Parabacteroides distasonis		0.006		0.033		0.000		0.027		0.000		0.355		0.031		0.005		0.012		7.34E-17

		o__Streptophyta		1.864		29.618		50.881		42.848		52.666		0.513		22.878		16.499		48.541		2.22E-28

		o__Clostridiales		0.150		0.221		0.050		0.061		0.056		3.172		0.246		0.181		0.228		5.13E-17

		f__Lachnospiraceae		0.632		0.996		0.225		0.984		0.334		7.651		0.249		0.616		0.391		1.21E-15

		g__Blautia		0.630		0.531		0.121		0.369		0.095		2.641		0.414		0.060		0.238		3.88E-17

		g__Coprococcus		0.214		0.286		0.098		0.435		0.048		1.701		0.300		0.158		0.088		1.48E-14

		f__Ruminococcaceae		0.336		0.901		0.245		0.155		0.346		9.501		0.626		0.660		0.678		2.07E-15

		g__Faecalibacterium prausnitzii		0.072		0.099		0.015		0.070		0.052		1.126		0.080		0.072		0.021		2.87E-19

		f__Erysipelotrichaceae		0.090		0.100		0.026		0.080		0.038		0.873		0.121		0.074		0.018		2.99E-14

		o__Rickettsiales		0.326		1.615		2.682		3.685		2.816		0.029		7.209		1.765		2.927		1.52E-26

		g__Kaistobacter		0.177		0.117		0.263		0.296		0.218		0.000		0.861		0.070		0.078		1.09E-20

		g__Sutterella		0.000		0.050		0.006		0.000		0.000		0.963		0.005		0.039		0.018		5.66E-23

		g__Providencia		0.273		0.003		0.001		0.000		0.046		0.001		0.000		0.005		0.006		9.56E-14

		W3

		g__Corynebacterium		19.423		8.856		7.017		6.908		6.854		3.095		1.537		14.963		4.544		1.76E-19

		f__Micrococcaceae		0.018		0.352		0.128		0.122		0.111		0.000		0.010		0.039		0.167		9.58E-26

		g__Propionibacterium acnes		0.971		0.083		0.183		0.194		0.065		0.000		0.072		2.102		0.081		3.05E-23

		g__Odoribacter		0.000		0.007		0.001		0.000		0.011		0.185		0.000		0.000		0.003		2.92E-26

		g__Bacteroides		0.130		0.852		0.227		0.493		0.322		17.003		0.760		0.040		0.630		2.79E-23

		o__Streptophyta		2.288		31.616		38.867		47.088		44.814		0.684		20.838		13.885		36.829		1.24E-25

		g__Staphylococcus		14.115		9.893		6.583		3.867		5.202		0.065		0.591		12.176		5.239		9.75E-30

		o__Clostridiales		0.121		0.353		0.157		0.180		0.105		2.821		0.285		0.111		0.196		7.88E-17

		f__Lachnospiraceae		0.514		0.768		0.397		0.386		0.393		6.573		0.622		0.184		0.924		1.82E-16

		g__Blautia		0.158		0.303		0.193		0.299		0.125		2.391		0.416		0.011		0.301		6.90E-18

		g__Coprococcus		0.076		0.182		0.088		0.063		0.085		1.513		0.443		0.033		0.194		3.55E-17

		f__Ruminococcaceae		0.298		0.845		0.364		0.872		0.418		10.037		0.618		0.137		0.852		1.71E-19

		g__Faecalibacterium prausnitzii		0.016		0.103		0.027		0.000		0.025		1.183		0.010		0.000		0.101		1.39E-27

		o__Rickettsiales		0.171		1.984		2.503		3.492		2.776		0.062		7.576		1.674		7.489		2.59E-23

		g__Sutterella		0.005		0.047		0.007		0.047		0.044		1.207		0.010		0.000		0.048		1.39E-24

		W4

		g__Deinococcus		0.042		0.083		0.147		0.254		0.118		0.000		2.360		0.034		0.034		1.68E-18

		o__Actinomycetales		0.037		0.087		0.176		0.090		0.138		0.045		0.692		0.045		0.109		1.71E-15

		g__Odoribacter		0.000		0.002		0.002		0.000		0.003		0.252		0.019		0.000		0.004		2.15E-22

		g__Bacteroides		0.606		0.770		0.177		0.867		0.331		18.485		0.685		0.326		0.455		5.63E-15

		o__Streptophyta		4.077		32.309		41.277		26.035		32.258		0.023		15.932		16.053		42.620		1.42E-20

		p__FBP		0.000		0.030		0.019		0.067		0.029		0.000		0.811		0.018		0.050		1.12E-14

		g__Staphylococcus		11.130		8.728		6.074		3.661		5.699		0.163		1.010		9.601		3.670		1.72E-21

		f__Lachnospiraceae		0.767		0.781		0.337		0.772		1.033		7.041		0.320		0.456		0.655		1.63E-13

		g__Blautia		0.429		0.321		0.158		0.397		0.484		2.309		0.203		0.153		0.353		2.66E-13

		g__Coprococcus		0.124		0.177		0.091		0.186		0.379		1.499		0.260		0.121		0.177		7.74E-12

		g__Lachnospira		0.034		0.058		0.014		0.032		0.034		0.776		0.000		0.000		0.040		5.09E-16

		f__Ruminococcaceae		0.697		0.936		0.301		1.308		1.406		9.722		0.433		0.444		0.432		1.41E-13

		g__Faecalibacterium prausnitzii		0.038		0.134		0.027		0.065		0.077		1.067		0.016		0.010		0.072		2.09E-19

		g__Ruminococcus		0.066		0.182		0.040		0.075		0.137		2.145		0.096		0.044		0.083		5.15E-17

		g__Methylobacterium		0.381		0.150		0.233		0.352		0.277		0.000		4.538		0.116		0.160		4.33E-19

		g__Sutterella		0.009		0.047		0.012		0.046		0.012		1.199		0.057		0.001		0.033		1.81E-16

		g__Stenotrophomonas		1.140		0.147		0.079		0.229		0.940		0.000		0.029		0.056		0.081		9.43E-12

		W5

		g__Corynebacterium		22.114		6.493		8.016		5.254		9.352		3.899		1.628		17.085		3.196		6.00E-15

		g__Bacteroides		0.232		0.732		0.280		0.770		0.249		19.361		0.750		0.276		0.780		1.06E-10

		g__Bacteroides uniformis		0.000		0.098		0.032		0.000		0.014		2.032		0.086		0.020		0.068		1.43E-11

		g__Parabacteroides		0.000		0.084		0.011		0.087		0.000		1.293		0.067		0.050		0.111		3.31E-14

		g__Parabacteroides distasonis		0.005		0.023		0.005		0.016		0.000		0.330		0.034		0.000		0.020		1.58E-10

		g__Staphylococcus		12.143		6.641		6.756		3.435		7.517		0.050		0.863		6.857		3.953		5.19E-18

		f__Leuconostocaceae		0.011		0.447		0.061		0.000		0.102		0.000		0.032		0.011		0.799		1.47E-17

		f__Lachnospiraceae		0.766		0.791		0.359		0.608		0.426		6.615		0.499		0.174		0.750		2.17E-10

		g__Anaerostipes		0.000		0.009		0.002		0.000		0.005		0.089		0.000		0.000		0.003		1.55E-14

		g__Coprococcus		0.206		0.176		0.090		0.133		0.086		1.347		0.212		0.013		0.330		1.07E-07

		g__Lachnospira		0.060		0.043		0.021		0.028		0.010		1.053		0.009		0.005		0.163		8.66E-13

		f__Ruminococcaceae		0.616		0.751		0.324		0.532		0.545		10.097		0.594		0.168		0.642		2.62E-09

		g__Faecalibacterium prausnitzii		0.073		0.103		0.037		0.048		0.065		1.517		0.076		0.019		0.094		6.12E-11

		g__Ruminococcus		0.111		0.186		0.064		0.229		0.156		1.527		0.103		0.027		0.077		1.48E-09

		g__Sutterella		0.071		0.037		0.007		0.000		0.016		1.148		0.063		0.000		0.028		1.08E-16

		g__Bilophila		0.000		0.005		0.006		0.000		0.010		0.079		0.004		0.000		0.009		3.50E-10

		W7

		g__Corynebacterium		17.790		10.121		11.484		3.005		6.746		1.186		1.071		19.596		3.928		9.72E-25

		g__Bacteroides		0.309		1.158		0.407		0.113		0.384		18.254		0.729		0.086		0.657		6.33E-17

		o__Streptophyta		1.122		23.016		10.356		4.844		7.154		0.021		4.002		7.824		42.753		2.35E-26

		g__Staphylococcus		17.514		11.383		12.274		2.010		12.911		0.026		0.754		10.923		4.520		3.26E-25

		g__Ruminococcus		0.093		0.059		0.034		0.024		0.009		0.709		0.009		0.000		0.052		1.15E-18

		f__Lachnospiraceae		0.309		1.017		0.619		0.063		0.269		8.755		0.215		0.212		0.439		4.55E-19

		g__Blautia		0.118		0.436		0.214		0.070		0.094		3.228		0.173		0.030		0.156		1.57E-21

		g__Dorea		0.127		0.042		0.019		0.000		0.023		0.341		0.017		0.004		0.009		2.44E-14

		g__Dorea formicigenerans		0.008		0.024		0.009		0.000		0.000		0.200		0.001		0.004		0.009		8.60E-15

		f__Ruminococcaceae		0.306		1.116		0.607		0.165		0.437		9.471		0.537		0.088		0.869		1.62E-15

		g__Sutterella		0.019		0.077		0.018		0.019		0.000		1.057		0.011		0.000		0.026		1.09E-14

		f__Aeromonadaceae		0.000		0.031		0.009		0.000		0.044		0.025		0.008		14.720		0.084		3.40E-18

		W8 AND W9

		g__Corynebacterium		13.287		9.381		8.631		4.017		6.432		3.626		1.470		26.395		4.962		5.47E-24

		g__Bacteroides		0.222		1.141		0.296		1.198		0.402		12.364		0.261		0.119		0.536		2.13E-25

		o__Streptophyta		1.218		22.928		8.745		2.460		5.427		0.086		2.640		3.128		30.306		3.30E-32

		o__Clostridiales		0.169		0.335		0.144		0.750		0.196		4.467		0.155		0.234		0.229		1.72E-18

		f__Lachnospiraceae		0.330		0.890		0.349		0.505		0.295		7.850		0.137		0.196		0.560		2.04E-25

		g__Blautia		0.092		0.332		0.119		0.327		0.176		2.500		0.037		0.016		0.161		1.43E-31

		g__Coprococcus		0.081		0.186		0.056		0.091		0.093		1.477		0.083		0.035		0.072		1.37E-24

		g__Dorea formicigenerans		0.000		0.021		0.006		0.003		0.010		0.131		0.000		0.001		0.009		2.38E-22

		g__Lachnospira		0.012		0.078		0.015		0.043		0.020		0.559		0.007		0.000		0.041		6.41E-24

		f__Ruminococcaceae		0.144		0.921		0.337		0.376		0.280		13.152		0.149		0.117		0.370		2.87E-26

		g__Faecalibacterium prausnitzii		0.007		0.129		0.035		0.061		0.017		1.486		0.017		0.001		0.068		2.03E-29

		g__Oscillospira		0.021		0.052		0.024		0.170		0.041		0.738		0.025		0.000		0.039		5.59E-21

		g__Ruminococcus		0.028		0.243		0.060		0.093		0.077		2.066		0.031		0.008		0.064		2.33E-24

		g__Phascolarctobacterium		0.014		0.013		0.006		0.004		0.006		0.404		0.005		0.000		0.003		2.02E-13

		g__Sutterella		0.000		0.071		0.013		0.000		0.000		0.813		0.005		0.001		0.025		2.24E-29
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g__Providencia 0.273 0.003 0.001 0.000 0.046 0.001 0.000 0.005 0.006 9.56E-14



g__Corynebacterium 19.423 8.856 7.017 6.908 6.854 3.095 1.537 14.963 4.544 1.76E-19
f__Micrococcaceae 0.018 0.352 0.128 0.122 0.111 0.000 0.010 0.039 0.167 9.58E-26



g__Propionibacterium	acnes 0.971 0.083 0.183 0.194 0.065 0.000 0.072 2.102 0.081 3.05E-23
g__Odoribacter 0.000 0.007 0.001 0.000 0.011 0.185 0.000 0.000 0.003 2.92E-26
g__Bacteroides 0.130 0.852 0.227 0.493 0.322 17.003 0.760 0.040 0.630 2.79E-23
o__Streptophyta 2.288 31.616 38.867 47.088 44.814 0.684 20.838 13.885 36.829 1.24E-25
g__Staphylococcus 14.115 9.893 6.583 3.867 5.202 0.065 0.591 12.176 5.239 9.75E-30
o__Clostridiales 0.121 0.353 0.157 0.180 0.105 2.821 0.285 0.111 0.196 7.88E-17



f__Lachnospiraceae 0.514 0.768 0.397 0.386 0.393 6.573 0.622 0.184 0.924 1.82E-16
g__Blautia 0.158 0.303 0.193 0.299 0.125 2.391 0.416 0.011 0.301 6.90E-18



g__Coprococcus 0.076 0.182 0.088 0.063 0.085 1.513 0.443 0.033 0.194 3.55E-17
f__Ruminococcaceae 0.298 0.845 0.364 0.872 0.418 10.037 0.618 0.137 0.852 1.71E-19



g__Faecalibacterium	prausnitzii 0.016 0.103 0.027 0.000 0.025 1.183 0.010 0.000 0.101 1.39E-27
o__Rickettsiales 0.171 1.984 2.503 3.492 2.776 0.062 7.576 1.674 7.489 2.59E-23
g__Sutterella 0.005 0.047 0.007 0.047 0.044 1.207 0.010 0.000 0.048 1.39E-24
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g__Bacteroides 0.130 0.852 0.227 0.493 0.322 17.003 0.760 0.040 0.630 2.79E-23

o__Streptophyta 2.288 31.616 38.867 47.088 44.814 0.684 20.838 13.885 36.829 1.24E-25
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		W1

		ASVs		BATHROOM HANDLE		COMMON ROOM		DESK		DOOR STOP		FLOOR CORNER		GUT		OUTDOOR		SKIN		SQUAD COMMON ROOM		p-values (corrected)

		g__Corynebacterium		17.421		8.606		5.516		3.935		3.279		2.789		0.689		18.106		2.824		1.08E-25

		g__Modestobacter		0.018		0.054		0.107		0.094		0.115		0.000		1.508		0.016		0.038		9.25E-23

		f__Nakamurellaceae		0.014		0.041		0.030		0.037		0.022		0.000		0.356		0.029		0.039		2.23E-15

		g__Propionibacterium acnes		1.341		0.099		0.137		0.091		0.026		0.000		0.027		2.007		0.023		1.83E-30

		g__Odoribacter		0.000		0.004		0.000		0.000		0.000		0.235		0.000		0.000		0.000		1.43E-30

		g__Bacteroides		0.241		0.610		0.143		0.463		0.063		20.537		0.506		0.277		0.428		3.25E-20

		g__Bacteroides uniformis		0.000		0.095		0.011		0.000		0.004		2.993		0.083		0.015		0.040		4.42E-26

		g__Parabacteroides		0.000		0.044		0.003		0.153		0.000		1.133		0.024		0.005		0.099		1.33E-25

		g__Parabacteroides distasonis		0.000		0.018		0.000		0.022		0.004		0.469		0.031		0.002		0.020		3.45E-24

		g__Cloacibacterium		0.038		0.028		0.045		0.000		1.095		0.000		0.013		0.024		0.021		5.48E-11

		o__Streptophyta		4.119		34.310		52.684		41.561		57.339		0.724		17.069		11.489		56.050		8.55E-34

		g__Staphylococcus		12.376		9.358		5.522		2.212		3.028		0.116		0.482		12.712		6.045		2.02E-31

		o__Clostridiales		0.094		0.184		0.078		0.435		0.006		2.899		0.074		0.122		0.165		4.83E-18

		f__Lachnospiraceae		0.371		0.532		0.238		0.157		0.076		7.560		0.200		0.227		0.281		1.46E-18

		g__Blautia		0.117		0.226		0.116		0.512		0.054		1.899		0.434		0.123		0.179		9.24E-16

		f__Ruminococcaceae		0.203		0.590		0.192		0.430		0.078		9.156		0.395		0.253		0.393		1.62E-19

		g__Faecalibacterium prausnitzii		0.017		0.073		0.028		0.000		0.011		1.030		0.086		0.011		0.039		4.95E-23

		f__Acetobacteraceae		0.105		0.203		0.543		0.801		0.435		0.000		7.182		0.199		0.144		4.98E-29

		g__Kaistobacter		0.029		0.121		0.227		0.370		0.287		0.000		0.824		0.068		0.063		1.14E-24

		g__Sutterella		0.000		0.029		0.006		0.000		0.000		1.582		0.006		0.018		0.016		9.98E-28

		g__Bilophila		0.006		0.003		0.001		0.000		0.000		0.164		0.000		0.000		0.011		1.59E-28

		W2

		g__Flavisolibacter		0.035		0.036		0.118		0.146		0.075		0.000		0.424		0.012		0.034		1.70E-16

		g__Odoribacter		0.000		0.008		0.000		0.000		0.000		0.191		0.000		0.008		0.000		4.44E-21

		g__Bacteroides		0.548		0.863		0.246		0.969		0.241		20.113		0.449		0.551		0.411		1.58E-18

		g__Parabacteroides distasonis		0.006		0.033		0.000		0.027		0.000		0.355		0.031		0.005		0.012		7.34E-17

		o__Streptophyta		1.864		29.618		50.881		42.848		52.666		0.513		22.878		16.499		48.541		2.22E-28

		o__Clostridiales		0.150		0.221		0.050		0.061		0.056		3.172		0.246		0.181		0.228		5.13E-17

		f__Lachnospiraceae		0.632		0.996		0.225		0.984		0.334		7.651		0.249		0.616		0.391		1.21E-15

		g__Blautia		0.630		0.531		0.121		0.369		0.095		2.641		0.414		0.060		0.238		3.88E-17

		g__Coprococcus		0.214		0.286		0.098		0.435		0.048		1.701		0.300		0.158		0.088		1.48E-14

		f__Ruminococcaceae		0.336		0.901		0.245		0.155		0.346		9.501		0.626		0.660		0.678		2.07E-15

		g__Faecalibacterium prausnitzii		0.072		0.099		0.015		0.070		0.052		1.126		0.080		0.072		0.021		2.87E-19

		f__Erysipelotrichaceae		0.090		0.100		0.026		0.080		0.038		0.873		0.121		0.074		0.018		2.99E-14

		o__Rickettsiales		0.326		1.615		2.682		3.685		2.816		0.029		7.209		1.765		2.927		1.52E-26

		g__Kaistobacter		0.177		0.117		0.263		0.296		0.218		0.000		0.861		0.070		0.078		1.09E-20

		g__Sutterella		0.000		0.050		0.006		0.000		0.000		0.963		0.005		0.039		0.018		5.66E-23

		g__Providencia		0.273		0.003		0.001		0.000		0.046		0.001		0.000		0.005		0.006		9.56E-14

		W3

		g__Corynebacterium		19.423		8.856		7.017		6.908		6.854		3.095		1.537		14.963		4.544		1.76E-19

		f__Micrococcaceae		0.018		0.352		0.128		0.122		0.111		0.000		0.010		0.039		0.167		9.58E-26

		g__Propionibacterium acnes		0.971		0.083		0.183		0.194		0.065		0.000		0.072		2.102		0.081		3.05E-23

		g__Odoribacter		0.000		0.007		0.001		0.000		0.011		0.185		0.000		0.000		0.003		2.92E-26

		g__Bacteroides		0.130		0.852		0.227		0.493		0.322		17.003		0.760		0.040		0.630		2.79E-23

		o__Streptophyta		2.288		31.616		38.867		47.088		44.814		0.684		20.838		13.885		36.829		1.24E-25

		g__Staphylococcus		14.115		9.893		6.583		3.867		5.202		0.065		0.591		12.176		5.239		9.75E-30

		o__Clostridiales		0.121		0.353		0.157		0.180		0.105		2.821		0.285		0.111		0.196		7.88E-17

		f__Lachnospiraceae		0.514		0.768		0.397		0.386		0.393		6.573		0.622		0.184		0.924		1.82E-16

		g__Blautia		0.158		0.303		0.193		0.299		0.125		2.391		0.416		0.011		0.301		6.90E-18

		g__Coprococcus		0.076		0.182		0.088		0.063		0.085		1.513		0.443		0.033		0.194		3.55E-17

		f__Ruminococcaceae		0.298		0.845		0.364		0.872		0.418		10.037		0.618		0.137		0.852		1.71E-19

		g__Faecalibacterium prausnitzii		0.016		0.103		0.027		0.000		0.025		1.183		0.010		0.000		0.101		1.39E-27

		o__Rickettsiales		0.171		1.984		2.503		3.492		2.776		0.062		7.576		1.674		7.489		2.59E-23

		g__Sutterella		0.005		0.047		0.007		0.047		0.044		1.207		0.010		0.000		0.048		1.39E-24

		W4

		g__Deinococcus		0.042		0.083		0.147		0.254		0.118		0.000		2.360		0.034		0.034		1.68E-18

		o__Actinomycetales		0.037		0.087		0.176		0.090		0.138		0.045		0.692		0.045		0.109		1.71E-15

		g__Odoribacter		0.000		0.002		0.002		0.000		0.003		0.252		0.019		0.000		0.004		2.15E-22

		g__Bacteroides		0.606		0.770		0.177		0.867		0.331		18.485		0.685		0.326		0.455		5.63E-15

		o__Streptophyta		4.077		32.309		41.277		26.035		32.258		0.023		15.932		16.053		42.620		1.42E-20

		p__FBP		0.000		0.030		0.019		0.067		0.029		0.000		0.811		0.018		0.050		1.12E-14

		g__Staphylococcus		11.130		8.728		6.074		3.661		5.699		0.163		1.010		9.601		3.670		1.72E-21

		f__Lachnospiraceae		0.767		0.781		0.337		0.772		1.033		7.041		0.320		0.456		0.655		1.63E-13

		g__Blautia		0.429		0.321		0.158		0.397		0.484		2.309		0.203		0.153		0.353		2.66E-13

		g__Coprococcus		0.124		0.177		0.091		0.186		0.379		1.499		0.260		0.121		0.177		7.74E-12

		g__Lachnospira		0.034		0.058		0.014		0.032		0.034		0.776		0.000		0.000		0.040		5.09E-16

		f__Ruminococcaceae		0.697		0.936		0.301		1.308		1.406		9.722		0.433		0.444		0.432		1.41E-13

		g__Faecalibacterium prausnitzii		0.038		0.134		0.027		0.065		0.077		1.067		0.016		0.010		0.072		2.09E-19

		g__Ruminococcus		0.066		0.182		0.040		0.075		0.137		2.145		0.096		0.044		0.083		5.15E-17

		g__Methylobacterium		0.381		0.150		0.233		0.352		0.277		0.000		4.538		0.116		0.160		4.33E-19

		g__Sutterella		0.009		0.047		0.012		0.046		0.012		1.199		0.057		0.001		0.033		1.81E-16

		g__Stenotrophomonas		1.140		0.147		0.079		0.229		0.940		0.000		0.029		0.056		0.081		9.43E-12

		W5

		g__Corynebacterium		22.114		6.493		8.016		5.254		9.352		3.899		1.628		17.085		3.196		6.00E-15

		g__Bacteroides		0.232		0.732		0.280		0.770		0.249		19.361		0.750		0.276		0.780		1.06E-10

		g__Bacteroides uniformis		0.000		0.098		0.032		0.000		0.014		2.032		0.086		0.020		0.068		1.43E-11

		g__Parabacteroides		0.000		0.084		0.011		0.087		0.000		1.293		0.067		0.050		0.111		3.31E-14

		g__Parabacteroides distasonis		0.005		0.023		0.005		0.016		0.000		0.330		0.034		0.000		0.020		1.58E-10

		g__Staphylococcus		12.143		6.641		6.756		3.435		7.517		0.050		0.863		6.857		3.953		5.19E-18

		f__Leuconostocaceae		0.011		0.447		0.061		0.000		0.102		0.000		0.032		0.011		0.799		1.47E-17

		f__Lachnospiraceae		0.766		0.791		0.359		0.608		0.426		6.615		0.499		0.174		0.750		2.17E-10

		g__Anaerostipes		0.000		0.009		0.002		0.000		0.005		0.089		0.000		0.000		0.003		1.55E-14

		g__Coprococcus		0.206		0.176		0.090		0.133		0.086		1.347		0.212		0.013		0.330		1.07E-07

		g__Lachnospira		0.060		0.043		0.021		0.028		0.010		1.053		0.009		0.005		0.163		8.66E-13

		f__Ruminococcaceae		0.616		0.751		0.324		0.532		0.545		10.097		0.594		0.168		0.642		2.62E-09

		g__Faecalibacterium prausnitzii		0.073		0.103		0.037		0.048		0.065		1.517		0.076		0.019		0.094		6.12E-11

		g__Ruminococcus		0.111		0.186		0.064		0.229		0.156		1.527		0.103		0.027		0.077		1.48E-09

		g__Sutterella		0.071		0.037		0.007		0.000		0.016		1.148		0.063		0.000		0.028		1.08E-16

		g__Bilophila		0.000		0.005		0.006		0.000		0.010		0.079		0.004		0.000		0.009		3.50E-10

		W7

		g__Corynebacterium		17.790		10.121		11.484		3.005		6.746		1.186		1.071		19.596		3.928		9.72E-25

		g__Bacteroides		0.309		1.158		0.407		0.113		0.384		18.254		0.729		0.086		0.657		6.33E-17

		o__Streptophyta		1.122		23.016		10.356		4.844		7.154		0.021		4.002		7.824		42.753		2.35E-26

		g__Staphylococcus		17.514		11.383		12.274		2.010		12.911		0.026		0.754		10.923		4.520		3.26E-25

		g__Ruminococcus		0.093		0.059		0.034		0.024		0.009		0.709		0.009		0.000		0.052		1.15E-18

		f__Lachnospiraceae		0.309		1.017		0.619		0.063		0.269		8.755		0.215		0.212		0.439		4.55E-19

		g__Blautia		0.118		0.436		0.214		0.070		0.094		3.228		0.173		0.030		0.156		1.57E-21

		g__Dorea		0.127		0.042		0.019		0.000		0.023		0.341		0.017		0.004		0.009		2.44E-14

		g__Dorea formicigenerans		0.008		0.024		0.009		0.000		0.000		0.200		0.001		0.004		0.009		8.60E-15

		f__Ruminococcaceae		0.306		1.116		0.607		0.165		0.437		9.471		0.537		0.088		0.869		1.62E-15

		g__Sutterella		0.019		0.077		0.018		0.019		0.000		1.057		0.011		0.000		0.026		1.09E-14

		f__Aeromonadaceae		0.000		0.031		0.009		0.000		0.044		0.025		0.008		14.720		0.084		3.40E-18

		W8 AND W9

		g__Corynebacterium		13.287		9.381		8.631		4.017		6.432		3.626		1.470		26.395		4.962		5.47E-24

		g__Bacteroides		0.222		1.141		0.296		1.198		0.402		12.364		0.261		0.119		0.536		2.13E-25

		o__Streptophyta		1.218		22.928		8.745		2.460		5.427		0.086		2.640		3.128		30.306		3.30E-32

		o__Clostridiales		0.169		0.335		0.144		0.750		0.196		4.467		0.155		0.234		0.229		1.72E-18

		f__Lachnospiraceae		0.330		0.890		0.349		0.505		0.295		7.850		0.137		0.196		0.560		2.04E-25

		g__Blautia		0.092		0.332		0.119		0.327		0.176		2.500		0.037		0.016		0.161		1.43E-31

		g__Coprococcus		0.081		0.186		0.056		0.091		0.093		1.477		0.083		0.035		0.072		1.37E-24

		g__Dorea formicigenerans		0.000		0.021		0.006		0.003		0.010		0.131		0.000		0.001		0.009		2.38E-22

		g__Lachnospira		0.012		0.078		0.015		0.043		0.020		0.559		0.007		0.000		0.041		6.41E-24

		f__Ruminococcaceae		0.144		0.921		0.337		0.376		0.280		13.152		0.149		0.117		0.370		2.87E-26

		g__Faecalibacterium prausnitzii		0.007		0.129		0.035		0.061		0.017		1.486		0.017		0.001		0.068		2.03E-29

		g__Oscillospira		0.021		0.052		0.024		0.170		0.041		0.738		0.025		0.000		0.039		5.59E-21

		g__Ruminococcus		0.028		0.243		0.060		0.093		0.077		2.066		0.031		0.008		0.064		2.33E-24

		g__Phascolarctobacterium		0.014		0.013		0.006		0.004		0.006		0.404		0.005		0.000		0.003		2.02E-13

		g__Sutterella		0.000		0.071		0.013		0.000		0.000		0.813		0.005		0.001		0.025		2.24E-29
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