
nd6

nd4 nd4l nd5

nd1 nd2 nd3

cox2 cox3 cytb

atp6 atp8 cox1

A
la

_G
C

A
A

la
_G

C
C

A
la

_G
C

G
A

la
_G

C
T

A
rg

_C
G

A
A

rg
_C

G
C

A
rg

_C
G

G
A

rg
_C

G
T

A
sn

_A
A

C
A

sn
_A

AT
A

sp
_G

A
C

A
sp

_G
AT

C
ys

_T
G

C
C

ys
_T

G
T

G
ln

_C
A

A
G

ln
_C

A
G

G
lu

_G
A

A
G

lu
_G

A
G

G
ly

_G
G

A
G

ly
_G

G
C

G
ly

_G
G

G
G

ly
_G

G
T

H
is

_C
A

C
H

is
_C

AT
Ile

_A
T

C
Ile

_A
T

T
Le

u_
C

TA
Le

u_
C

T
G

Le
u_

C
T

T
Le

u_
T

TA
Le

u_
T

T
G

Le
u−

C
T

C
Ly

s_
A

A
A

Ly
s_

A
A

G
M

et
_A

TA
M

et
_A

T
G

P
he

_T
T

C
P

he
_T

T
T

P
ro

_C
C

A
P

ro
_C

C
C

P
ro

_C
C

G
P

ro
_C

C
T

S
er

_A
G

A
S

er
_A

G
C

S
er

_A
G

G
S

er
_A

G
T

S
er

_T
C

A
S

er
_T

C
C

S
er

_T
C

G
S

er
_T

C
T

T
hr

_A
C

A
T

hr
_A

C
C

T
hr

_A
C

G
T

hr
_A

C
T

Tr
p_

T
G

A
Tr

p_
T

G
G

Ty
r_

TA
C

Ty
r_

TA
T

V
al

_G
TA

V
al

_G
T

C
V

al
_G

T
G

V
al

_G
T

T

A
la

_G
C

A
A

la
_G

C
C

A
la

_G
C

G
A

la
_G

C
T

A
rg

_C
G

A
A

rg
_C

G
C

A
rg

_C
G

G
A

rg
_C

G
T

A
sn

_A
A

C
A

sn
_A

AT
A

sp
_G

A
C

A
sp

_G
AT

C
ys

_T
G

C
C

ys
_T

G
T

G
ln

_C
A

A
G

ln
_C

A
G

G
lu

_G
A

A
G

lu
_G

A
G

G
ly

_G
G

A
G

ly
_G

G
C

G
ly

_G
G

G
G

ly
_G

G
T

H
is

_C
A

C
H

is
_C

AT
Ile

_A
T

C
Ile

_A
T

T
Le

u_
C

TA
Le

u_
C

T
G

Le
u_

C
T

T
Le

u_
T

TA
Le

u_
T

T
G

Le
u−

C
T

C
Ly

s_
A

A
A

Ly
s_

A
A

G
M

et
_A

TA
M

et
_A

T
G

P
he

_T
T

C
P

he
_T

T
T

P
ro

_C
C

A
P

ro
_C

C
C

P
ro

_C
C

G
P

ro
_C

C
T

S
er

_A
G

A
S

er
_A

G
C

S
er

_A
G

G
S

er
_A

G
T

S
er

_T
C

A
S

er
_T

C
C

S
er

_T
C

G
S

er
_T

C
T

T
hr

_A
C

A
T

hr
_A

C
C

T
hr

_A
C

G
T

hr
_A

C
T

Tr
p_

T
G

A
Tr

p_
T

G
G

Ty
r_

TA
C

Ty
r_

TA
T

V
al

_G
TA

V
al

_G
T

C
V

al
_G

T
G

V
al

_G
T

T

A
la

_G
C

A
A

la
_G

C
C

A
la

_G
C

G
A

la
_G

C
T

A
rg

_C
G

A
A

rg
_C

G
C

A
rg

_C
G

G
A

rg
_C

G
T

A
sn

_A
A

C
A

sn
_A

AT
A

sp
_G

A
C

A
sp

_G
AT

C
ys

_T
G

C
C

ys
_T

G
T

G
ln

_C
A

A
G

ln
_C

A
G

G
lu

_G
A

A
G

lu
_G

A
G

G
ly

_G
G

A
G

ly
_G

G
C

G
ly

_G
G

G
G

ly
_G

G
T

H
is

_C
A

C
H

is
_C

AT
Ile

_A
T

C
Ile

_A
T

T
Le

u_
C

TA
Le

u_
C

T
G

Le
u_

C
T

T
Le

u_
T

TA
Le

u_
T

T
G

Le
u−

C
T

C
Ly

s_
A

A
A

Ly
s_

A
A

G
M

et
_A

TA
M

et
_A

T
G

P
he

_T
T

C
P

he
_T

T
T

P
ro

_C
C

A
P

ro
_C

C
C

P
ro

_C
C

G
P

ro
_C

C
T

S
er

_A
G

A
S

er
_A

G
C

S
er

_A
G

G
S

er
_A

G
T

S
er

_T
C

A
S

er
_T

C
C

S
er

_T
C

G
S

er
_T

C
T

T
hr

_A
C

A
T

hr
_A

C
C

T
hr

_A
C

G
T

hr
_A

C
T

Tr
p_

T
G

A
Tr

p_
T

G
G

Ty
r_

TA
C

Ty
r_

TA
T

V
al

_G
TA

V
al

_G
T

C
V

al
_G

T
G

V
al

_G
T

T

0

1

2

0

1

2

0

1

2

0

1

2

0

1

2

factor(AA_CODON)

va
lu

e


